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203
84
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27
88
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63
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is in FSA fornmat
version 2.0.

NLPWLAMGATGFI SV
CNANVSRLGGVTLSKA
LNLPW.AMGATGFI S
AHSI RLAKACAAEGA
LPW.AMGATGFI SVI
NANMSRL GGVTLSKAG
AGTYDTAHSI RLAKA
ALNLPW.AVGATGFI
LCNAVBRLGGVTLSK
HSI RLAKACAAEGAH
TAHSI RLAKACAAEG
PW.AVGATGFI SVI A
GSLDTATAARLANHL
ATGFI SVI AHLAAGQ
TGFI SVI AHLAAGQL
GAGTYDTAHSI RLAK
AVBRL GGVTL SKAGL
GTYDTAHSI RLAKAC
| SVI AHLAAGQLREL
PMLLYDI PGRSAVPI
GFI SVI AHLAAGQLR
VTPYYSKPPQRGL QA
GATGFI SVI AHLAAG
DGSLDTATAARLANH
WL AMGATGFI SVI AH
FI SVI AHLAAGQLRE
YDTAHSI RLAKACAA
PLCNAVBRLGGVTLS
DTAHSI RLAKACAAE
DALNLPW. AMGATGF
SI RLAKACAAEGAHG
MLLYDI PGRSAVPI E
AKACAAEGAHGLL W
MGATGFI SVI AHLAA
AGAGTYDTAHSI RLA
SVI AHLAAGQLRELL
SLDTATAARLANHLV
TYDTAHSI RLAKACA
VBRLGGVTLSKAGLR
GEKI ELLRAVLEAVG
APLCNANMBRLGGVTL

YDTAHSI RL
W AMGATGF
MSRLGGVTL
| RLAKACAA
| RLAKACAA
W AMGATGF
DTATAARLA
FI SVI AHLA
FI SVI AHLA
YDTAHSI RL
MSRLGGVTL
YDTAHSI RL
| AHLAAGQL
LYDI PGRSA
| AHLAAGQL
YYSKPPQRG
FI SVI AHLA
LDTATAARL
W AMGATGF
| AHLAAGQL
| RLAKACAA
MSRLGGVTL
| RLAKACAA
W AMGATGF
| RLAKACAA
LYDI PGRSA
CAAEGAHGL
FI SVI AHLA
YDTAHSI RL
| AHLAAGQL
DTATAARLA
YDTAHSI RL
MBRLGGVTL
| ELLRAVLE
MSRLGGVTL

COOOOOO0000000000000000000000000000000000

Strong binder threshold 50.00. Weak binder threshold 500. 00.

http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA
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30
10
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65
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12
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11
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22
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TPYYSKPPQRGL QAH
GDGSLDTATAARLAN
AVGATGFI SVI AHLA
| RLAKACAAEGAHGL
LRAVLEAVGDRARV

WTPYYSKPPQRGLQ
KACAAEGAHGLLWT
DGEKI ELLRAVLEAV
VI AHLAAGQLRELLS
LAKACAAEGAHGLLV
| AGAGTYDTAHSI RL
LLYDI PGRSAVPI EP
LPMLLYDI PGRSAVP
EKI ELLRAVLEAVGD
SGDGSLDTATAARLA
ELPMLLYDI PGRSAV
RKI NI AVAPLCNANMS
LDTATAARLANHLVD
LAYYSGDDALNLPW.
PYYSKPPQRGL QAHF
ARKI NI AVAPLCNAM
EGAHGLLVWWTPYYSK
GAHGLLWTPYYSKP
AHGLLWTPYYSKPP
NI AVAPLCNAMBRLG
TDGEKI ELLRAVLEA
TATAARLANHLVDQG
RLGTLLTAWTPFSG
LWTPYYSKPPQRGL
KI ELLRAVLEAVGDR
ARLGTLLTAWTPFS
| AHLAAGQLRELLSA
GTLLTAMVTPFSGDG
GFDVAARLGTLLTAM
AAGQLRELLSAFGSG
ACAAEGAHGLLWTP
AGQLRELLSAFGSGD
YYSKPPQRGLQAHFT
| NI AVAPL CNANVSRL
PDTI RAASHPNI VGV
LGTLLTAMWTPFSGD
KI NI AVAPLCNANMSR
DTATAARLANHLVDQ
GGVTLSKAGLRLQA

GQLREL L SAFGSGDI

RAVLEAVGDRARVI A
RLAKACAAEGAHGL L
AARLGTLLTAMTPF
TARKI NI AVAPLCNA
FSGDGSLDTATAARL
VTTVGFDVAARL GTL
AEGAHGLLWTPYYS
PEQ DALAADVRAAS
FDVAARLGTLLTAM
VAPL CNAVSRL GGVT
LSAFGSGDI ATARK

GLAYYSGDDALNLPW
LGGVTLSKAGLRLQG
DVAARL GTLLTAMVT
LLRAVLEAVGDRARV

YYSKPPQRG
LDTATAARL
FI SVI AHLA
| RLAKACAA
VLEAVGDRA
YYSKPPQRG
CAAEGAHGL
| ELLRAVLE
| AHLAAGQL
CAAEGAHGL
YDTAHSI RL
LYDI PGRSA
LYDI PGRSA
| ELLRAVLE
LDTATAARL
LYDI PGRSA
NI AVAPLCN
DTATAARLA
YSGDDALNL
YYSKPPQRG
NI AVAPLCN
LLWTPYYS
LLWTPYYS
LLWTPYYS
VAPL CNAVS
| ELLRAVLE
AARLANHLV
LTAWTPFS
YYSKPPQRG
| ELLRAVLE
GTLLTAWT
| AHLAAGQL
LTAWTPFS
VAARLGTLL
LRELLSAFG
CAAEGAHGL
LRELLSAFG
YYSKPPQRG
VAPL CNAVS
| RAASHPNI
LTAWTPFS
NI AVAPLCN
AARLANHLV
TLSKAGLRL
RELLSAFGS
VLEAVGDRA
CAAEGAHGL
LGTLLTAW
| NI AVAPLC
LDTATAARL
VGFDVAARL
LLWTPYYS
| DALAADVR
VAARLGTLL
LCNAVBRLG
FGSGDI ATA
YSGDDALNL
TLSKAGLRL
LGTLLTAW
VLEAVGDRA
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13
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221
251
283
178
156
280
233
153
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171
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227
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121

32
162
256

79
109
192
177
189
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190
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130
185
223
108
184
257
225

71
258
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ATAARLANHLVDQGC
| AVAPLCNAVSRLGG
TTDGEKI ELLRAVLE
LRELLSAFGSGDI AT
KPPQRGL QAHFTAVA
VAARLGTLLTAM/TP
VGFDVAARLGTLLTA
LYDI PGRSAVPI EPD
DTl RAASHPNI VGVK
| ELLRAVL EAVGDRA
HGLLWWTPYYSKPPQ
QLRELLSAFGSGDI A
LAAGQLRELLSAFGS
| DALAADVRAASVLR
GVTLSKAGLRLQG D
SGDDALNLPW.AMGA
EQ DALAADVRAASV
CAAEGAHGLLWTPY
AVAPL CNAVSRL GGV
AYYSGDDALNLPW.A
TLLTAMTPFSGDGS
TELPM_LYDI PGRSA
TTVGFDVAARLGTLL
TVGFDVAARLGTLLT
RELLSAFGSGDI ATA
RLGGVTLSKAGLRLQ
Q DALAADVRAASVL
GAQ MADTGLAYYSG
TI RAASHPNI VGVKD
TPEQ DALAADVRAA
ATARKI NI AVAPLCN
EPDTI RAASHPNI VG
SKPPQRGLQAHFTAV
AKADLHSGAQ MADT
PPQRGLQAHFTAVAD
VTLSKAGLRLQG DV
KADLHSGAQ MADTG
FGSGDI ATARKI NI A
PQRGL QAHFTAVADA
QRGLQAHFTAVADAT
TAARLANHL VDQGCD
HPNI VGVKDAKADLH
TLSKAGLRLQG DVG
RARVI AGAGTYDTAH
LLWTPYYSKPPQRG
GDDALNL PW.AMGAT
SGAQ MADTGLAYYS
YYSGDDALNLPW.AM
HLAAGQLRELLSAFG
YSGDDALNLPW.AMG
SRLGGVTLSKAGLRL
AVADATELPM_LYDI

TGLAYYSGDDALNLP
LLSAFGSGDI ATARK
GLLWTPYYSKPPQR
DTGLAYYSGDDALNL
LSKAGLRLQG DVGD
SAFGSGDI ATARKI N
AVLEAVGDRARVI AG
SKAGLRLQG DVGDP

AARLANHLV
VAPLCNAVS
| ELLRAVLE
LLSAFGSGD
QRGLQAHFT
LGTLLTAW
VAARLGTLL
LYDI PGRSA
| RAASHPNI

| ELLRAVLE
LLWTPYYS
RELLSAFGS
LRELLSAFG
AADVRAASY
TLSKAGLRL
DALNLPW.A
| DALAADMR
CAAEGAHGL
LCNAVSRLG
YSGDDALNL
LTAMVTPFS
LYDI PGRSA
VGFDVAARL
FDVAARLGT
LSAFGSGD

VTLSKAGLR
| DALAADMR
| MADTGLAY
| RAASHPNI

| DALAADMR
| NI AVAPLC
| RAASHPNI

QRGLQAHFT
DLHSGAQ M
QRGLQAHFT
TLSKAGLRL
LHSGAQ MA
GDI ATARKI

QRGLQAHFT

QRGLQAHFT
AARLANHLV

| VGVKDAKA
GLRLQE DV
VI AGAGTYD
YYSKPPQRG
DALNLPW.A
| MADTGLAY
YSGDDALNL
LRELLSAFG
DALNLPW.A
VTLSKAGLR
DATELPM.L
YSGDDALNL
FGSGDI ATA
LLWTPYYS
YSGDDALNL
GLRLQE DV
FGSGDI ATA
VLEAVGDRA
GLRLQG DV
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6057
6056
6047
6030
6026
5986
5955
5929
5920
5912
5868
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5846
5843
5806
5793
5790
5786
5770
5752
5734

http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA

37.
37.
37.
37.
38.
38.
40.
40.
41.
41.
41.
41.
44,
45,
45,
46.
47.
47.
47.
48.
48.
50.
52.
52.
53.
54.
54.
55.
57.
57.
58.
60.
60.
63.
63.
65.
68.
69.
69.
71.
71.
72.
73.
73.
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193
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176
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14
131
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116
201
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157

72

77
228
163
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132
127
133
170

80

33

78
173
126
259
161
229
123
134
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102
231
164
124

59
180
174
125

42
122
277

41

40

39

75

19
263

43
151

58
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ELLRAVL EAVGDRAR
AHLAAGQLRELLSAF
| EPDTI RAASHPNI V
AATPEQ DALAADMR
DDALNLPW.AMGATG
| ATARKI NI AVAPLC
ATPEQ DALAADVRA
HSGAQ MADTGLAYY
LQG DVGDPRLPQUVA
FTAVADATELPM.LY
AFGSGDI ATARKI NI
LLTAMVTPFSGDGSL
VADATELPMLLYDI P
AQ MADTGLAYYSGD
ELLSAFGSGDI ATAR
YSKPPQRGLQAHFTA
LAMGATGFI SVI AHL
TAVADATELPM.LYD
| RAASHPNI VGVKDA
VLEAVGDRARVI AGA
GDRARVI AGAGTYDT
GSGDI ATARKI NI AV
PNI VGVKDAKADLHS
KDAKADL HSGAQ MA
ADATELPM_LYDI PG
HFTAVADATELPM_L
DATELPM_LYDI PGR
DAKADL HSGAQ MAD
ARVI AGAGTYDTAHS
AARLANHL VDQGCDG
DRARVI AGAGTYDTA
ADLHSGAQ MADTGL
AHFTAVADATEL PM.
KAGLRLQG DVGDPR
SHPNI VGVKDAKADL
SGDI ATARKI NI AVA
GLQAHFTAVADATEL
ATELPM_LYDI PGRS
LHSGAQI MADTGLAY
AAEGAHGLLWTPYY
DI ATARKI NI AVAPL
NI VGVKDAKADL HSG
LQAHFTAVADATELP
TTTDGEKI ELLRAVL
Q MADTGLAYYSGDD
DLHSGAQ MADTGLA
QAHFTAVADATEL PM
DQGCDGLWSGTTGE
RGLQAHFTAVADATE
VAATPEQ DALAADM
VDQGCDGLWSGTTG
LVDQGCDGLWSGTT

HLVDQGCDG-VWSGT
AVGDRARVI AGAGTY

VTPFSGDGSLDTATA
RLQG DVGDPRLPQV
QGCDGLVWSGTTGES
Pl EPDTI RAASHPNI
PTTTDGEKI ELLRAV
LEAVGDRARVI AGAG

VLEAVGDRA
LAAGQLREL
| RAASHPNI

PEQ DALAA
NLPW.AVGA
KI NI AVAPL
| DALAADMR
AQ MADTGL
| DVGDPRLP
DATELPM.L
GDI ATARKI

LTAMVTPFS
DATELPM.L
| MADTGLAY
LSAFGSGDI

QRGLQAHFT
AVGATGFI S
DATELPM.L
| RAASHPNI

AVGDRARVI

ARVI AGAGT
GDI ATARKI

| VGVKDAKA
DLHSGAQ M
DATELPM.L
DATELPM.L
DATELPM.L
DLHSGAQ M
VI AGAGTYD
AARLANHLV
VI AGAGTYD
LHSGAQ MA
TAVADATEL
GLRLQG DV
| VGVKDAKA
GDI ATARKI

HFTAVADAT
ELPMLLYDI

GAQ MADTG
AEGAHGLLV
KI NI AVAPL
| VGVKDAKA
HFTAVADAT
TDGEKI ELL
| MADTGLAY
LHSGAQ MA
FTAVADATE
CDGLWWSGT
LQAHFTAVA
PEQ DALAA
CDGLWSGT
CDGLWWSGT
DQGCDGLW
ARVI AGAGT
FSGDGSLDT
| DVGDPRLP
CDGLWWSGT
| RAASHPNI

TDGEKI ELL
AVGDRARVI

OO OO0 0000000000000000000000000000000000000000000000000000000

5717
5678
5677
5676
5673
5672
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5649
5648
5640
5592
5566
5565
5545
5532
5527
5527
5507
5469
5453
5433
5395
5361
5359
5354
5352
5337
5327
5268
5249
5221
5198
5157
5143
5095
5014
5013
5010
4999
4970
4954
4856
4809
4790
4786
4777
4775
4772
4727
4697
4690
4689
4662
4651
4601
4582
4571

. 4525
. 4510

http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA
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170.
176.
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188.
191.
201.
220.
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223.
230.
235.
261.
275.
280.
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284.
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300.
310.
312.
312.
322.
326.
344.
351.
3565.
373.
380.
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265

15
260

81
273
165
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38

44

74
181
261
159
160
183

57

37

20

18

45
275
276
266
146

21
262
274
270

56

16

82

17
272

36
267
182
271

55
269
147
145

47
150

50
268

34
142

49
148
144
143

48

46
149
158

35
166

51
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VGDRARVI AGAGTYD
GDI ATARKI NI AVAP
QG DVGDPRLPQVAA
LTAMVTPFSGDGSLD
AGLRLQG DVGDPRL
RVI AGAGTYDTAHS

RLPQVAATPEQ DAL
| VGVKDAKADL HSGA
VKDAKADLHSGAQ M
NHL VDQGCDGLWSG
GCDGLWSGTTGESP
EAVGDRARVI AGAGT
| MADTGLAYYSGDDA
GLRLQG DVGDPRLP
AASHPNI VGVKDAKA
ASHPNI VGVKDAKAD
ADTGLAYYSGDDALN
SPTTTDGEKI ELLRA
ANHLVDQGCDGLWS
TPFSGDGSLDTATAA
MVTPFSGDGSLDTAT
CDGLWSGTTGESPT
PQUAATPEQ DALAA
QVAATPEQ DALAAD
G DVGDPRLPQVAAT
GRSAVPI| EPDTI RAA
PFSGDGSLDTATAAR
LRLQG DVGDPRLPQ
LPQVAATPEQ DALA
GDPRLPQVAATPEQ

ESPTTTDGEKI ELLR
TAMWTPFSGDGSL DT
VI AGAGTYDTAHSI R
AWTPFSGDGSLDTA
PRLPQVAATPEQ DA
L ANHL VDQGCDGL W
| DVGDPRLPQVAATP
MADTGLAYYSGDDAL
DPRLPQVAATPEQ D
GESPTTTDGEKI ELL
VGDPRLPQVAATPEQ
RSAVPI EPDTI RAAS
PGRSAVPI EPDTI RA
GLWSGTTGESPTTT
VPI EPDTI RAASHPN
VSGTTGESPTTTDGE
DVGDPRLPQVAATPE
ARLANHL VDQGCDGL
YDI PGRSAVPI EPDT
WSGTTGESPTTTDG
SAVPI EPDTI RAASH
| PGRSAVPI EPDTI R
DI PGRSAVPI EPDTI

LWSGTTGESPTTTD
DGLWSGTTGESPTT
AVP| EPDT| RAASHP
RAASHPNI VGVKDAK
RLANHL VDQGCDGLV
VGVKDAKADL HSGAQ
SGTTGESPTTTDGEK

ARVI AGAGT
GDI ATARKI

| DVGDPRLP
LTAMVTPFS
GLRLQG DV
| AGAGTYDT
QVAATPEQ

| VGVKDAKA
DLHSGAQ M
DQGCDGLW
CDGLWWSGT
AVGDRARVI

| MADTGLAY
GLRLQG DV
| VGVKDAKA
| VGVKDAKA
YYSGDDALN
TDGEKI ELL
DQGCDGLW
FSGDGSLDT
FSGDGSLDT
CDGLWSGT
PEQ DALAA
PEQ DALAA
| DVGDPRLP
AVPI EPDTI

FSGDGSLDT
| DVGDPRLP
QVAATPEQI

RLPQVAATP
TDGEKI ELL
VTPFSGDGS
| AGAGTYDT
FSGDGSLDT
QVAATPEQ

DQGCDGLW
| DVGDPRLP
DTGLAYYSG
RLPQVAATP
TDGEKI ELL
PRLPQVAAT
AVPI EPDTI

AVPI EPDTI

VSGTTGESP
TI RAASHPN
TTGESPTTT
GDPRLPQVA
ANHLVDQGC
YDI PGRSAV
TTGESPTTT
AVPI EPDTI

AVPI EPDTI

GRSAVP| EP
TTGESPTTT
VWSGTTGES
| EPDTI RAA
RAASHPNI V
VDQGCDGLV
VKDAKADLH
TTGESPTTT

OO OO0 0000000000000000000000000000000000000000000000000000000

4468
4454
4411
4410
4405
4393
4337
4296
4221
4185
4170
4157
4109
3988
3975
3902
3895
3853
3840
3833
3826
3804
3794
3712
3676
3490
3469
3441
3380
3342
3337
3323
3316
3297
3295
3293
3263
3086
3072
2984
2919
2913
2786
2752
2749
2736
2699
2676
2654
2591
2577
2560
2524
2515
2457
2430
2412
2375

. 2335
. 2281
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397.
403.
422.
423.
425.
431.
458.
478.
5109.
540.
549.
556.
586.
668.
677.
733.
738.
773.
784.
790.
796.
816.
824.
901.
937.
1145.
1171.
1208.
1291.
1344.
1351.
1373.
1383.
1412.
1414.
1417.
1464.
1773.
1800.
1981.
2125.
2138.
2454,
2546.
2552.
2590.
2696.
2763.
2829.
3031.
3076.
3132.
3256.
3288.
3501.
3605.
3676.
3829.
3997.
4238.

QUIOOWOWWOWUINNNNOUOITOOUIOONNOODUIRPORPNNNPARPNNREPRPRAUORPNRPOOOODODD0OOOODOODOORPRONORFR,PRONUTIOOO

Page 5 of 84

SR

1/5/2010



NetMHCII 2.0 Server - prediction results

DRB1_0101 167
DRB1_0101 52
DRB1_0101 53
DRB1_0101 54

GVKDAKADLHSGAQ
GITGESPTTTDGEKI
TTGESPTTTDGEKI E
TGESPTTTDGEKI EL

VKDAKADLH
TTGESPTTT
TTGESPTTT
PTTTDGEKI

4710.
5964.
7710.
10256.

8
4
7
9
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DRB1_0101

Nunber

of weak binders 107. Nunber of
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DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301 O
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301 72
DRB1_0301 71
DRB1_0301 70
DRB1_0301 177
DRB1_0301 280
DRB1_0301 138
DRB1_0301 69
DRB1_0301 139
DRB1_0301 176
DRB1_0301 133
DRB1_0301 187
DRB1_0301 68
DRB1_0301 175
DRB1_0301 252
DRB1_0301 279
DRB1_0301 186
DRB1_0301 140
DRB1_0301 251
DRB1_0301 22
DRB1_0301 1
DRB1_0301 224
DRB1_0301 23
DRB1_0301 179
DRB1_0301 25
DRB1_0301 226
DRB1_0301 185
DRB1_0301 225
DRB1_0301 229
DRB1_0301 24
DRB1_0301 132
DRB1_0301 250
DRB1_0301 228
DRB1_0301 88
DRB1_0301 180
DRB1_0301 26
DRB1_0301 2
DRB1_0301 227
DRB1_0301 27

| DALAADVRAASVLR
Q DALAADNVRAASVL
EQ DALAADNVRAASY
LPM_LYDI PGRSAVP
ELPMLLYDI PGRSAV
PEQ DALAADNRAAS
TELPM_LYDI PGRSA
VTTVGFDVAARLGTL
ATELPMLLYDI PGRS
GAQ MADTGLAYYSG
VLEAVGDRARVI AGA
AVLEAVGDRARVI AG
RAVL EAVGDRARVI A
SGAQ MADTGLAYYS
TPEQ DALAADVRAA
PMLLYDI PGRSAVPI

LRAVL EAVGDRARV

MLLYDI PGRSAVPI E
HSGAQN MADTGLAYY
DATELPM_LYDI PGR
LAYYSGDDALNLPWL
LLRAVL EAVGDRARV
LHSGAQN MADTGLAY
LGGVTLSKAGLRLQG
ATPEQ DALAADNVRA
GLAYYSGDDALNLPW
LLYDI PGRSAVPI EP
RLGGVTLSKAGLRLQ
FSGDGSLDTATAARL
TTVGFDVAARLGTLL
LSAFGSGDI ATARK

SGDGSLDTATAARLA
AQ MADTGLAYYSGD
DGSL DTATAARLANH
AFGSGDI ATARKI NI

TGLAYYSGDDALNLP
SAFGSGDI ATARKI N
SGDI ATARKI NI AVA
GDGSLDTATAARLAN
ADATELPM_LYDI PG
SRLGGVTLSKAGLRL
GSGDI ATARKI NI AV
TYDTAHSI RLAKACA
Q MADTGLAYYSGDD
GSLDTATAARLANHL
TVGFDVAARLGTLLT
FGSGDI ATARKI NI A
SLDTATAARLANHLV

| DALAADVR
| DALAADVR
| DALAADVR
LPMLLYDI P
LPMLLYDI P
| DALAADVR
LPMLLYDI P
VTTVGFDVA
LPMLLYDI P
GAQ MADTG
VLEAVGDRA
VLEAVGDRA
VLEAVGDRA
GAQ MADTG
| DALAADVR
LLYDI PGRS
VLEAVGDRA
LLYDI PGRS
GAQ MADTG
LPMLLYDI P
LAYYSGDDA
VLEAVGDRA
GAQ MADTG
LGGVTLSKA
| DALAADVR
LAYYSGDDA
LLYDI PGRS
LGGVTLSKA
FSGDGSLDT
VGFDVAARL
AFGSGDI AT
SGDGSLDTA
| MADTGLAY
LDTATAARL
SGDI ATARK
LAYYSGDDA
AFGSGDI AT
SGDI ATARK
SLDTATAAR
LPMLLYDI P
LGGVTLSKA
SGDI ATARK
TYDTAHSI R
| MADTGLAY
LDTATAARL
VGFDVAARL
SGDI ATARK
LDTATAARL

COOOOO0O00O0000000000000000000000000000O00000000000O0O
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DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301

208
67
66
89

223

131

207
87

264

164

249
263
206
86
184
65
163
21
165
28
188
212
19
39
262
91
84
265
209
90
40
211
37
261
85
162
278
222
20
181
253
64
230
149
205
83
38
148
92
10
231
109
63
126
232
254
73
210
127

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

FI SVI AHLAAGQLRE
ELLRAVL EAVGDRAR
| ELLRAVLEAVGDRA
YDTAHSI RLAKACAA
LLSAFGSGDI ATARK
VADATELPM_LYDI P
GFI SVI AHLAAGQLR
GTYDTAHSI RLAKAC
LQG DVGDPRLPQVA
NI VGVKDAKADL HSG
VGFDVAARLGTLLTA
VBRLGGVTLSKAGLR
RLQG DVGDPRLPQV
TGFI SVI AHLAAGQL
AGTYDTAHSI RLAKA
DTGLAYYSGDDALNL
KI ELLRAVLEAVGDR
PNI VGVKDAKADLHS
PFSGDGSLDTATAAR
| VGVKDAKADL HSGA
LDTATAARLANHLVD
AYYSGDDALNLPW.A
| AHLAAGQLRELLSA
VTPFSGDGSLDTATA
HL VDQGCDGL WSGT
LRLQG DVGDPRLPQ
TAHSI RLAKACAAEG
AGAGTYDTAHSI RLA
QG DVGDPRLPQVAA
| SVI AHLAAGQLREL
DTAHSI RLAKACAAE
LVDQGCDGLWWSGTT
VI AHLAAGQLRELLS
ANHLVDQGCDGLWS
GLRLQG DVGDPRLP
GAGTYDTAHSI RLAK
HPNI VGVKDAKADLH
AATPEQ DALAADMR
ELLSAFGSGDI ATAR
TPFSGDGSLDTATAA
| MADTGLAYYSGDDA
GGVTLSKAGLRLQA

EKI ELLRAVLEAVGD
GDI ATARKI NI AVAP
AVPI EPDTI RAASHP
ATGFI SVI AHLAAGQ
| AGAGTYDTAHSI RL
NHL VDQGCDGL\WWSG
SAVPI| EPDTI RAASH
AHSI RLAKACAAEGA
RLGTLLTAMTPFSG
DI ATARKI NI AVAPL
LLWTPYYSKPPQRG
GEKI ELLRAVLEAVG
AHFTAVADATEL PM.
| ATARKI NI AVAPLC
GVTLSKAGLRLQG D
LEAVGDRARVI AGAG
SVI AHLAAGQLRELL
HFTAVADATELPM_L

FI SVI AHLA
VLEAVGDRA
LLRAVLEAV
AHSI RLAKA
AFGSGDI AT
LPMLLYDI P
FI SVI AHLA
TYDTAHSI R
QG DVGDPR
| VGVKDAKA
VGFDVAARL
LGGVTLSKA
QG DVGDPR
FI SVI AHLA
TYDTAHSI R
LAYYSGDDA
LLRAVLEAV
| VGVKDAKA
FSGDGSLDT
| VGVKDAKA
LDTATAARL
AYYSGDDAL
| AHLAAGQL
FSGDGSLDT
LVDQGCDGL
QG DVGDPR
TAHSI RLAK
AGAGTYDTA
QG DVGDPR
| AHLAAGQL
TAHSI RLAK
LVDQGCDGL
| AHLAAGQL
LVDQGCDGL
QG DVGDPR
TYDTAHSI R
| VGVKDAKA
| DALAADMR
SAFGSGDI A
FSGDGSLDT
| MADTGLAY
VTLSKAGLR
| ELLRAVLE
| ATARKI NI
AVPI EPDTI
FI SVI AHLA
AGAGTYDTA
LV

AVPI EPDTI
AHSI RLAKA
LGTLLTAW
| ATARKI NI
LLWTPYYS
| ELLRAVLE
HFTAVADAT
| ATARKI NI
VTLSKAGLR
LEAVGDRAR
| AHLAAGQL
HFTAVADAT

COOOO0O0O00000000000000000000000000000000000000000O000000O000000O0

3623
3618
3599
3591
3576
3536
3499
3470
3464
3441
3435
3432
3421
3369
3344
3330
3328
3317
3308
3301
3276
3274
3260
3256
3256
3207
3183
3155
3154
3101
3094
3073
3065
3060
3051
3048
3042
3042
3021
3005
2986
2986
2959
2942
2940
2932
2928
2916
2904
2900
2888
2853
2839
2836
2833
2821
2812
2784
2775
2771
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991.

997.
1018.
1026.
1044.
1090.
1134.
1171.
1177.
1208.
1215.
1220.
1234.
1306.
1341.
1362.
1365.
1381.
1395.
1405.
1443.
1446.
1469.
1474.
1475.
1555.
1596.
1646.
1647.
1745.
1758.
1798.
1813.
1825.
1841.
1848.
1859.
1859.
1903.
1936.
1976.
1976.
2034.
2072.
2077.
2094.
2103.
2131.
2159.
2168.
2197.
2282.
2316.
2324.
2332.
2363.
2384.
2458.
2483.
2493.
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DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301

147
11
18

36
62
255
220
266

125
174
260
108
221
124
235
161

82
128
243
189
146
129

35
248
234
204
241

34
242
172

45
173

93
190
259

17
150
130

94

81

46
107
233
203
123
171

219
61
240

48
183

43
155
47
218

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

RSAVPI EPDTI RAAS
LGTLLTAMWTPFSGD
MVTPFSGDGSLDTAT
ARLGTLLTAWTPFS
L ANHL VDQGCDGL W
DGEKI ELLRAVLEAV
VTLSKAGLRLQG DV
LRELLSAFGSGDI AT
G DVGDPRLPQVAAT
AARLGTLLTAWTPF
QAHFTAVADATELPM
DLHSGAQ MADTGLA
AGLRLQG DVGDPRL
GLLWTPYYSKPPQR
RELLSAFGSGDI ATA
LQAHFTAVADATELP
ARKI NI AVAPL CNAM
SHPNI VGVKDAKADL
VI AGAGTYDTAHSI R
FTAVADATELPM.LY
APLCNAVSRL GGVTL
YYSGDDALNL PW.AM
GRSAVPI EPDTI RAA
TAVADATELPM.LYD
RLANHL VDQGCDGLV
AVSRLGGVTLSKAGL
TARKI NI AVAPL CNA
GATGFI SVI AHLAAG
AVAPL CNAVSRL GGV
ARLANHL VDQGCDGL
VAPL CNAVSRL GGVT
KADLHSGAQ MADTG
CDGLWSGTTGESPT
ADLHSGAQ MADTGL
HSI RLAKACAAEGAH
YSGDDALNL PW.AMG
KAGLRLQG DVGDPR
AWTPFSGDGSLDTA
VPI EPDTI RAASHPN
AVADATELPM_LYD

SI RLAKACAAEGAHG
RVI AGAGTYDTAHS

DGLVVSGTTGESPTT
HGLLVWTPYYSKPPQ
ATARKI NI AVAPLCN
MGATGFI SVI AHLAA
GLQAHFTAVADATEL
AKADLHSGAQ MADT
VAARLGTLLTAWTP
QLRELLSAFGSGDI A
TDGEKI ELLRAVLEA
| AVAPLCNAVBRLGG
DVAARLGTLLTAWT
LVWSGTTGESPTTTD
ADTGLAYYSGDDALN
FDVAARLGTLLTAW
QGCDGLVWSGTTGES
DTI RAASHPNI VGVK
GLWSGTTGESPTTT
GQLREL L SAFGSGDI

VPl EPDTI R
LGTLLTAW
FSGDGSLDT
LGTLLTAW
LVDQGCDGL
| ELLRAVLE
VTLSKAGLR
LRELLSAFG
G DVGDPRL
LGTLLTAW
HFTAVADAT
GAQ MADTG
QG DVGDPR
LLWTPYYS
AFGSGDI AT
HFTAVADAT
ARKI NI AVA
NI VGVKDAK
AGAGTYDTA
FTAVADATE
APLCNANMSR
YSGDDALNL
VPl EPDTI R
AVADATELP
ANHLVDQGC
LGGVTLSKA
ARKI NI AVA
FI SVI AHLA
PLCNAVSRL
ARLANHLVD
APLCNAVSR
DLHSGAQ M
LWSGTTGE
DLHSGAQ M
| RLAKACAA
YSGDDALNL
LRLQG DVG
VTPFSGDGS
VPl EPDTI R
VADATELPM
| RLAKACAA
AGAGTYDTA
DGLWSGTT
LLWTPYYS
ARKI NI AVA
FI SVI AHLA
LQAHFTAVA
DLHSGAQ M
LGTLLTAW
LRELLSAFG
KI ELLRAVL
PLCNAVSRL
LGTLLTAW
LWSGTTGE
LAYYSGDDA
DVAARLGTL
QGCDGLWS
| RAASHPNI
LWSGTTGE
LRELLSAFG

COOOO0O0O00000000000000000000000000000000000000000O000000O000000O0

2755
2743
2740
2715
2713
2643
2642
2626
2622
2584
2567
2567
2557
2549
2547
2512
2512
2505
2484
2447
2431
2413
2379
2365
2355
2320
2316
2309
2305
2302
2293
2291
2285
2280
2280
2249
2243
2242
2221
2213
2197
2189
2177
2150
2133
2132
2127
2119
2073
2051
2029
2004
2004
2002
1990
1976
1933
1929
1928
1927
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2538.
2571.
2578.
2650.
2656.
2863.
2868.
2918.
2929.
3054.
3108.
3111.
3144.
3171.
3179.
3299.
3301.
3326.
3402.
3539.
3604.
3674.
3811.
3870.
3911.
4063.
4080.
41009.
4129.
4142.
4182.
4191.
42109.
4240.
4242.
4386.
4413.
4418.
4523.
4559,
4640.
4680.
4741.
4885.
4974,
4979.
5008.
5047.
5307.
5433.
5563.
5717.
5720.
5732.
5804.
5897.
6172.
6204.
6209.
6213.
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DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301
DRB1_0301

238
110
111
145
239
106
57
44
32
244
16
33

247
56
49

217
80

154

151
95
29

122

236
13
42
30

160

170

156

267

152
12

213
60
50

246

141

121

258
14

166

237
31
79
41

157

112

144

105

153
74

167

256

169
55
58

182
59

202

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

| NI AVAPLCNANVSRL
LVWTPYYSKPPQRGL
WTPYYSKPPQRGLQ
PGRSAVPI EPDTI RA
NI AVAPLCNANMSRLG
AHGLLWTPYYSKPP
SPTTTDGEKI ELLRA
GCDGL\WWSGTTGESP
TAARLANHL VDQGCD
PLCNAMSRLGGVTLS
TAM/TPFSGDGSLDT
AARLANHL VDQGCDG
GFDVAARLGTLLTAM
NANMSRLGGVTLSKAG
ESPTTTDGEKI ELLR
WSGTTGESPTTTDG
AGQLRELLSAFGSGD
ARVl AGAGTYDTAHS
PDTI RAASHPNI VGV
Pl EPDTI RAASHPNI

| RLAKACAAEGAHGL
DTATAARLANHLVDQ
RGLQAHFTAVADATE
RKI NI AVAPLCNAMS
TLLTAMVTPFSGDGS
DQGCDGLWWSGTTGE
TATAARLANHLVDQG
ASHPNI VGVKDAKAD
DAKADL HSGAQ MAD
TI RAASHPNI VGVKD
| DVGDPRLPQVAATP
| EPDTI RAASHPNI V
GTLLTAMWTPFSGDG
AHLAAGQLREL L SAF
TTDGEKI ELLRAVLE
VSGTTGESPTTTDGE
CNANMBRL GGVTL SKA
LYDI PGRSAVPI EPD
QRGLQAHFTAVADAT
SKAGLRLQG DVGDP
LLTAMVTPFSGDGSL
VGVKDAKADL HSGAQ
KI NI AVAPLCNANSR
ATAARLANHLVDQGC
RARVI AGAGTYDTAH
VDQGCDGLWSGTTG
| RAASHPNI VGVKDA
VTPYYSKPPQRGL QA
| PGRSAVPI EPDTI R
GAHGLLWTPYYSKP
EPDTI RAASHPNI VG
EAVGDRARVI AGAGT
GVKDAKADL HSGAQ

TLSKAGLRLQG DVG
KDAKADLHSGAQ MA
GESPTTTDGEKI ELL
PTTTDGEKI ELLRAV
MADTGLAYYSGDDAL
TTTDGEKI ELLRAVL
AVGATGFI SVI AHLA

NI AVAPLCN
WTPYYSKP
PYYSKPPQR
VPI EPDTI R
NI AVAPLCN
LLWTPYYS
SPTTTDGEK
LWSGTTGE
RLANHLVDQ
PLCNAVSRL
VTPFSGDGS
RLANHLVDQ
FDVAARLGT
MBRLGGVTL
SPTTTDGEK
VSGTTGESP
LRELLSAFG
AGAGTYDTA
| RAASHPNI
Pl EPDTI RA
| RLAKACAA
DTATAARLA
LQAHFTAVA
RKI NI AVAP
TLLTAWTP
QGCDGLWS
TAARLANHL
NI VGVKDAK
DLHSGAQ M
| RAASHPNI
| DVGDPRLP
| EPDTI RAA
TLLTAWTP
AHLAAGQLR
GEKI ELLRA
VSGTTGESP
MBRLGGVTL
LYDI PGRSA
LQAHFTAVA
LRLQG DVG
LLTAMVTPF
VKDAKADLH
NI AVAPLCN
TAARLANHL
RVI AGAGTY
QGCDGLWS
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DRB1_0301 216 AAGQLRELLSAFGSG LRELLSAFG 0. 1441 10517.0
DRB1_0301 257 LSKAGLRLQE DVGED LSKAGLRLQ 0. 1437 10564. 8
DRB1_0301 159 AASHPNI VGVKDAKA | VGVKDAKA 0. 1416 10807.0
DRB1_0301 245 LCNAMSRLGGVTLSK NAMSRLGGV 0. 1411 10861. 1
DRB1_0301 274 LPQVAATPEQ DALA QVAATPEQ 0.1365 11416. 6
DRB1_0301 215 LAAGQLRELLSAFGS LRELLSAFG 0.1365 11420. 8
DRB1_0301 168 VKDAKADLHSGAQ M VKDAKADLH 0. 1358 11506. 4
DRB1_0301 15 LTAWTPFSGEGSLD LTAWTPEFS 0.1339 11745. 8
DRB1_0301 214 HLAAGQLRELLSAFG AGQLRELLS 0.1321 11968. 0
DRB1_0301 158 RAASHPNI VGVKDAK RAASHPNI V 0.1302 12228. 4
DRB1_0301 120 PQRGLQAHFTAVADA QRGLQAHFT 0.1297 12284.0
DRB1_0301 268 DVGDPRLPQVAATPE DVGDPRLPQ 0.1271 12638. 3
DRB1_0301 113 TPYYSKPPQRGLQAH PYYSKPPQR 0.1264 12733.0
DRB1_0301 273 RLPQVAATPEQ DAL LPQVAATPE 0.1258 12817. 2
DRB1_0301 78 DRARVI AGAGTYDTA RVI AGAGTY 0. 1250 12929. 3
DRB1_0301 272 PRLPQVAATPEQ DA LPQVAATPE 0.1230 13219.4
DRB1_0301 104 EGAHGLLWTPYYSK AHGLLWVTP 0.1176 14004. 1
DRB1_0301 276 QVAATPEQ DALAAD QVAATPEQ 0. 1160 14248. 0
DRB1_0301 75 AVGDRARVI AGAGTY AVGDRARVI 0.1138 14590. 7
DRB1_0301 54 TGESPTTTDGEKI EL SPTTTDGEK 0.1119 14901. 8
DRB1_0301 114 PYYSKPPQRGLQAHF PYYSKPPQR 0.1115 14962. 1
DRB1_0301 271 DPRLPQVAATPEQ D LPQVAATPE 0.1114 14984. 6
DRB1_0301 201 LAMGATGFI SVI AHL MGATGHI SV 0.1104 15135.5
DRB1_0301 275 PQVAATPEQ DALAA QVAATPEQ 0.1086 15445. 5
DRB1_0301 119 PPQRGLQAHFTAVAD QRGLQAHFT 0. 1059 15891. 4
DRB1_0301 269 VGDPRLPQVAATPEQ VGDPRLPQV 0.1048 16087. 5
DRB1_0301 200 WAMGATGFI SVI AH MGATGFI SV 0.1019 16606. 6
DRB1_0301 198 LPW.AMGATGFI SVI LPW.AMGAT 0.1008 16794. 4
DRB1_0301 96 RLAKACAAEGAHGLL RLAKACAAE 0. 0994 17057. 7
DRB1_0301 270 GDPRLPQVAATPEQ  DPRLPQVAA 0. 0979 17345.1
DRB1_0301 118 KPPQRGLQAHFTAVA QRGLQAHFT 0. 0967 17553. 5
DRB1_0301 143 DI PGRSAVPI EPDTI DI PGRSAVP 0. 0953 17824. 3
DRB1_0301 77 GDRARVI AGAGTYDT RVI AGAGTY 0. 0953 17839.5
DRB1_0301 191 SGDDALNLPW.AMGA SGDDALNLP 0. 0930 18276. 4
DRB1_0301 142 YDl PGRSAVPI EPDT YDl PGRSAV 0. 0930 18287. 3
DRB1_0301 76 VGDRARVI AGAGTYD VGDRARVI A 0. 0925 18369. 8
DRB1_0301 197 NLPW.AMGATGHFI SV LPW.AMGAT 0. 0904 18809. 8
DRB1_0301 103 AEGAHGLLWTPYYS LLWTPYYS 0. 0866 19580. 9
DRB1_0301 199 PWAMGATGFI SVIA MGATGH SV 0. 0856 19811.0
DRB1_0301 53 TTGESPTTTDGEKI E ESPTTTDGE 0. 0833 20296. 8
DRB1_0301 195 ALNLPW.AMGATGFI LPW.AMGAT 0. 0810 20804. 4
DRB1_0301 99 KACAAEGAHGLLWT CAAEGAHGL 0.0788 21309. 8
DRB1_0301 196 LNLPW.AMGATG-IS LPW.AMGAT 0. 0787 21330.8
DRB1_0301 192 GDDALNLPW.AMGAT DDALNLPW. 0.0770 21740.6
DRB1_0301 98 AKACAAEGAHGLLVV KACAAEGAH 0. 0745 22334.0
DRB1_0301 193 DDALNLPW.AMGATG DDALNLPW. 0.0721 22928. 0
DRB1_0301 117 SKPPQRGLQAHFTAV QRGLQAHFT 0.0718 23003.1
DRB1_0301 51 SGITGESPTTTDGEK SGTTGESPT 0. 0698 23489.5
DRB1_0301 100 ACAAEGAHGLLWTP CAAEGAHGL 0. 0692 23647.9
DRB1_0301 97 LAKACAAEGAHGLLV KACAAEGAH 0. 0670 24206.5
DRB1_0301 102 AAEGAHGLLWTPYY AHGLLWVTP 0. 0653 24662. 0
DRB1_0301 101 CAAEGAHGLLWTPY CAAEGAHGL 0. 0649 24788.0
DRB1_0301 194 DALNLPW.AMGATGF LPW.AMGAT 0. 0646 24841.7
DRB1_0301 277 VAATPEQ DALAADM PEQ DALAA 0. 0643 24948. 7
DRB1_0301 52 GITGESPTTTDGEKI TTGESPTTT 0. 0641 24990. 8
DRB1_0301 116 YSKPPQRGLQAHFTA KPPQRGLQA 0. 0531 28145.7
DRB1_0301 115 YYSKPPQRGLQAHFT KPPQRGLQA 0.0473 29972.8
Al lele: DRB1_0301. Nunber of high binders 7. Nunber of weak binders 16. Number of pe
http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA 1/5/2010
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Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB1_0401 10 RLGILLTAMVTPFSG TLLTAWTP 0.7175 21.3 SB
DRB1_0401 12 GILLTAWTPFSGDG TLLTAWTP 0.7148 21.9 SB
DRB1_0401 11 LGILLTAMWTPFSGD TLLTAWTP 0.7084 23.5 SB
DRB1_0401 9 ARLGILLTAWTPFS GTLLTAWT 0.6774 32.8 SB
DRB1_0401 13 TLLTAWTPFSGDGS TLLTAWTP 0.6772 32.9 SB
DRB1_0401 218 GQLRELLSAFGSGDI RELLSAFGS 0. 6529 42. 7 SB
DRB1_0401 217 AGQLRELLSAFGSGD RELLSAFGS 0.6223 59.5 \B
DRB1_0401 8 AARLGTLLTAMVTPF GTLLTAWT 0. 6091 68. 7 VB
DRB1_0401 219 QLRELLSAFGSGDI A RELLSAFGS 0.6011 74.9 VB
DRB1_0401 187 LAYYSCGDDALNLPW. YYSGDDALN 0.5926 82.1 VB
DRB1_0401 216 AAGQLRELLSAFGSG RELLSAFGS 0. 5842 89.9 VB
DRB1_0401 186 GLAYYSGDDALNLPW YYSGDDALN 0. 5627 113.5 V\B
DRB1_0401 188 AYYSGDDALNLPW.A YYSGDDALN 0.5604 116. 3 VB
DRB1_0401 7 VAARLGTLLTAWTP RLGTLLTAM 0. 5483 132.6 VB
DRB1_0401 215 LAAGQLRELLSAFGS RELLSAFGS 0.5342 154. 4 VB
DRB1_0401 220 LRELLSAFGSGDI AT RELLSAFGS 0. 5308 160. 3 VB
DRB1_0401 93 HSI RLAKACAAEGAH | RLAKACAA 0. 5302 161. 2 V\B
DRB1_0401 94 S| RLAKACAAEGAHG | RLAKACAA 0.5278 165.5 VB
DRB1_0401 92 AHSI RLAKACAAEGA | RLAKACAA 0. 5229 174.5 VB
DRB1_0401 189 YYSGDDALNLPW.AM YYSGDDALN 0.5196 180.9 VB
DRB1_0401 136 ELPM.LYDI PGRSAV LLYDI PGRS 0. 5092 202.5 VB
DRB1_0401 185 TG.AYYSGDDALNLP LAYYSGDDA 0. 5069 207.6 V\B
DRB1_0401 221 RELLSAFGSGDI ATA RELLSAFGS 0. 5050 211.9 VB
DRB1_0401 206 TGFI SVI AHLAAGQL GFI SVI AHL 0.5023 218.1 VB
DRB1_0401 137 LPM.LYDI PGRSAVP LLYDI PGRS 0.5012 220.7 VB
DRB1_0401 95 | RLAKACAAEGAHG. | RLAKACAA 0. 4991 225.7 V\B
DRB1_0401 138 PM.LYDI PGRSAVPI LLYDI PGRS 0. 4990 226. 1 V\B
DRB1_0401 205 ATGFI SVI AHLAAGQ GFI SVI AHL 0. 4956 234.5 VB
DRB1_0401 14 LLTAWTPFSGDGSL LTAWTPFS 0. 4951 235.8 VB
DRB1_0401 6 DVAARLGTLLTAWT RLGTLLTAM 0. 4852 262. 4 VB
DRB1_0401 135 TELPMLLYDI PGRSA PM.LYDI PG 0.4778 284. 2 VB
DRB1_0401 121 CQRGLQAHFTAVADAT RG.QAHFTA 0.4748 293.7 VB
DRB1_0401 91 TAHSI RLAKACAAEG | RLAKACAA 0.4746 294.2 VB
DRB1_0401 204 GATGFI SVI AHLAAG GFI SVI AHL 0. 4679 316.6 VB
DRB1_0401 249 MSRLGGVTLSKAGLR RLGGVTLSK 0. 4673 318. 4 VB
DRB1_0401 207 GFI SVI AHLAAGQLR | SVI AHLAA 0. 4672 318.9 VB
DRB1_0401 124 LQAHFTAVADATELP HFTAVADAT 0. 4669 319.9 VB
DRB1_0401 122 RG.QAHFTAVADATE RGLQAHFTA 0. 4640 330.1 VB
DRB1_0401 233 ATARKI NI AVAPLCN RKI NI AVAP 0. 4622 336.6 VB
DRB1_0401 250 SRLGGVTLSKAGLRL RLGGVTLSK 0. 4568 356.9 VB
DRB1_0401 234 TARKI NI AVAPLCNA RKI NI AVAP 0. 4550 363.9 \B
DRB1_0401 251 RLGGVTLSKAGLRLQ RLGGVTLSK 0. 4546 365.3 VB
DRB1_0401 248 AMSRLGGVTLSKAGL RLGGVTLSK 0. 4520 376.0 VB
DRB1_0401 236 RKI N AVAPLCNAMS RKI NI AVAP 0. 4515 377.9 VB
DRB1_0401 125 QAHFTAVADATELPM HFTAVADAT 0. 4484 390.9 VB
DRB1_0401 184 DITGLAYYSGDDALNL LAYYSGDDA 0. 4452 404.5 VB
DRB1_0401 123 GLQAHFTAVADATEL QAHFTAVAD 0. 4417 420. 3 VB
DRB1_0401 175 LHSGAQ MADTGLAY LHSGAQ MA 0. 4407 424. 7 VB
DRB1_0401 235 ARKI NI AVAPLCNAM RKI NI AVAP 0. 4383 436.0 VB
DRB1_0401 20 TPFSGDGSLDTATAA FSGDGSLDT 0. 4317 468. 1 VB
DRB1_0401 90 DTAHSI RLAKACAAE | RLAKACAA 0. 4293 480. 4 VB
DRB1_0401 5 FDVAARLGILLTAMW RLGTLLTAM 0. 4275 490. 1 VB
DRB1_0401 65 KIELLRAVLEAVGDR | ELLRAVLE 0. 4268 493. 7 VB
DRB1_0401 120 PQRGLQAHFTAVADA RG.QAHFTA 0. 4267 494. 3 VB
DRB1_0401 232 |ATARKI NI AVAPLC RKI NI AVAP 0. 4256 500. 3
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TPEQ DALAADVRAA
DRARVI AGAGTYDTA
AKADLHSGAQ MADT
ADATELPMLLYDI PG
SGDI ATARKI NI AVA
VGDPRLPQVAATPEQ
ASHPNI VGVKDAKAD
AGAGTYDTAHSI RLA
PLCNAVBRLGGVTLS
GSLDTATAARLANHL
YSKPPQRGLQAHFTA
GDDALNL PW.AMGAT
LRAVLEAVGDRARV

GLWSGTTGESPTTT
APL CNANVSRLGGVTL
GDGSLDTATAARLAN
DGSLDTATAARLANH
RAVLEAVGDRARVI A
DVGDPRLPQVAATPE
DGLWSGTTGESPTT
TATAARLANHLVDQG
AAEGAHGLLWTPYY
| RAASHPNI VGVKDA
LWTPYYSKPPQRGL
DQGCDGLVWSGTTGE
SVI AHLAAGQLRELL
QGCDGLWSGTTGES
LYDI PGRSAVPI EPD
TAVADATELPM.LYD
YYSKPPQRGLQAHFT
LQG DVGDPRLPQUVA
DTATAARLANHLVDQ
AASHPNI VGVKDAKA
GDRARVI AGAGTYDT
GVTLSKAGLRLQG D
CDGLWSGTTGESPT
GSGDI ATARKI NI AV
AVPI EPDTI RAASHP
TTDGEKI ELLRAVLE
PYYSKPPQRGL QAHF
VDQGCDGLWSGTTG
LGGVTLSKAGLRLQG
AVADATELPM_LYDI

ATPEQ DALAADVRA
GGVTLSKAGLRLQE

TPYYSKPPQRGL QAH
RLPQVAATPEQ DAL
MADTGLAYYSGDDAL
VTPYYSKPPQRGL QA
| DVGDPRLPQVAATP
VI AHLAAGQLRELLS
DAKADL HSGAQ MAD
RSAVPI EPDTI RAAS
NHL VDQGCDGLWSG
SGDDALNLPW.AMGA
GRSAVPI EPDTI RAA
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LDTATAARLANHLVD
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GSLDTATAA
QRGLQAHFT
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Pl EPDTI RA
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PYYSKPPQR
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LGGVTLSKA
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PEQ DALAA
VTLSKAGLR
PYYSKPPQR
RLPQVAATP
LAYYSGDDA
PYYSKPPQR
RLPQVAATP
AHLAAGQLR
LHSGAQ MA
Pl EPDTI RA
HLVDQGCDG
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RSAVPI EPD
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DRB1_0401 27 SLDTATAARLANHLY TATAARLAN 0.1824 6946. 5
DRB1_0401 40 LVDQGCDGLWSGIT QGCDGLWS 0. 1807 7077.7
DRB1_0401 32 TAARLANHLVDQGCD AARLANHLV 0.1791 7202.7
DRB1_0401 148 SAVPI EPDTI RAASH Pl EPDTI RA 0.1784 7252.9
DRB1_0401 111 WVTPYYSKPPQRGLQ PYYSKPPQR 0.1772 7349.0
DRB1_0401 101 CAAEGAHGLLWTPY AHGLLWTP 0.1754 7493. 4
DRB1_0401 39 HLVDQGCDGLWSGI QGCDGLWS 0.1748 7546. 7
DRB1_0401 278 AATPEQ DALAADMR PEQ DALAA 0.1706 7894.1
DRB1_0401 144 |PGRSAVPI EPDTI R GRSAVPI EP 0.1696 7979. 4
DRB1_0401 145 PGRSAVPI EPDTI RA GRSAVPI EP 0. 1695 7987.2
DRB1_0401 31 ATAARLANHLVDQGC AARLANHLV 0.1689 8042. 7
DRB1_0401 97 LAKACAAEGAHGLLV KACAAEGAH 0.1679 8127. 2
DRB1_0401 265 Q4 DVGDPRLPQVAA Q4d DVGDPR 0. 1666 8244. 2
DRB1_0401 143 DI PGRSAVPI EPDTI DI PGRSAVP 0.1662 8280. 2
DRB1_0401 37 ANHLVDQGCDGEWS HLVDQGCDG 0. 1658 8319. 3
DRB1_0401 169 KDAKADLHSGAQ MA LHSGAQ MA 0. 1650 8390. 8
DRB1_0401 71 AVLEAVGDRARVI AG VLEAVGDRA 0. 1643 8452.1
DRB1_0401 76 VGDRARVI AGAGTYD RVI AGAGTY 0.1636 8517.5
DRB1_0401 166 VGVKDAKADLHSGAQ VKDAKADLH 0.1636 8518. 5
DRB1_0401 72 VLEAVGDRARVI AGA VLEAVGDRA 0.1631 8563.5
DRB1_0401 36 LANHLVDQGCDG.VV HLVDQGCDG 0. 1515 9709.1
DRB1_0401 266 G DVGDPRLPQVAAT DVGDPRLPQ 0. 1508 9782. 2
DRB1_0401 168 VKDAKADLHSGAQ M VKDAKADLH 0.1487 10001. 6
DRB1_0401 158 RAASHPNI VGVKDAK RAASHPNI V 0. 1486 10015. 7
DRB1_0401 167 GVKDAKADLHSGAQ  VKDAKADLH 0.1482 10064. 2
DRB1_0401 50 VSGITGESPTTTDGE TTGESPTTT 0. 1462 10284.0
DRB1_0401 142 YDl PGRSAVPI EPDT DI PGRSAVP 0. 1444 10480. 3
DRB1_0401 35 RLANHLVDQGCDGLV RLANHLVDQ 0. 1440 10532. 9
DRB1_0401 33 AARLANHLVDQGCDG AARLANHLV 0.1438 10552. 4
DRB1_0401 49 WSGITGESPTTTDG TTGESPTTT 0.1379 11240.5
DRB1_0401 75 AVGEDRARVI AGAGTY RVI AGAGTY 0. 1375 11294.5
DRB1_0401 34 ARLANHLVDQGCDG. RLANHLVDQ 0. 1357 11515.7
DRB1_0401 51 SGITGESPTTTDGEK TTGESPTTT 0.1339 11747.5
DRB1_0401 73 LEAVGDRARVI AGAG LEAVGDRAR 0.1311 12105.2
DRB1_0401 59 TTTDGEKI ELLRAVL GEKI ELLRA 0. 1305 12180.2
DRB1_0401 52 GITGESPTTTDGEKI  TTGESPTTT 0.1296 12304.0
DRB1_0401 53 TTGESPTTTDGEKI E TTGESPTTT 0.1264 12737. 4
DRB1_0401 100 ACAAEGAHGLLWTP AHGLWTP 0. 1240 13077. 2
DRB1_0401 99 KACAAEGAHGLLWT KACAAEGAH 0.1203 13611. 3
DRB1_0401 277 VAATPEQ DALAADM PEQ DALAA 0.1171 14089. 0
DRB1_0401 98 AKACAAEGAHALLVWW KACAAEGAH 0.1138 14595. 3
DRB1_0401 276 QVAATPEQ DALAAD PEQ DALAA 0.1058 15908. 4
DRB1_0401 74 EAVGDRARVI AGAGT RARVI AGAG 0. 0981 17298. 6
DRB1_0401 275 PQVAATPEQ DALAA PEQ DALAA 0. 0891 19069. 7
DRB1_0401 58 PTTTDGEKI ELLRAV GEKI ELLRA 0. 0863 19657. 1
DRB1_0401 274 LPQVAATPEQ DALA PQVAATPEQ 0. 0853 19857. 4
DRB1_0401 57 SPTTTDGEKI ELLRA GEKI ELLRA 0. 0561 27240. 3
DRB1_0401 56 ESPTTTDGEKI ELLR PTTTDGEKI 0. 0357 33980. 6
DRB1_0401 54 TGESPTTTDGEKI EL PTTTDGEKI 0. 0335 34801. 8
DRB1_0401 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 0325 35194. 1
Al l el e DRB1_0401. Nunber of high binders 6. Nunber of weak binders 48. Nunber of pe
Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB1_0404 12 GILLTAMWTPFSGDG LLTAWTPF 0.7294 18.7 SB
DRB1_0404 218 GQLRELLSAFGSGDI QLRELLSAF 0. 7253 19.5 SB
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QLRELLSAFGSGDI A
TLLTAWTPFSGDGS
AGQLRELLSAFGSGD
LGTLLTAMVTPFSGD
RLGTLLTAMVTPFSG
ELPMLLYDI PGRSAV
AAGQLRELLSAFGSG
TELPM_LYDI PGRSA
LLTAMVTPFSGDGSL
ARLGTLLTAWTPFS
EKI ELLRAVLEAVGD
ATELPMLLYDI PGRS
LPM_LYDI PGRSAVP
KI ELLRAVLEAVGDR
GEKI ELLRAVLEAVG
LRELL SAFGSGDI AT
KI NI AVAPLCNAMBR
| AVAPLCNAVSRLGG
AARLGTLLTAWTPF
LAAGQLRELLSAFGS
NI AVAPLCNAVBRLG
DGEKI ELLRAVLEAV
DATELPM_LYDI PGR
RELLSAFGSGDI ATA
RKI NI AVAPLCNANG
VAARLGTLLTAWTP
| NI AVAPL CNAVSRL
AVAPL CNANBRL GGV
PMLLYDI PGRSAVP!

ALNLPW.AVGATGF

DALNLPW.AVGATGF
HGLLWWTPYYSKPPQ
DVAARLGTLLTAWT
AHGLLWTPYYSKPP
DDALNLPW.AMGATG
TDGEKI ELLRAVLEA
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ELLSAFGSGDI ATAR
| ELLRAVL EAVGDRA
ADATELPMLLYDI PG
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TARKI NI AVAPLCNA
ARKI NI AVAPLCNAM
LNLPW.AVGATGFI S
TGFI SVI AHLAAGQL
GFI SVI AHLAAGQLR
ARVI AGAGTYDTAHS
GLLWTPYYSKPPQR
EGAHGLLWWTPYYSK
RARVI AGAGTYDTAH
FI SVI AHLAAGQLRE
GFDVAARLGTLLTAM
LLRAVL EAVGDRARV
GDDALNLPW.AMGAT
RVI AGAGTYDTAHS

| SVI AHLAAGQLREL
DRARVI AGAGTYDTA
TTDGEKI ELLRAVLE

QLRELLSAF
LLTAMVTPF
QLRELLSAF
LLTAWTPF
TLLTAMWTP
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QLRELLSAF
PM_LYDI PG
LLTAMVTPF
TLLTAMWTP
KI ELLRAVL
PM_LYDI PG
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KI ELLRAVL
ELLSAFGSG
KI NI AVAPL
AVAPL CNAM
TLLTAMWTP
QLRELLSAF
AVAPLCNAM
KI ELLRAVL
LPM.LYDI P
ELLSAFGSG
KI NI AVAPL
TLLTAMVTP
AVAPLCNAM
AVAPL CNAM
PMLLYDI PG
NL PV AMGA
NL PV AMGA
LLWTPYYS
DVAARL GTL
HGLLWTPY
NL PV AMGA
KI ELLRAVL
DVAARL GTL
HGLLWTPY
ELLSAFGSG
LLRAVLEAV
LPMLLYDI P
QLRELLSAF
LLRAVLEAV
KI NI AVAPL
KI NI AVAPL
NL PV AMGA
SVI AHLAAG
SVI AHLAAG
RVI AGAGTY
LWTPYYSK
HGLLWTPY
RVI AGAGTY
SVI AHLAAG
DVAARL GTL
LLRAVLEAV
ALNLPW.AM
RVI AGAGTY
SVI AHLAAG
RVI AGAGTY
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ATGFI SVI AHLAAGQ
NLPWLAMGATGFI SV
LLVWTPYYSKPPQRG
GAQ MADTGLAYYSG
AQ MADTGLAYYSGD
DPRLPQVAATPEQ D
GATGFI SVI AHLAAG
GDPRLPQVAATPEQ

VGFDVAARLGTLLTA
SGAQ MADTGLAYYS
ATARKI NI AVAPLCN
GDRARVI AGAGTYDT
AEGAHGLLWTPYYS
PRLPQVAATPEQ DA
VAPL CNAVSRL GGVT
LTAMWTPFSGDGSLD
AHSI RLAKACAAEGA
HSI RLAKACAAEGAH
DGLVWSGTTGESPTT
SVI AHLAAGQLRELL
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CDGLWSGTTGESPT
| ATARKI NI AVAPLC
GLWSGTTGESPTTT
HSGAQ MADTGLAYY
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668.
672.
693.
693.
725.
729.
744.
745.
751.
799.
800.
815.
842.
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262
184
161

76
121
175
258
244
131
248
268
174

43
202

59
164

120
183
200

95
243
102

48
201

89
160
257
187
249
230
186
155
223
154
119
182

267
173
156
75
188
42
153
69
250
190
101
118
82
159
30
31
172
181
229
70
256
251

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

LRLQG DVGDPRLPQ
DTGLAYYSGDDALNL
SHPNI VGVKDAKADL
VGDRARVI AGAGTYD
QRGLQAHFTAVADAT
LHSGAQN MADTGLAY
SKAGLRLQG DVGDP
PLCNAVBRLGGVTLS
VADATELPMLLYDI P
AVBRLGGVTLSKAGL
DVGDPRLPQVAATPE
DLHSGAQ MADTGLA
QGCDGLWSGTTGES
AVGATGFI SVI AHLA
TTTDGEKI ELLRAVL
NI VGVKDAKADL HSG
TTVGFDVAARLGTLL
PQRGL QAHFTAVADA
ADTGLAYYSGDDALN
WL AMGATGFI SVI AH
| RLAKACAAEGAHGL
APLCNAVSRL GGVTL
AAEGAHGLLWTPYY
LWSGTTGESPTTTD
LAMGATGFI SVI AHL
YDTAHSI RLAKACAA
ASHPNI VGVKDAKAD
LSKAGLRLQG DVGD
LAYYSGDDALNLPW.
MBRLGGVTLSKAGLR
GDI ATARKI NI AVAP
GLAYYSGDDALNLPW
DTl RAASHPNI VGVK
LLSAFGSGDI ATARK
PDTI RAASHPNI VGV
PPQRGLQAHFTAVAD
MADTGLAYYSGDDAL
VTTVGFDVAARL GTL
| DVGDPRLPQVAATP
ADLHSGAQ MADTGL
TI RAASHPNI VGVKD
AVGDRARVI AGAGTY
AYYSGDDALNLPW.A
DQGCDGLWSGTTGE
EPDTI RAASHPNI VG
LRAVL EAVGDRARV

SRLGGVTLSKAGLRL
YSGDDALNLPW.AMG
CAAEGAHGLLWTPY
KPPQRGL QAHFTAVA
VI AGAGTYDTAHSI R
AASHPNI VGVKDAKA
TATAARLANHLVDQG
ATAARLANHLVDQGC
KADLHSGAQ MADTG
| MADTGLAYYSGDDA
SGDI ATARKI NI AVA
RAVLEAVGDRARVI A
TLSKAGLRLQG DVG
RLGGVTLSKAGLRLQ

LRLQG DVG
TGLAYYSGD
NI VGVKDAK
RVI AGAGTY
HFTAVADAT
AQ MADTGL
LRLQG DVG
AVBRLGGVT
LPMLLYDI P
RLGGVTLSK
RLPQVAATP
Q MADTGLA
GLWSGTTG
TGFI SVI AH
KI ELLRAVL
NI VGVKDAK
DVAARLGTL
GLQAHFTAV
TGLAYYSGD
W AMGATGF
| RLAKACAA
PLCNANSRL
HGLLWTPY
LWSGTTGE
LAVGATGF

HSI RLAKAC
NI VGVKDAK
LRLQG DVG
AYYSGDDAL
RLGGVTLSK
TARKI NI AV
AYYSGDDAL
TI RAASHPN
LLSAFGSGD
TI RAASHPN
GLQAHFTAV
TGLAYYSGD
TTVGFDVAA
RLPQVAATP
DLHSGAQ M
TI RAASHPN
RVI AGAGTY
AYYSGDDAL
GLWSGTTG
TI RAASHPN
RAVLEAVGD
RLGGVTLSK
ALNLPW.AM
HGLLWTPY
GLQAHFTAV
| AGAGTYDT
NI VGVKDAK
TAARLANHL
TAARLANHL
DLHSGAQ M
TGLAYYSGD
TARKI NI AV
RAVLEAVGD
LRLQG DVG
RLGGVTLSK
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3758
3740
3738
3737
3733
3726
3706
3668
3664
3647
3608
3537
3514
3497
3494
3434
3425
3419
3417
3382
3363
3344
3331
3296
3262
3235
3201
3198
3141
3140
3135
3127
3117
3072
3069
3049
3048
3023
3016
3003
2974
2923
2906
2858
2830
2820
2818
2775
2715
2711
2705
2695
2665
2607
2589
2578
2565
2532
2516
2495
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856.

873.

875.

877.

880.

887.

907.

944,

949.

966.
1008.
1088.
1116.
1136.
1140.
1217.
1229.
1237.
1239.
1287.
1314.
1342.
1360.
1413.
1466.
1508.
1566.
1571.
1671.
1672.
1681.
1696.
1715.
1799.
1807.
1845.
1848.
1899.
1913.
1939.
2002.
2115.
2155.
2270.
2339.
2365.
2371.
2484.
2650.
2662.
2679.
2706.
2796.
2979.
3036.
3074.
3116.
3228.
3287.
3362.
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212
21
29

128
32

211

152

129

189

263

280

111

171

281
88
96

117

157

279

130

282
39

274
38

224

283

228

158
28

226

146

147

148
83
41
37
40

170
36

151
22

284

275
33

278

149

276

225

253

252
71
35
34

255
87
27

145

227

169
85

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

| AHLAAGQLRELLSA
PFSGDGSLDTATAAR
DTATAARLANHLVDQ
FTAVADATELPMLLY
TAARL ANHL VDQGCD
VI AHLAAGQLRELLS
| EPDTI RAASHPNI V
TAVADATELPM.LYD
YYSGDDALNL PW.AM
RLQGI DVGDPRLPQV
TPEQ DALAADVRAA
WTPYYSKPPQRGLQ
AKADLHSGAQ MADT
PEQ DALAADVRAAS
TYDTAHSI RLAKACA
RLAKACAAEGAHGL L
SKPPQRGL QAHFTAV
| RAASHPNI VGVKDA
ATPEQ DALAADVRA
AVADATELPM_LYD

EQ DALAADVRAASY

HL VDQGCDGLWSGT
LPQVAATPEQ DALA

NHL VDQGCDGLVWWSG
LSAFGSGDI ATARKI

Q DALAADVRAASVL
GSGDI ATARKI NI AV
RAASHPNI VGVKDAK
LDTATAARLANHLVD
AFGSGDI ATARKI NI

GRSAVPI EPDTI RAA
RSAVPI EPDTI RAAS
SAVPI EPDTI RAASH
| AGAGTYDTAHSI RL

VDQGCDGLWSGTTG
ANHL VDQGCDGL WS
LVDQGCDGLWSGTT
DAKADL HSGAQ MAD
L ANHL VDQGCDGLW
Pl EPDTI RAASHPNI
FSGDGSLDTATAARL
| DALAADVRAASVLR
PQVAATPEQ DALAA
AARLANHL VDQGCDG
AATPEQ DALAADVR
AVP| EPDTI RAASHP
QVAATPEQ DALAAD
SAFGSGDI ATARKI N
GGVTLSKAGLRLQA
LGGVTLSKAGLRLQG
AVLEAVGDRARVI AG
RLANHL VDQGCDGLV

ARLANHLVDQGCDGL
VTLSKAGLRLQGE DV

GT'YDTAHSI RLAKAC
SLDTATAARLANHLV
PGRSAVPI EPDTI RA
FGSGDI ATARKI NI A
KDAKADLHSGAQ MA
GAGTYDTAHSI RLAK

| AHLAAGQL
PFSGDGSLD
TAARLANHL
TAVADATEL
TAARLANHL
| AHLAAGQL
TI RAASHPN
TAVADATEL
ALNLPWLAM
RLQG DVGD
Q DALAADM
VWTPYYSKP
DLHSGAQ M
Q DALAADM
SI RLAKACA
RLAKACAAE
GLQAHFTAV
| RAASHPNI

Q DALAADM
ELPMLLYDI

Q DALAADM
LVDQGCDGL
QVAATPEQ

LVDQGCDGL
AFGSGDI AT
Q DALAADM
TARKI NI AV
NI VGVKDAK
TAARLANHL
AFGSGDI AT
AVPI EPDTI

AVPI EPDTI

AVPI EPDTI

GAGTYDTAH
GLWSGTTG
LVDQGCDGL
LVDQGCDGL
DLHSGAQ M
LVDQGCDGL
TI RAASHPN
SLDTATAAR
ALAADVRAA
QVAATPEQ

LANHLVDQG
Q DALAADM
AVPI EPDTI

QVAATPEQ

AFGSGDI AT
GVTLSKAGL
GVTLSKAGL
AVLEAVGDR
LANHLVDQG
LANHLVDQG
GLRLQG DV
HSI RLAKAC
TAARLANHL
AVPI EPDTI

FGSGDI ATA
DLHSGAQ M
GAGTYDTAH

COOOO0O0O00000000000000000000000000000000000000000O000000O000000O0

2480
2467
2459
2436
2430
2425
2417
2377
2337
2325
2322
2318
2310
2308
2306
2284
2274
2263
2228
2218
2218
2198
2187
2186
2154
2142
2132
2128
2084
2065
2059
2057
2054
2052
2046
2031
2025
1965
1959
1944
1933
1929
1922
1904
1894
1894
1882
1867
1859
1853
1833
1811
1806
1805
1794
1786
1784
1780
1755
1749
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3417.
3466.
3496.
3582.
3607.
3625.
3659.
3817.
3989.
4042.
4052.
4070.
4108.
4117.
4125.
4223.
4270.
4319.
4485.
4537.
4537.
4638.
4689.
4696.
4863.
4923.
4977.
5000.
5242.
5354.
5388.
5397.
5416.
5430.
5464.
5554.
5590.
5963.
6001.
6100.
6178.
6198.
6248.
6373.
6438.
6440.
6527.
6629.
6688.
6734.
6880.
7044.
7083.
7092.
7180.
7240.
7256.
7285.
7486.
7538.
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

EAVGDRARVI AGAGT
LLYDI PGRSAVPI EP
GVTLSKAGLRLQG D
GDGSLDTATAARLAN
AGAGTYDTAHSI RLA
| PGRSAVPI EPDTI R
| VGVKDAKADL HSGA
AGTYDTAHS! RLAKA
DGSLDTATAARLANH
GSLDTATAARLANHL
VAATPEQ DALAADM
SGDGSLDTATAARLA
LYDI PGRSAVPI EPD
YSKPPQRGLQAHFTA
VPI EPDTI RAASHPN
ACAAEGAHGLLWTP
DI PGRSAVPI EPDTI

LAKACAAEGAHGLLV
YDI PGRSAVPI EPDT
LEAVGDRARVI AGAG
VKDAKADLHSGAQI M
VLEAVGDRARVI AGA
VTPYYSKPPQRGL QA
KACAAEGAHGLLWT
PTTTDGEKI ELLRAV
LQG DVGDPRLPQVA
G DVGDPRLPQVAAT
AKACAAEGAHGLL W
VGVKDAKADL HSGAQ
GVKDAKADL HSGAQ

QG DVGDPRLPQVAA
YYSKPPQRGL QAHFT
PYYSKPPQRGL QAHF
WSGTTGESPTTTDG
VSGTTGESPTTTDGE
SGTTGESPTTTDGEK
TPYYSKPPQRGL QAH
GTTGESPTTTDGEKI

TTGESPTTTDGEKI E
TGESPTTTDGEKI EL
GESPTTTDGEKI ELL
SPTTTDGEKI ELLRA
ESPTTTDGEKI ELLR

RARVI AGAG
LLYDI PGRS
GVTLSKAGL
SLDTATAAR
GAGTYDTAH
AVPI EPDTI
| VGVKDAKA
GTYDTAHSI
SLDTATAAR
TAARLANHL
ATPEQ DAL
SLDTATAAR
YDI PGRSAV
RGLQAHFTA
TI RAASHPN
AHGLLWTP
AVPI EPDTI
KACAAEGAH
YDI PGRSAV
LEAVGDRAR
DLHSGAQ M
LEAVGDRAR
VTPYYSKPP
KACAAEGAH
EKI ELLRAV
LQG DVGDP
G DVGDPRL
KACAAEGAH
VKDAKADLH
DAKADLHSG
G DVGDPRL
PPQRGLQAH
PYYSKPPQR
VWSGTTGES
TTGESPTTT
TTGESPTTT
PYYSKPPQR
TTGESPTTT
TTGESPTTT
TGESPTTTD
ESPTTTDGE
SPTTTDGEK
ESPTTTDGE
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DRB1_0404 74
DRB1_0404 140
DRB1_0404 254
DRB1_0404 24
DRB1_0404 84
DRB1_0404 144
DRB1_0404 165
DRB1_0404 86
DRB1_0404 25
DRB1_0404 26
DRB1_0404 277
DRB1_0404 23
DRB1_0404 141
DRB1_0404 116
DRB1_0404 150
DRB1_0404 100
DRB1_0404 143
DRB1_0404 97
DRB1_0404 142
DRB1_0404 73
DRB1_0404 168
DRB1_0404 72
DRB1_0404 112
DRB1_0404 99
DRB1_0404 58
DRB1_0404 264
DRB1_0404 266
DRB1_0404 98
DRB1_0404 166
DRB1_0404 167
DRB1_0404 265
DRB1_0404 115
DRB1_0404 114
DRB1_0404 49
DRB1_0404 50
DRB1_0404 51
DRB1_0404 113
DRB1_0404 52
DRB1_0404 53
DRB1_0404 54
DRB1_0404 55
DRB1_0404 57
DRB1_0404 56
el e: DRB1_0404.

Allele pos
DRB1_0405 63
DRB1_0405 64
DRB1_0405 62
DRB1_0405 61
DRB1_0405 19
DRB1_0405 65
DRB1_0405 18
DRB1_0405 20
DRB1_0405 60

GEKI ELLRAVLEAVG
EKI ELLRAVLEAVGD
DGEKI ELLRAVLEAV
TDGEKI ELLRAVLEA
VTPFSGDGSLDTATA
Kl ELLRAVLEAVGDR
MVTPFSGDGSLDTAT
TPFSGDGSLDTATAA
TTDGEKI ELLRAVLE

Kl ELLRAVL
Kl ELLRAVL
Kl ELLRAVL
Kl ELLRAVL
TPFSGDGSL
Kl ELLRAVL
TPFSGDGSL
TPFSGDGSL
Kl ELLRAVL

0.1735 7649. 3
0.1731 7684. 8
0.1722 7760. 7
0.1671 8200.5
0. 1667 8232.5
0. 1653 8363.4
0.1639 8485. 4
0. 1638 8493.0
0.1634 8531. 9
0. 1629 8580. 9
0. 1609 8766.5
0. 1573 9118. 2
0. 1529 9557. 2
0. 1525 9597. 9
0. 1516 9691. 7
0. 1515 9702. 3
0. 1513 9725. 1
0. 1499 9877. 3
0. 1480 10081. 7
0. 1411 10857. 8
0. 1395 11052. 7
0. 1368 11375.5
0.1364 11424.0
0. 1358 11499.5
0.1312 12091. 9
0. 1243 13034.7
0. 1200 13643. 3
0.1200 13653. 3
0.1126 14791.0
0.1116 14947.9
0.1107 15086. 0
0. 1079 15554. 2
0. 1001 16932. 5
0. 0977 17382. 3
0. 0938 18128.7
0. 0935 18179. 8
0. 0921 18465. 6
0. 0846 20011.0
0. 0808 20853. 1
0. 0642 24949. 7
0. 0506 28924. 6
0. 0453 30617. 2
0. 0452 30648. 4
Nunmber of weak binders 69.
1-1 og50k(aff) affinity(nM
0.7209 20.5
0. 7105 22.9
0. 6953 27.0
0.6725 34.6
0. 6462 46.0
0. 6450 46. 6
0. 6362 51.2
0. 6356 51.6
0. 6350 51.9
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217

17
186
218
185
203
135
204
187

66

10
216

11
202
136
184
137

16
215
259
205
134
122
260
123
258
206
261

219
183
138

12

257
108
196
188

220
107
195
133

15

67
197
109
104
121
139
214
124
221
103
105
194
125
120
106

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

AGQLRELLSAFGSGD
AWTPFSGDGSLDTA
GLAYYSGDDALNLPW
GQLRELLSAFGSGD

TGLAYYSGDDALNLP
MGATGFI SVI AHLAA
TELPM.LYDI PGRSA
GATGFI SVI AHLAAG
LAYYSGDDALNLPW.
| ELLRAVLEAVGDRA
RLGTLLTAMVTPFSG
AAGQLRELLSAFGSG
ARLGTLLTAWTPFS
LGTLLTAWTPFSGD
AVGATGFI SVI AHLA
ELPM_LYDI PGRSAV
DTGLAYYSGDDALNL
LPM_LYDI PGRSAVP
TAWTPFSGDGSLDT
LAAGQLRELLSAFGS
KAGLRLQG DVGDPR
ATGFI SVI AHLAAGQ
ATELPM_LYDI PGRS
RGLQAHFTAVADATE
AGLRLQG DVGDPRL
GLQAHFTAVADATEL
SKAGLRLQG DVGDP
TGFI SVI AHLAAGQL
GLRLQG DVGDPRLP
AARLGTLLTAWTPF
QLRELLSAFGSGDI A
ADTGLAYYSGDDALN
PMLLYDI PGRSAVPI

GTLLTAMWTPFSGDG
VAARLGTLLTAWTP
LSKAGLRLQG DVGD
GLLWTPYYSKPPQR
LNLPW.AMGATGFI S
AYYSGDDALNLPW.A
DVAARLGTLLTAWT
LRELLSAFGSGDI AT
HGLLVWTPYYSKPPQ
ALNLPW.AMGATGF

DATELPMLLYDI PGR
LTAMWTPFSGDGSLD
ELLRAVLEAVGDRAR
NLPWLAMGATGFI SV
LLVWTPYYSKPPQRG
EGAHGLLVWWTPYYSK
QRGLQAHFTAVADAT
M_LYDI PGRSAVPI E
HLAAGQLRELLSAFG
LQAHFTAVADATELP
RELLSAFGSGDI ATA
AEGAHGLLWTPYYS
GAHGLLWTPYYSKP
DALNLPW. AVGATGF
QAHFTAVADATELPM
PORGLQAHFTAVADA
AHGLLWTPYYSKPP

GQLRELLSA
TPFSGDGSL
LAYYSGDDA
GQLRELLSA
LAYYSGDDA
TGFI SVI AH
M.LYDI PGR
TGFI SVI AH
LAYYSGDDA
LLRAVLEAV
TLLTAWTP
GQLRELLSA
TLLTAWTP
TLLTAWTP
TGFI SVI AH
MLLYDI PGR
LAYYSGDDA
MLLYDI PGR
TPFSGDGSL
GQLRELLSA
GLRLQG DV
TGFI SVI AH
MLLYDI PGR
QAHFTAVAD
GLRLQG DV
QAHFTAVAD
GLRLQE DV
FI SVI AHLA
GLRLQG DV
GTLLTAWT
ELLSAFGSG
LAYYSGDDA
MLLYDI PGR
TLLTAWTP
GTLLTAWT
GLRLQE DV
LLWTPYYS
LPW.AVGAT
AYYSGDDAL
GTLLTAWT
ELLSAFGSG
LLWTPYYS
LPW.AVGAT
MLLYDI PGR
LTAMTPFS
LLRAVLEAV
LPW.AVGAT
LLWTPYYS
GLLWTPYY
QAHFTAVAD
LLYDI PGRS
GQLRELLSA
QAHFTAVAD
ELLSAFGSG
GLLWTPYY
GLLWTPYY
LPW.AVGAT
QAHFTAVAD
GLQAHFTAV
LLWTPYYS

OO OO0 0000000000000000000000000000000000000000000000000000000

6119
6119
6102
6067
5980
5957
5883
5860
5852
5827
5825
5814
5741
5730
5717
5701
5699
5683
5681
5643
5627
5614
5599
5582
5557
5552
5539
5490
5434
5420
5330
5325
5310
5287
5263
5176
5148
5138
5124
5118
5096
5090
5055
5048
5025
5008
4993
4984
4922
4890
4889
4862
4854
4830
4827
4784
4773
4738
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66.

66.

67.

70.

77.

79.

86.

88.

88.

91.

91.

92.
100.
101.
102.
104.
105.
106.
107.
111.
113.
115.
116.
119.
122.
123.
124,
131.
139.
141.
156.
157.
160.
164.
168.
184.
190.
192.
195.
196.
201.
202.
210.
212.
217.
221.
225.
227.
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

GFI SVI AHLAAGQLR
TTTDGEKI ELLRAVL
LLTAMVTPFSGDGSL
LAMGATGFI SVI AHL
LPW.AMGATGFI SVI

TLSKAGLRLQG DVG
DTI RAASHPNI VGVK
AAEGAHGLLWTPYY
TLLTAMTPFSGDGS
PDTI RAASHPNI VGV
LLRAVLEAVGDRARV
PRLPQVAATPEQ DA
MADTGLAYYSGDDAL
TI RAASHPNI VGVKD
PFSGDGSLDTATAAR
EPDTI RAASHPNI VG
CDGLWSGTTGESPT
ADATELPM_LYDI PG
DPRLPQVAATPEQ D
GCDGL\VWSGTTGESP
FDVAARLGTLLTAW
RKI NI AVAPLCNANS
DGLVWSGTTGESPTT
DDALNLPW.AMGATG
| EPDTI RAASHPNI V
W.AMGATGFI SVI AH
PPQRGLQAHFTAVAD
ELLSAFGSGDI ATAR
HPNI VGVKDAKADLH
LRLQG DVGDPRLPQ
| RAASHPNI VGVKDA
VTLSKAGLRLQG DV
RLPQVAATPEQ DAL
PNI VGVKDAKADLHS
SHPNI VGVKDAKADL
KI NI AVAPLCNANBR
RVI AGAGTYDTAHS

LVWTPYYSKPPQRGL
QGCDGLVWSGTTGES
LPQVAATPEQ DALA
GLWSGTTGESPTTT
MBRLGGVTLSKAGLR
VADATELPM_LYDI P
AHLAAGQLREL L SAF
WTPYYSKPPQRGLQ
PWLAMGATGFI SVI A
ARVI AGAGTYDTAHS
Pl EPDTI RAASHPNI

TARKI NI AVAPL CNA
RARVI AGAGTYDTAH
QVAATPEQ DALAAD
FI SVI AHLAAGQLRE
ASHPNI VGVKDAKAD
NI VGVKDAKADLHSG
AVSRLGGVTLSKAGL
NI AVAPLCNAVSRLG
AARLANHL VDQGCDG
PQVAATPEQ DALAA
SRLGGVTLSKAGLRL
ARKI NI AVAPL CNAM

GFI SVI AHL
KI ELLRAVL
LTAMVTPFS
TGFI SVI AH
LPW.AVGAT
GLRLQG DV
| RAASHPNI
GAHGLLWT
LTAMVTPFS
| RAASHPNI
LLRAVLEAV
QVAATPEQI
GLAYYSGDD
| RAASHPNI
FSGDGSLDT
| RAASHPNI
LVWSGTTGE
TELPMLLYD
PRLPQVAAT
GLWSGTTG
LGTLLTAW
KI NI AVAPL
LWSGTTGE
LPW.AVGAT
| RAASHPNI
TGFI SVI AH
GLQAHFTAV
ELLSAFGSG
| VGVKDAKA
LRLQG DVG
| RAASHPNI
GLRLQE DV
QVAATPEQ
| VGVKDAKA
| VGVKDAKA
KI NI AVAPL
VI AGAGTYD
TPYYSKPPQ
GLWSGTTG
QVAATPEQ
LVWSGTTGE
LGGVTLSKA
DATELPM.L
GQLRELLSA
TPYYSKPPQ
PW.AMGATG
VI AGAGTYD
| RAASHPNI
KI NI AVAPL
RVI AGAGTY
QVAATPEQI
FI SVI AHLA
| VGVKDAKA
| VGVKDAKA
MBRLGGVTL
VAPLCNAVS
LANHLVDQG
QVAATPEQ
GGVTLSKAG
KI NI AVAPL
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757.
774.
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35
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69
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179

94
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143
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31
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277
165
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142
245
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144

84
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

VTPYYSKPPQRGL QA
HSGAQ MADTGLAYY
SGAQ MADTGLAYYS
LHSGAQI MADTGLAY
GDPRLPQVAATPEQ

NANMSRL GGVTLSKAG
| NI AVAPLCNAVSRL
AHFTAVADATEL PM.
TAARLANHL VDQGCD
GAQ MADTGLAYYSG
GDDALNLPW.AMGAT
DQGCDGLWSGTTGE
HSI RLAKACAAEGAH
AHSI RLAKACAAEGA
| AVAPLCNANVSRL GG
ARLANHLVDQGCDGL
DLHSGAQ MADTGLA
DRARVI AGAGTYDTA
LLYDI PGRSAVPI EP
YYSGDDALNL PW.AM
TAHSI RLAKACAAEG
RLGGVTLSKAGLRLQ
Q MADTGLAYYSGDD
VI AGAGTYDTAHSI R
TPYYSKPPQRGL QAH
| AHLAAGQLRELLSA
CNANMBRL GGVTL SKA
AASHPNI VGVKDAKA
RLANHL VDQGCDGLV
KPPQRGL QAHFTAVA
LRAVL EAVGDRARVI

| MADTGLAYYSGDDA
AVADATELPM_LYDI

RLQG DVGDPRLPQV
ATARKI NI AVAPLCN
CAAEGAHGLLWTPY
GFDVAARLGTLLTAM
AQ MADTGLAYYSGD
SI RLAKACAAEGAHG
RAASHPNI VGVKDAK
VPI EPDTI RAASHPN
DI PGRSAVPI EPDTI

AVAPL CNANVSRL GGV
ADLHSGAQ MADTGL
KADLHSGAQ MADTG
HFTAVADATEL PM_L
LGGVTLSKAGLRLQG
ATAARLANHLVDQGC
FTAVADATELPM.LY
VAATPEQ DALAADM
| VGVKDAKADL HSGA
GDRARVI AGAGTYDT
YDI PGRSAVPI EPDT
LCNAVBRLGGVTLSK
VAPL CNAVSRL GGVT
| PGRSAVPI EPDTI R
AGAGTYDTAHSI RLA
DTAHSI RLAKACAAE
PGRSAVPI EPDTI RA
TAVADATELPM.LYD

TPYYSKPPQ
Q MADTGLA
Q MADTGLA
GAQ MADTG
PRLPQVAAT
MBRLGGVTL
VAPLCNAVS
FTAVADATE
LANHLVDQG
Q MADTGLA
LPW.AVGAT
GLWSGTTG
| RLAKACAA
SI RLAKACA
VAPLCNANMS
LANHLVDQG
GAQ MADTG
RVI AGAGTY
LLYDI PGRS
YYSGDDALN
| RLAKACAA
GVTLSKAGL
Q MADTGLA
VI AGAGTYD
TPYYSKPPQ
GQLRELLSA
MSRLGGVTL
| VGVKDAKA
LANHLVDQG
GLQAHFTAV
RAVLEAVGD
GLAYYSGDD
TELPMLLYD
LQG DVGDP
TARKI NI AV
GAHGLLWT
ARLGTLLTA
Q MADTGLA
| RLAKACAA
RAASHPNI V
TI RAASHPN
| PGRSAVPI
VAPLCNANMS
DLHSGAQ M
DLHSGAQ M
FTAVADATE
GVTLSKAGL
ARLANHLVD
FTAVADATE
VAATPEQ D
| VGVKDAKA
RVI AGAGTY
PGRSAVPI E
MBRLGGVTL
NANVSRL GGV
| PGRSAVPI
GTYDTAHSI
| RLAKACAA
PGRSAVPI E
ADATELPM.
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1425.
1436.
1448.
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1465.
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1513.
1519.
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1557.
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1586.
1595.
1596.
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41
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269
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209

117
30

243

171
89

147
58

280

264

253

279
85

231

268

149

281
86

190

148
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224

170

114
40

254

265

278
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191
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88
267
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211
116
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

PLCNAVBRLGGVTLS
VDQGCDGLWSGTTG
VGFDVAARLGTLLTA
LYDI PGRSAVPI EPD
| AGAGTYDTAHSI RL
FSGDGSLDTATAARL
RAVLEAVGDRARVI A
LLSAFGSGDI ATARK
| ATARKI NI AVAPLC
VGDPRLPQVAATPEQ
LANHL VDQGCDGL W
| SVI AHLAAGQLREL
SKPPQRGLQAHFTAV
TATAARLANHLVDQG
APL CNANMSRLGGVTL
AKADLHSGAQ MADT
YDTAHSI RLAKACAA
RSAVPI EPDTI RAAS
PTTTDGEKI ELLRAV
TPEQ DALAADVRAA
LQG DVGDPRLPQVA
GGVTLSKAGLRLQG

ATPEQ DALAADVRA
GAGTYDTAHSI RLAK
DI ATARKI NI AVAPL
DVGDPRLPQVAATPE
AVPI EPDTI RAASHP
PEQ DALAADVRAAS
AGTYDTAHSI RLAKA
YSGDDALNLPW.AMG
SAVPI EPDTI RAASH
GRSAVP| EPDTI RAA
EQ DALAADVRAASYV
SVI AHLAAGQLRELL
VGDRARVI AGAGTYD
LVWSGTTGESPTTTD
GTYDTAHSI RLAKAC
LSAFGSGDI ATARK

DAKADL HSGAQ MAD
PYYSKPPQRGL QAHF
LVDQGCDGLWWSGTT
GVTLSKAGLRLQG D
QG DVGDPRLPQVAA
AATPEQ DALAADMR
TVGFDVAARLGTLLT
G DVGDPRLPQVAAT
DTATAARLANHLVDQ
AVLEAVGDRARVI AG
| DALAADVRAASVLR
SGDDALNLPW.AMGA
GDI ATARKI NI AVAP
VTTVGFDVAARL GTL
TYDTAHSI RLAKACA
| DVGDPRLPQVAATP
SAFGSGDI ATARKI N
TTVGFDVAARLGTLL
VI AHLAAGQLRELLS
YSKPPQRGLQAHFTA
YYSKPPQRGLQAHFT

HLVDQGCDGE-VWSGT

NAVSRL GGV
DGLWSGTT
AARLGTLLT
| PGRSAVPI
GTYDTAHSI
FSGDGSLDT
RAVLEAVGD
LLSAFGSGD
TARKI NI AV
PRLPQVAAT
LANHLVDQG
SVI AHLAAG
QRGLQAHFT
AARLANHLV
NANVSRL GGV
DLHSGAQ M
| RLAKACAA
Pl EPDTI RA
EKI ELLRAV
EQ DALAAD
LQG DVGDP
GVTLSKAGL
EQ DALAAD
GTYDTAHSI
TARKI NI AV
PRLPQVAAT
Pl EPDTI RA
EQ DALAAD
GTYDTAHSI
YSGDDALNL
Pl EPDTI RA
RSAVPI EPD
EQ DALAAD
| AHLAAGQL
RVI AGAGTY
LVWSGTTGE
GTYDTAHSI
FGSGDI ATA
DLHSGAQ M
PYYSKPPQR
GCDGLWSG
GVTLSKAGL
G DVGDPRL
EQ DALAAD
TVGFDVAAR
G DVGDPRL
AARLANHLV
VLEAVGDRA
LAADVRAAS
DDALNL PV
TARKI NI AV
VGFDVAARL
YDTAHSI RL
PRLPQVAAT
FGSGDI ATA
FDVAARLGT
| AHLAAGQL
PQRGL QAHF
PPQRGL QAH
GCDGLWSG
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2711
2695
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Page 25 of 84

DRB1_0405 100 ACAAEGAHGLLWTP GAHGLLWT 0.2293 4182.9

DRB1_0405 38 NHLVDQGCDGLWSG NHLVDQGCD 0. 2286 4216.1

DRB1_0405 95 | RLAKACAAEGAHGL | RLAKACAA 0. 2270 4288.0

DRB1_0405 28 LDTATAARLANHLVD AARLANHLV 0. 2264 4317.0

DRB1_0405 166 VGVKDAKADLHSGAQ GVKDAKADL 0. 2190 4675. 1

DRB1_0405 37 ANHLVDQGCDGE.WWS NHLVDQGCD 0.2189 4679. 2

DRB1_0405 72 VLEAVGDRARVI AGA LEAVGDRAR 0. 2182 4718. 1

DRB1_0405 23 SGDGSLDTATAARLA GSLDTATAA 0. 2180 4726.5

DRB1_0405 226 AFGSGDI ATARKI NI  FGSGDI ATA 0. 2166 4799. 1

DRB1_0405 24 GDGSLDTATAARLAN GSLDTATAA 0. 2166 4801. 7

DRB1_0405 75 AVGDRARVI AGAGTY RARVI AGAG 0. 2145 4911.7

DRB1_0405 229 SGDI ATARKI NI AVA TARKI NI AV 0. 2104 5130.5

DRB1_0405 25 DGSLDTATAARLANH GSLDTATAA 0. 2078 5279. 7

DRB1_0405 169 KDAKADLHSGAQ MA DLHSGAQ M 0. 2076 5289. 2

DRB1_0405 283 Q DALAADVRAASVL LAADMRAAS 0. 2076 5292.3

DRB1_0405 26 GSLDTATAARLANHL GSLDTATAA 0. 1939 6135.0

DRB1_0405 227 FGSGDI ATARKI NI A FGSGDI ATA 0.1924 6236. 6

DRB1_0405 49 WSGITGESPTTTDG WVSGITGES 0.1910 6328.3

DRB1_0405 51 SGITGESPTTTDGEK TGESPTTTD 0. 1906 6358. 9

DRB1_0405 74 EAVGDRARVI AGAGT RARVI AGAG 0.1893 6448. 4

DRB1_0405 50 VSGITGESPTTTDGE TGESPTTTD 0.1881 6529.5

DRB1_0405 228 GSGDI ATARKI NI AV TARKI NI AV 0. 1821 6967. 3

DRB1_0405 27 SLDTATAARLANHLY AARLANHLV 0.1812 7037.5

DRB1_0405 73 LEAVGDRARVI AGAG LEAVGDRAR 0.1785 7246. 8

DRB1_0405 52 GITGESPTTTDGEKI TGESPTTTD 0.1763 7424. 4

DRB1_0405 99 KACAAEGAHGLLWT GAHGLLWT 0.1761 7439.5

DRB1_0405 167 GVKDAKADLHSGAQ  GVKDAKADL 0.1738 7624.5

DRB1_0405 168 VKDAKADLHSGAQ M DLHSGAQ M 0. 1542 9429. 4

DRB1_0405 53 TTGESPTTTDGEKI E TGESPTTTD 0. 1529 9563. 3

DRB1_0405 57 SPTTTDGEKI ELLRA GEKI ELLRA 0. 1309 12126.7

DRB1_0405 96 RLAKACAAEGAHGLL RLAKACAAE 0.1286 12440. 8

DRB1_0405 54 TGESPTTTDGEKI EL TGESPTTTD 0.1280 12512. 2

DRB1_0405 98 AKACAAEGAHGLLW EGAHGLLW 0. 0956 17777. 3

DRB1_0405 97 LAKACAAEGAHGLLV LAKACAAEG 0. 0890 19087.0

DRB1_0405 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 0861 19706. 7

DRB1_0405 56 ESPTTTDGEKI ELLR TTDGEKI EL 0. 0787 21341.8

Al | el e DRB1_0405. Nunber of high binders 6. Nunmber of weak binders 87. Nunber of pe

Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level

DRB1_0701 83 | AGAGIYDTAHSI RL YDTAHSI RL 0. 9267 2.2 SB

DRB1_0701 84 AGAGIYDTAHSI RLA YDTAHSI RL 0.9178 2.4 SB

DRB1_0701 85 GAGIYDTAHSI RLAK YDTAHSI RL 0.8984 3.0 SB

DRB1_0701 86 AGTYDTAHSI RLAKA YDTAHSI RL 0.8715 4.0 SB

DRB1_0701 89 YDTAHSI RLAKACAA YDTAHSI RL 0. 8626 4.4 SB

DRB1_0701 87 GIYDTAHSI RLAKAC YDTAHSI RL 0. 8506 5.0 SB

DRB1_0701 22 FSGDGSLDTATAARL LDTATAARL 0. 8505 5.0 SB

DRB1_0701 23 SGDGSLDTATAARLA LDTATAARL 0. 8420 5.5 SB

DRB1_0701 88 TYDTAHSI RLAKACA YDTAHSI RL 0. 8291 6.4 SB

DRB1_0701 24 GDGSLDTATAARLAN LDTATAARL 0. 8158 7.3 SB

DRB1_0701 206 TGFI SVI AHLAAGQL | AHLAAGQL 0.7823 10.5 SB

DRB1_0701 151 PIEPDTI RAASHPNI | RAASHPNI 0.7771 11.2 SB

DRB1_0701 25 DGSLDTATAARLANH LDTATAARL 0.7766 11.2 SB

DRB1_0701 152 | EPDTI RAASHPNIV | RAASHPNI 0. 7699 12.1 SB

DRB1_0701 202 AMGATGFI SVI AHLA FI SVI AHLA 0. 7654 12.7 SB

DRB1_0701 26 GSLDTATAARLANHL LDTATAARL 0. 7594 13.5 SB
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

GFI SVI AHLAAGQLR
MGATGFI SVI AHLAA
SLDTATAARLANHLV
SRLGGVTLSKAGLRL
EPDTI RAASHPNI VG
FI SVI AHLAAGQLRE
RLGGVTLSKAGLRLQ
GATGFI SVI AHLAAG
LDTATAARLANHLVD
PDTI RAASHPNI VGV
AFGSGDI ATARKI NI

VBRLGGVTLSKAGLR
| ATARKI NI AVAPLC
DTI RAASHPNI VGVK
FGSGDI ATARKI NI A
ATGFI SVI AHLAAGQ
GQLRELL SAFGSGD!

LGGVTLSKAGLRLQG
APLCNANBRL GGVTL
TI RAASHPNI VGVKD
GSGDI ATARKI NI AV
GGVTLSKAGLRLQG

QLRELLSAFGSGDI A
PLCNAVBRLGGVTLS
DTAHSI RLAKACAAE
GVTLSKAGLRLQE D
VTLSKAGLRLQG DV
LVWTPYYSKPPQRGL
AARLGTLLTAWTPF
| DALAADVRAASVLR
| SVI AHLAAGQLREL
LRELL SAFGSGDI AT
SGDI ATARKI NI AVA
| RAASHPNI VGVKDA
L RAVL EAVGDRARV

LCNANMSRLGGVTLSK
ARLGTLLTAMTPFS
WTPYYSKPPQRGLQ
SVI AHLAAGQLRELL
GDI ATARKI NI AVAP
TAHS| RLAKACAAEG
VKDAKADLHSGAQ M
DI ATARKI NI AVAPL
LSAFGSGDI ATARK

DGEKI ELLRAVLEAV
RELL SAFGSGDI ATA
RAVL EAVGDRARVI A
ALNLPW.AVGATGF

RLGTLLTAMVTPFSG
TTVGFDVAARLGTLL
KDAKADLHSGAQ MA
VTPYYSKPPQRGLQA
VI AHLAAGQLRELLS
AVGDRARVI AGAGTY
GLQAHFTAVADATEL
DVAARL GTLLTAMWT
QAHFTAVADATEL PM
ATARKI NI AVAPLCN
ELLSAFGSGDI ATAR
TLSKAGLRLQG DVG

| AHLAAGQL
FI SVI AHLA
LDTATAARL
TLSKAGLRL
| RAASHPNI
FI SVI AHLA
TLSKAGLRL
FI SVI AHLA
LDTATAARL
| RAASHPNI
| ATARKI NI
VTLSKAGLR
| NI AVAPLC
| RAASHPNI
| ATARKI NI
FI SVI AHLA
LSAFGSGD
TLSKAGLRL
MBRLGGVTL
| RAASHPNI
| ATARKI NI
TLSKAGLRL
LSAFGSGDI
MBRLGGVTL
| RLAKACAA
TLSKAGLRL
TLSKAGLRL
YSKPPQRGL
LLTAMVTPF
DVRAASVLR
| AHLAAGQL
LSAFGSGD
| ATARKI NI
| RAASHPNI
AVGDRARVI
MBRLGGVTL
LLTAMVTPF
YSKPPQRGL
| AHLAAGQL
| ATARKI NI
| RLAKACAA
DLHSGAQ M
| ATARKI NI
LSAFGSGDI
LLRAVLEAV
LSAFGSGD
AVGDRARVI
W AMGATGF
LLTAMVTPF
VAARLGTLL
DLHSGAQ M
YSKPPQRGL
| AHLAAGQL
RVI AGAGTY
FTAVADATE
GTLLTAWT
VADATELPM
| NI AVAPLC
LSAFGSGD!
TLSKAGLRL
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

AHSI RLAKACAAEGA
LNLPW.AMGATGFI S
GEKI ELLRAVLEAVG
TVGFDVAARLGTLLT
NI AVAPLCNAMBRLG
TARKI NI AVAPLCNA
| AHLAAGQLRELLSA
AVLEAVGDRARVI AG
LLSAFGSGDI ATARK
LGTLLTAMTPFSGD
TPYYSKPPQRGL QAH
AHFTAVADATEL PM.
HSI RLAKACAAEGAH
DAKADL HSGAQ MAD
VAARLGTLLTAMVTP
CNAVSRL GGVTLSKA
AVSRLGGVTLSKAGL
ARKI NI AVAPLCNAM
GTLLTAMVTPFSGDG
NLPW.AMGATGFI SV
YYSKPPQRGLQAHFT
VGFDVAARLGTLLTA
PYYSKPPQRGL QAHF
DALNLPW.AMGATGF
| RLAKACAAEGAHGL
GDRARVI AGAGTYDT
NANVSRLGGVTLSKAG
LQAHFTAVADATELP
EKI ELLRAVLEAVGD
Q DALAADVRAASVL
| AVAPLCNAVSRLGG
RKI NI AVAPLCNANS
VLEAVGDRARVI AGA
HFTAVADATELPM_L
SI RLAKACAAEGAHG
DTGLAYYSGDDALNL
LPW.AMGATGFI SVI

LAKACAAEGAHGLLV
AKADLHSGAQ MADT
VTTVGFDVAARL GTL
GDPRLPQVAATPEQ

VGDRARVI AGAGTYD
AGLRLQG DVGDPRL
AVAPL CNANVSRL GGV
AEGAHGLLWTPYYS
GFDVAARLGTLLTAM
RGLQAHFTAVADATE
LEAVGDRARVI AGAG
KI NI AVAPLCNANMSR
AKACAAEGAHGL LW
DRARVI AGAGTYDTA
DPRLPQVAATPEQ D
FDVAARLGTLLTAW
TLLTAMWTPFSGDGS
YSKPPQRGLQAHFTA
VAPL CNAVSRL GGVT
PW.AVGATGFI SVI A
KI ELLRAVLEAVGDR
KADLHSGAQ MADTG
| NI AVAPL CNANVSRL

| RLAKACAA
W AMGATGF
LLRAVLEAV
VAARLGTLL
LCNAVBRLG
| NI AVAPLC
| AHLAAGQL
AVGDRARVI

LSAFGSGD

LLTAMTPF
YSKPPQRGL
VADATELPM
| RLAKACAA
DLHSGAQ M
GTLLTAWT
MBRLGGVTL
MBRLGGVTL
| NI AVAPLC
LLTAMVTPF
W AMGATGF

YSKPPQRGL
VAARLGTLL

YSKPPQRGL
W AMGATGF
| RLAKACAA
RVI AGAGTY
MBRLGGVTL
FTAVADATE
LLRAVLEAV
ADVRAASVL
LCNAVSRLG
| NI AVAPLC
AVGDRARVI

VADATELPM
| RLAKACAA
YSGDDALNL
W AMGATGF
AEGAHGLLV
DLHSGAQ M
DVAARL GTL
QVAATPEQI

RVI AGAGTY
G DVGDPRL
LCNAVSRLG
LLWTPYYS
VAARLGTLL
FTAVADATE
AVGDRARVI

| NI AVAPLC
AEGAHGLLV
RVI AGAGTY
QVAATPEQ

VAARLGTLL
LLTAMVTPF
YSKPPQRGL
LCNAVSRLG
W AMGATGF
LLRAVLEAV
DLHSGAQ M
| NI AVAPLC
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

FTAVADATELPM.LY
TAMWTPFSGDGSLDT
PMLLYDI PGRSAVPI

LLTAMVTPFSGDGSL
TGLAYYSGDDALNLP
GLRLQG DVGDPRLP
EAVGDRARVI AGAGT
ADLHSGAQ MADTGL
RARVI AGAGTYDTAH
| ELLRAVLEAVGDRA
RVI AGAGTYDTAHS

KACAAEGAHGLLWT
W.AMGATGFI SVI AH
DLHSGAQ MADTGLA
VPI EPDTI RAASHPN
EGAHGLLVWWTPYYSK
LLVWTPYYSKPPQRG
AWTPFSGDGSLDTA
SAFGSGDI ATARKI N
DTATAARLANHLVDQ
TTDGEKI ELLRAVLE
PRLPQVAATPEQ DA
GLAYYSGDDALNLPW
AAEGAHGLLWTPYY
M_LYDI PGRSAVPI E
ARVI AGAGTYDTAHS
TDGEKI ELLRAVLEA
ELLRAVLEAVGDRAR
AASHPNI VGVKDAKA
MVTPFSGDGSLDTAT
ACAAEGAHGLLWTP
LRLQG DVGDPRLPQ
HPNI VGVKDAKADLH
DQGCDGLVWVSGTTGE
TAVADATELPM.LYD
LHSGAQ MADTGLAY
GAHGLLWTPYYSKP
QGCDGLVWSGTTGES
LAYYSGDDALNLPW.
KPPQRGLQAHFTAVA
RLPQVAATPEQ DAL
RLAKACAAEGAHGL L
LLRAVLEAVGDRARV
RLQGI DVGDPRLPQV
LLYDI PGRSAVPI EP
CAAEGAHGLLWTPY
LAMGATGFI SVI AHL
DI PGRSAVPI EPDTI

SHPNI VGVKDAKADL
TATAARLANHLVDQG
HSGAQ MADTGLAYY
ASHPNI VGVKDAKAD
PNI VGVKDAKADLHS
AHGLLWTPYYSKPP
VTPFSGDGSLDTATA
VI AGAGTYDTAHSI R
AYYSGDDALNLPW.A
| PGRSAVPI EPDTI R
TPFSGDGSLDTATAA
LQG DVGDPRLPQVA

VADATELPM
FSGDGSLDT
| PGRSAVPI
LLTAMWTPF
YSGDDALNL
G DVGDPRL
AVGDRARVI
DLHSGAQ M
RVI AGAGTY
LLRAVLEAV
RVI AGAGTY
AEGAHGLLV
W AMGATGF
DLHSGAQ M
TI RAASHPN
LLWTPYYS
YYSKPPQRG
FSGDGSLDT
GDI ATARKI
AARLANHLV
| ELLRAVLE
QVAATPEQ
YSGDDALNL
GLLWTPYY
| PGRSAVPI
RVI AGAGTY
| ELLRAVLE
LLRAVLEAV
| VGVKDAKA
FSGDGSLDT
AEGAHGLLV
G DVGDPRL
| VGVKDAKA
LVVSGTTGE
VADATELPM
| MADTGLAY
LLWTPYYS
LVVSGTTGE
YSGDDALNL
LQAHFTAVA
QVAATPEQ
CAAEGAHGL
LLRAVLEAV
G DVGDPRL
| PGRSAVPI
AEGAHGLLV
GFI SVI AHL
AVPI EPDTI
| VGVKDAKA
AARLANHLV
| MADTGLAY
| VGVKDAKA
VKDAKADLH
LLWTPYYS
FSGDGSLDT
GTYDTAHSI
YSGDDALNL
AVPI EPDTI
FSGDGSLDT
G DVGDPRL
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

AGQLRELLSAFGSGD
ATAARLANHL VDQGC
LPQUAATPEQ DALA
RLANHL VDQGCDGLV
PPQRGLQAHFTAVAD
HGLLWWTPYYSKPPQ
GCDGL\VWSGTTGESP
SKPPQRGL QAHFTAV
LSKAGLRLQG DVGD
SGAQ MADTGLAYYS
PFSGDGSLDTATAAR
NI VGVKDAKADLHSG
GLLWTPYYSKPPQR
LYDI PGRSAVPI EPD
LANHL VDQGCDGL W
HLAAGQLRELLSAFG
RAASHPNI VGVKDAK
TAARLANHL VDQGCD
PQUAATPEQ DALAA
QG DVGDPRLPQVAA
YYSGDDALNL PW.AM
MADTGLAYYSGDDAL
VAATPEQ DALAADM
PQRGL QAHFTAVADA
VDQGCDGLWSGTTG
ELPMLLYDI PGRSAV
AVADATELPM_LYDI

ADTGLAYYSGDDALN
PGRSAVPI EPDTI RA
| VGVKDAKADL HSGA
CDGLWSGTTGESPT
QRGL QAHFTAVADAT
G DVGDPRLPQVAAT
YDI PGRSAVPI EPDT
LAAGQLRELLSAFGS
GLWSGTTGESPTTT
ANHL VDQGCDGL WS
QVAATPEQ DALAAD
GAQ MADTGLAYYSG
YSGDDALNLPW.AMG
AATPEQ DALAADMR
ARLANHL VDQGCDGL
DGLWSGTTGESPTT
VADATELPMLLYDI P
GRSAVP| EPDTI RAA
AQ MADTGLAYYSGD
LVWSGTTGESPTTTD
NHL VDQGCDGLWSG
GVKDAKADL HSGAQ)

SKAGLRLQG DVGDP
LPM_LYDI PGRSAVP
ATPEQ DALAADVRA
AAGQLRELLSAFGSG
GTTGESPTTTDGEKI

HL VDQGCDGL VWSGT
LTAMWTPFSGDGSLD
Q MADTGLAYYSGDD
KAGLRLQG DVGDPR
RSAVPI EPDTI RAAS

LVDQGCCDALWSGI T

LLSAFGSGD
AARLANHLV
QVAATPEQ

LVDQGCDGL
LQAHFTAVA
LLWTPYYS
LVWSGTTGE
GLQAHFTAV
GLRLQG DV
| MADTGLAY
FSGDGSLDT
| VGVKDAKA
LLWTPYYS
| PGRSAVPI

VDQGCDGLV
LRELLSAFG
RAASHPNI V
AARLANHLV
QVAATPEQI

G DVGDPRL
YSGDDALNL
AYYSGDDAL
Q DALAADM
LQAHFTAVA
GLWSGTTG
YDI PGRSAV
VADATELPM
AYYSGDDAL
AVPI EPDTI

| VGVKDAKA
LVWSGTTGE
LQAHFTAVA
G DVGDPRL
| PGRSAVPI

LRELLSAFG
LVWSGTTGE
VDQGCDGLV
QVAATPEQ

| MADTGLAY
YSGDDALNL
Q DALAADM
LVDQGCDGL
LWSGTTGE
VADATELPM
AVPI EPDTI

| MADTGLAY
LWSGTTGE
LVDQGCDGL
VKDAKADLH
GLRLQG DV
YDI PGRSAV
Q DALAADM
LRELLSAFG
PTTTDGEKI

VDQGCDGLV
MWTPFSGDG
| MADTGLAY
GLRLQG DV
AVPI EPDTI

VDQGCDGLV
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DRB1_0701 213 AHLAAGQLRELLSAF AHLAAGQLR 0. 1531 9543. 3

DRB1_0701 135 TELPM.LYDI PGRSA LYDI PGRSA 0. 1503 9830. 1

DRB1_0701 280 TPEQ DALAADMRAA Q DALAADM 0. 1483 10044. 3

DRB1_0701 282 EQ DALAADVRAASY AADMRAASY 0. 1480 10081.0

DRB1_0701 53 TTGESPTTTDGEKI E  PTTTDGEKI 0. 1472 10167. 2

DRB1_0701 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 1434 10598. 1

DRB1_0701 166 VGVKDAKADLHSGAQ VKDAKADLH 0. 1407 10913. 5

DRB1_0701 148 SAVPI EPDTI RAASH AVPI EPDTI 0. 1406 10926. 9

DRB1_0701 181 | MADTGLAYYSGDDA | MADTGLAY 0. 1402 10969. 8

DRB1_0701 54 TGESPTTTDGEKI EL  PTTTDGEKI 0.1343 11698. 6

DRB1_0701 149 AVPI EPDTI RAASHP AVPI EPDTI 0.1323 11945. 1

DRB1_0701 281 PEQ DALAADVRAAS Q DALAADM 0.1294 12323.0

DRB1_0701 33  AARLANHLVDQGCDG AARLANHLV 0.1282 12488. 2

DRB1_0701 56 ESPTTTDGEKI ELLR PTTTDGEKI 0. 1227 13249. 6

DRB1_0701 49 WSGITGESPTTTDG GESPTTTDG 0.1142 14529. 3

DRB1_0701 134 ATELPMLLYDI PGRS LLYDI PGRS 0.1106 15108. 3

DRB1_0701 59 TTTDGEKI ELLRAVL KI ELLRAVL 0. 1097 15259. 8

DRB1_0701 57 SPTTTDGEKI ELLRA PTTTDGEKI 0. 1093 15317. 2

DRB1_0701 58 PTTTDGEKI ELLRAV PTTTDGEKI 0. 1058 15913.0

DRB1_0701 50 VSGITGESPTTTDGE GESPTTTDG 0. 0883 19231. 3

DRB1_0701 268 DVGDPRLPQVAATPE LPQVAATPE 0. 0813 20753. 9

DRB1_0701 51 SGITGESPTTTDGEK GESPTTTDG 0.0792 21232.0

DRB1_0701 269 VGDPRLPQVAATPEQ LPQVAATPE 0.0733 22633.0

DRB1_0701 191 SGDDALNLPW.AMGA GDDALNLPW 0.0729 22708.1

DRB1_ 0701 192 CDDALNLPW.AMGAT GDDALNLPW 0. 0702 23403.5

DRB1_0701 133 DATELPMLLYDI PGR DATELPM.L 0. 0599 26144.5

DRB1_0701 132 ADATELPM_LLYDI PG DATELPM.L 0. 0598 26174.5

DRB1_0701 267 | DVGDPRLPQVAATP VGDPRLPQV 0. 0577 26770. 2

DRB1_0701 193 DDALNLPW.AMGATG PW.AMGATG 0. 0528 28247.6

Al'l el e: DRB1_0701. Nunber of high binders 39. Nunber of weak binders 80. Number of p

Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level

DRB1_0802 207 GFl SVI AHLAAGQLR FI SVI AHLA 0. 6154 64. 2 B

DRB1_0802 206 TGFI SVI AHLAAGQL FI SVI AHLA 0. 6003 75.5 B

DRB1_0802 205 ATGFI SVI AHLAAGQ FI SVI AHLA 0.5871 87.1 \B

DRB1_0802 204 GATGFI SVI AHLAAG FI SVI AHLA 0. 5745 99.9 \B

DRB1_0802 208 FI SVI AHLAAGQLRE FI SVI AHLA 0. 5499 130.3 B

DRB1_0802 203 MGATGFI SVI AHLAA FI SVI AHLA 0. 5441 138.8 B

DRB1_0802 244 PLCNAMSRLGGVTLS LCNAMSRLG 0. 5293 162.9 \B

DRB1_0802 253 GGVILSKAGLRLQE  GGVTLSKAG 0. 5266 167. 7 \B

DRB1_0802 252 LGGVTLSKAGLRLQG GGVTLSKAG 0.5198 180. 4 \B

DRB1_0802 251 RLGGVTLSKAGLRLQ GGVTLSKAG 0. 5163 187. 4 B

DRB1_0802 111 WVTPYYSKPPQRALQ VTPYYSKPP 0. 5146 190.8 B

DRB1_0802 243 APLCNAMSRLGGVTL LCNAMSRLG 0. 5063 209.0 \B

DRB1_0802 245 LCNAMSRLGGVTLSK LCNAMSRLG 0. 4989 226. 2 \B

DRB1_0802 112 VTPYYSKPPQRGLQA VTPYYSKPP 0. 4964 232.5 \B

DRB1_0802 4 GFDVAARLGTLLTAM GFDVAARLG 0. 4856 261.4 B

DRB1_0802 110 LVWVTPYYSKPPQRGL VTPYYSKPP 0. 4814 273. 4 \B

DRB1_0802 202 AMGATGFI SVI AHLA FI SVI AHLA 0. 4803 276.9 \B

DRB1_0802 250 SRLGGVTLSKAGLRL GGVTLSKAG 0.4784 282.3 \B

DRB1_0802 248 AMSRLGGVTLSKAGL GVTLSKAGL 0. 4691 312.3 \B

DRB1_0802 89 YDTAHSI RLAKACAA YDTAHSI RL 0.4679 316. 6 B

DRB1_0802 3 VGFDVAARLGTLLTA GFDVAARLG 0. 4644 328. 6 \B

DRB1_0802 88 TYDTAHSI RLAKACA YDTAHSI RL 0. 4585 350. 4 B

DRB1_0802 242 VAPLCNAMSRLGGVT LCNAMSRLG 0. 4578 353.0 \B
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GVTLSKAGLRLQE D
VBRLGGVTLSKAGLR
TPYYSKPPQRGL QAH
TVGFDVAARLGTLLT
LLWTPYYSKPPQRG
VAARLGTLLTAWTP
LYDI PGRSAVPI EPD
RLGTLLTAMVTPFSG
GLLWTPYYSKPPQR
GTYDTAHSI RLAKAC
AVAPL CNAVBRL GGV
DVAARLGTLLTAWT
TTVGFDVAARLGTLL
ARLGTLLTAWTPFS
LLYDI PGRSAVPI EP
AARLGTLLTAWTPF
AGTYDTAHSI RLAKA
FDVAARLGTLLTAW
GEKI ELLRAVLEAVG
NAMBRL GGVTL SKAG
CNAVSRL GGVTLSKA
YYSKPPQRGL QAHFT
PYYSKPPQRGL QAHF
TLSKAGLRLQG DVG
VTLSKAGLRLQG DV
| AVAPLCNAVSRLGG
M_LYDI PGRSAVPI E
GAGTYDTAHSI RLAK
YDI PGRSAVPI EPDT
GTLLTAMVTPFSGDG
HGLLVWTPYYSKPPQ
AHSI RLAKACAAEGA
TAHS| RLAKACAAEG
DTAHSI RLAKACAAE
AVGDRARVI AGAGTY
EKI ELLRAVLEAVGD
GDI ATARKI NI AVAP
HSI RLAKACAAEGAH
VTTVGFDVAARL GTL
PMLLYDI PGRSAVPI
LSKAGLRLQG DVGD
KI ELLRAVLEAVGDR
AHGLLWTPYYSKPP
DI ATARKI NI AVAPL
EAVGDRARVI AGAGT
LEAVGDRARVI AGAG
DGEKI ELLRAVLEAV
AGAGTYDTAHSI RLA
LPM_LYDI PGRSAVP
NI AVAPL CNAVSRLG
GAHGLLWTPYYSKP
| SVI AHLAAGQLREL
SGDI ATARKI NI AVA
RKI NI AVAPLCNANS
LGTLLTAMVTPFSGD
TLLTAMTPFSGDGS
DTI RAASHPNI VGVK
HLAAGQLRELLSAFG
S| RLAKACAAEGAHG
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| ATARKI NI
AVGDRARVI
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YDTAHSI RL
YDl PGRSAV
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| SVI AHLAA
DI ATARKI N
RKI NI AVAP
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YSKPPQRGL QAHFTA
GSGDI ATARKI NI AV
AAGQLRELLSAFGSG
| ATARKI NI AVAPLC
VGDRARVI AGAGTYD
PDTI RAASHPNI VGV
FGSGDI ATARKI NI A
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LLTAMVTPFSGDGSL
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GLRLQG DVGDPRLP
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DGLVWSGTTGESPTT
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AEGAHGLLWTPYYS
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DRB1_0802 38 NHLVDQGCDGLWSG DQGCDAW 0. 0965 17602. 8

DRB1_0802 36 LANHLVDQGCDG.VV LANHLVDQG 0. 0964 17625. 8

DRB1_0802 97 LAKACAAEGAHGLLV LAKACAAEG 0. 0952 17854. 2

DRB1_0802 100 ACAAEGAHGLLWTP GAHGLLWT 0. 0944 18003. 8

DRB1_0802 275 PQVAATPEQ DALAA PQVAATPEQ 0. 0928 18314.8

DRB1_0802 277 VAATPEQ DALAADM Q DALAADM 0. 0919 18493. 8

DRB1_0802 128 FTAVADATELPMLLY FTAVADATE 0. 0905 18779. 3

DRB1_0802 168 VKDAKADLHSGAQ M DLHSGAQ M 0. 0901 18865. 1

DRB1_0802 51 SGITGESPTTTDGEK GITGESPTT 0. 0897 18952. 4

DRB1_0802 130 AVADATELPMLLYDI  AVADATELP 0. 0888 19124.9

DRB1_0802 52 GITGESPTTTDGEKI GITGESPTT 0. 0868 19547. 2

DRB1_0802 129 TAVADATELPMLLYD AVADATELP 0. 0859 19740.0

DRB1_0802 132 ADATELPMLLYDI PG LPM.LYDI P 0. 0845 20031.1

DRB1_0802 274 LPQVAATPEQ DALA PQVAATPEQ 0. 0842 20104.5

DRB1_0802 98 AKACAAEGAHGLLVWV KACAAEGAH 0. 0795 21158.1

DRB1_0802 37 ANHLVDQGCDGLWS LVDQGCDGL 0. 0760 21960.9

DRB1_0802 131 VADATELPMLLYDI P LPM.LYDI P 0. 0725 22817.7

DRB1_0802 276 QVAATPEQ DALAAD QVAATPEQ 0.0674 24114.8

DRB1_0802 56 ESPTTTDGEKI ELLR PTTTDGEKI 0. 0536 27981.8

DRB1_0802 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 0531 28155.5

DRB1_0802 54 TGESPTTTDGEKI EL PTTTDGEKI 0. 0522 28417.8

DRB1_0802 53 TTGESPTTTDGEKI E PTTTDGEKI 0. 0482 29675.0

Al lele: DRB1_0802. Nunber of high binders 0. Nunber of weak binders 28. Number of pe

Al lele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level

DRB1_0901 173 ADLHSGAQ MADTGL LHSGAQ MA 0. 6325 53.3 VB

DRB1_0901 174 DLHSGAQ MADTGLA LHSGAQ MA 0. 6325 53.3 \B

DRB1_0901 206 TGFI SVI AHLAAGQL | AHLAAGQL 0. 6094 68.5 VB

DRB1_0901 207 GFI SVI AHLAAGQLR GFI SVI AHL 0. 5937 81.1 VB

DRB1_0901 218 GQLRELLSAFGSGDI LSAFGSGDI 0.5936 81.2 VB

DRB1_0901 219 QLRELLSAFGSGDI A LSAFGSGDI 0. 5824 91.7 \B

DRB1_0901 124 LQAHFTAVADATELP HFTAVADAT 0. 5821 92.0 \B

DRB1_0901 172 KADLHSGAQ MADTG LHSGAQ VA 0.5792 94.9 VB

DRB1_0901 94 SI RLAKACAAEGAHG LAKACAAEG 0. 5650 110.6 VB

DRB1_0901 93 HSI RLAKACAAEGAH LAKACAAEG 0.5613 115.2 VB

DRB1_0901 11 LGILLTAWTPFSGD LGILLTAW 0. 5611 115. 4 \B

DRB1_0901 122 RGLQAHFTAVADATE HFTAVADAT 0. 5591 118.0 VB

DRB1_0901 220 LRELLSAFGSGDI AT LSAFGSGDI 0. 5575 120.0 VB

DRB1_0901 175 LHSGAQ MADTGLAY LHSGAQ MA 0.5574 120.1 VB

DRB1_0901 123 GLQAHFTAVADATEL HFTAVADAT 0.5573 120. 3 VB

DRB1_0901 203 MGATGHI SVI AHLAA GFI SVI AHL 0. 5553 122.9 \B

DRB1_0901 221 RELLSAFGSGDI ATA LSAFGSGDI 0. 5547 123.8 VB

DRB1_0901 201 LAMGATGFI SVI AHL LAMGATGHI 0.5478 133.3 VB

DRB1_0901 15 LTAWMWTPFSGDGSLD LTAWMTPFS 0. 5460 135.9 VB

DRB1_0901 171 AKADLHSGAQ MADT LHSGAQ MA 0. 5449 137.6 VB

DRB1_0901 95 | RLAKACAAEGAHGL LAKACAAEG 0. 5440 138.9 \B

DRB1_0901 12 GILLTAMWTPFSGDG LTAWTPFS 0.5384 147. 6 VB

DRB1_0901 125 QAHFTAVADATELPM HFTAVADAT 0.5373 149. 3 VB

DRB1_0901 185 TGLAYYSGDDALNLP YYSGDDALN 0.5348 153.5 VB

DRB1_0901 208 FI SVI AHLAAGQLRE FI SVI AHLA 0. 5339 154.9 VB

DRB1_0901 92 AHSI RLAKACAAEGA LAKACAAEG 0. 5336 155. 4 \B

DRB1_0901 205 ATGHl SVI AHLAAGQ GFI SVI AHL 0.5336 155.5 VB

DRB1_0901 13 TLLTAWTPFSGDGS LTAWTPFS 0.5316 158.9 VB

DRB1_0901 10 RLGILLTAMTPFSG LGILLTAW 0. 5306 160. 6 VB

DRB1_0901 110 LWVTPYYSKPPQRGL YSKPPQRGL 0.5246 171. 4 VB
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DRB1 0901 265 Q4 DVGDPRLPQVAA VGDPRLPQV 0. 2425 3626. 2
DRB1_0901 58 PTTTDGEKI ELLRAV  TTDGEKI EL 0. 2335 3995.1
DRB1_0901 134 ATELPMLLYDI PGRS ATELPM.LY 0. 2325 4042.8
DRB1_0901 57 SPTTTDGEKI ELLRA TTDGEKI EL 0. 2293 4181. 3
DRB1_0901 148 SAVPI EPDTI RAASH VPI EPDTI R 0. 2269 4294. 0
DRB1 0901 37 ANHLVDQGCDGLWS VDQGCDAELV 0. 2233 4461. 7
DRB1_0901 133 DATELPMLLYDI PGR ATELPM.LY 0. 2093 5195.9
DRB1_0901 56 ESPTTTDGEKI ELLR TTDGEKI EL 0. 2046 5467. 4
DRB1_0901 132 ADATELPMLLYDI PG ATELPM_LY 0. 2004 5717. 2
DRB1 0901 192 GDDALNLPW.AMGAT LPW.AMGAT 0. 1985 5837.5
DRB1 0901 55 GESPTTTDGEKI ELL  TTDGEKI EL 0.1874 6583. 2
DRB1_0901 263 RLQGE DVGDPRLPQV VGDPRLPQV 0. 1862 6669. 6
DRB1_0901 190 YSGDDALNLPW.AMG YSGDDALNL 0.1778 7300.0
DRB1_ 0901 264 LQ4E DVGPRLPQVA d DVGDPRL 0.1776 7316. 2
DRB1 0901 191 SGDDALNLPW.AMGA LNLPW.AMG 0.1414 10832. 7
Al lele: DRBL _0901. Nunber of high binders 0. Nunber of weak binders 119. Number of p
Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB1_ 1101 206 TGHI SVI AHLAAGQL | SVI AHLAA 0. 7059 24.1 SB
DRB1 1101 207 GFISVI AHLAAGQLR | SVI AHLAA 0. 6848 30.3 SB
DRB1 1101 205 ATGFI SVI AHLAAGQ | SVI AHLAA 0.6718 34.8 SB
DRB1_1101 208 FI SVI AHLAAGQLRE | SVI AHLAA 0. 6395 49.5 SB
DRB1_1101 204 GATGFI SVI AHLAAG | SVI AHLAA 0. 6227 59.3 \B
DRB1_ 1101 63 CGEKI ELLRAVLEAVG | ELLRAVLE 0. 5965 78.7 V\B
DRB1 1101 92 AHSI RLAKACAAEGA | RLAKACAA 0.5754 98. 9 \B
DRB1_1101 203 MGATGHI SVI AHLAA FI SVI AHLA 0.5708 103.9 \B
DRB1_ 1101 64 EKI ELLRAVLEAVGD | ELLRAVLE 0.5705 104. 3 V\B
DRB1_1101 91 TAHSI RLAKACAAEG SI RLAKACA 0. 5684 106. 7 \B
DRB1_ 1101 62 DGEKI ELLRAVLEAV | ELLRAVLE 0. 5586 118.6 V\B
DRB1 1101 240 | AVAPLCNAVSRLGG VAPLCNAMS 0. 5446 138.0 \B
DRB1_1101 242 VAPLCNAMSRLGGVT LCNAMSRLG 0. 5409 143. 6 \B
DRB1_ 1101 65 KI ELLRAVLEAVGDR | ELLRAVLE 0. 5363 151.0 \B
DRB1_1101 93 HSI RLAKACAAEGAH | RLAKACAA 0. 5320 158. 2 \B
DRB1 1101 241 AVAPLCNAMSRLGGVY LCNAMVSRLG 0. 5313 159. 4 V\B
DRB1 1101 90 DTAHSI RLAKACAAE Sl RLAKACA 0. 5299 161. 8 \B
DRB1_1101 239 N AVAPLCNAMSRLG VAPLCNANMS 0. 5145 191.2 VB
DRB1_1101 3 VGFDVAARLGTILLTA FDVAARLGT 0.5132 193.8 \B
DRB1_1101 2 TVG-DVAARLGILLT FDVAARLGT 0. 5086 203.8 \B
DRB1_ 1101 4 GFDVAARLGILLTAM FDVAARLGT 0.5071 207. 2 V\B
DRB1 1101 243 APLCNAVSRLGGVTL LCNAVSRLG 0.5024 217.9 \B
DRB1_ 1101 61 TDGEKI ELLRAVLEA | ELLRAVLE 0. 5003 222.9 VB
DRB1_1101 244 PLCNAMSRLGGVTLS LCNAMSRLG 0. 4878 255.0 \B
DRB1_ 1101 1 TTVGFDVAARLGILL FDVAARLGT 0. 4822 271.1 \B
DRB1_ 1101 209 | SVI AHLAAGQLREL | SVI AHLAA 0. 4822 271. 1 V\B
DRB1 1101 89 YDTAHSI RLAKACAA | RLAKACAA 0.4772 286. 2 \B
DRB1_1101 245 LCNAMSRLGGVTLSK LCNAMSRLG 0.4712 305.5 \B
DRB1_1101 217 AGQLRELLSAFGSGD LRELLSAFG 0. 4635 331.9 \B
DRB1 1101 229 SGDI ATARKI NI AVA | ATARKI NI 0. 4624 336.0 V\B
DRB1 1101 218 GQLRELLSAFGSGDI LRELLSAFG 0. 4580 352. 4 V\B
DRB1 1101 66 | ELLRAVLEAVGDRA | ELLRAVLE 0. 4537 369. 2 \B
DRB1_ 1101 94 SI RLAKACAAEGAHG | RLAKACAA 0. 4509 380. 3 \B
DRB1_1101 202 AMGATGFI SVI AHLA TGl SVI AH 0. 4493 386. 9 \B
DRB1 1101 216 AAGCQLRELLSAFGSG LRELLSAFG 0. 4483 391.4 V\B
DRB1_ 1101 238 | NI AVAPLCNANMSRL | AVAPLCNA 0. 4440 410.0 \B
DRB1 1101 228 GSGDI ATARKI NI AV | ATARKI NI 0. 4422 417.8 \B
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GDI ATARKI NI AVAP
VTTVGFDVAARL GTL
LAAGQLRELLSAFGS
TTDGEKI ELLRAVLE
LGGVTLSKAGLRLQG
GGVTLSKAGLRLQG
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DI ATARKI NI AVAPL
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FGSGDI ATARKI NI A
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GVTLSKAGLRLQE D
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AARLGTLLTAWTPF
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AFGSGDI ATARKI NI

PDTI RAASHPNI VGV
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194
18
152
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140
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26
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69
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

AVGDRARVI AGAGTY
DALNLPW.AMGATGF
MVTPFSGDGSLDTAT
| EPDTI RAASHPNI V
TPFSGDGSLDTATAA
RARVI AGAGTYDTAH
| DALAADVRAASVLR
LNLPW.AMGATGFI S
EAVGDRARVI AGAGT
LLYDI PGRSAVPI EP
NLPWLAMGATGFI SV
EGAHGLLWTPYYSK
HSGAQ MADTGLAYY
TI RAASHPNI VGVKD
DRARVI AGAGTYDTA
LEAVGDRARVI AGAG
ATARKI NI AVAPLCN
AHGLLWTPYYSKPP
VGDRARVI AGAGTYD
HGLLWWTPYYSKPPQ
LTAMVTPFSGDGSLD
LPW.AMGATGFI SVI

VLEAVGDRARVI AGA
W AMGATGFI SVI AH
GTYDTAHSI RLAKAC
TTTDGEKI ELLRAVL
LPM_LYDI PGRSAVP
AWTPFSGDGSLDTA
AEGAHGLLWTPYYS
ARVI AGAGTYDTAHS
GDRARVI AGAGTYDT
DDALNLPW. AMGATG
KAGLRLQG DVGDPR
PFSGDGSLDTATAAR
GLLWTPYYSKPPQR
ATAARL ANHLVDQGC
VADATELPM_LYDI P
YYSKPPQRGL QAHFT
TAM/TPFSGDGSLDT
LHSGAQ MADTGLAY
PW.AMGATGFI SVI A
TPYYSKPPQRGL QAH
VTPYYSKPPQRGL QA
LQAHFTAVADATELP
Q DAL AADVRAASVL
GSLDTATAARLANHL
PYYSKPPQRGLQAHF
| AHLAAGQLRELLSA
LYDI PGRSAVPI EPD
Pl EPDTI RAASHPNI

LLVWTPYYSKPPQRG
| MADTGLAYYSGDDA
LRAVL EAVGDRARV

AVLEAVGDRARVI AG
AGLRLQG DVGDPRL
GLRLQG DVGDPRLP
VI AHLAAGQLRELLS
QAHFTAVADATELPM
KADLHSGAQ MADTG
ADATELPM_LYDI PG

RARVI AGAG
ALNLPW.AM
FSGDGSLDT
TI RAASHPN
FSGDGSLDT
RVI AGAGTY
LAADVRAAS
PW.AMGATG
AVGDRARVI
LYDI PGRSA
PW.AMGATG
HGLLWTPY
| MADTGLAY
TI RAASHPN
RVI AGAGTY
VGDRARVI A
RKI NI AVAP
LLWTPYYS
RARVI AGAG
LLWTPYYS
LTAWTPFS
PW.AMGATG
AVGDRARVI
TGFI SVI AH
TAHSI RLAK
KI ELLRAVL
LYDI PGRSA
FSGDGSLDT
HGLLWTPY
RVI AGAGTY
RARVI AGAG
ALNLPW.AM
GLRLQE DV
FSGDGSLDT
LLWTPYYS
AARLANHLV
ATELPMLLY
YYSKPPQRG
FSGDGSLDT
| MADTGLAY
PW.AMGATG
YYSKPPQRG
YYSKPPQRG
HFTAVADAT
LAADMRAAS
TATAARLAN
YYSKPPQRG
AGQLRELLS
LYDI PGRSA
TI RAASHPN
LLWTPYYS
| MADTGLAY
LRAVLEAVG
LEAVGDRAR
GLRLQG DV
GLRLQE DV
HLAAGQLRE
HFTAVADAT
LHSGAQ MA
ATELPMLLY
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2238.
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2295.
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2708.
2750.
2793.
2807.
2833.
2877.
2885.
2896.
2929.
2930.
3103.
3112.
3264.
3351.
3359.
3388.
3408.
3550.
3552.
3560.
3574.
3616.
3623.
3666.
3711.
3721.
3728.
3755.
3756.
3783.
3802.
3843.
3853.
4051.
4077.
4105.
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123
136
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102

81
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210
171

70
121
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86
134
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33
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186

22
223
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282
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101
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44
169
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128

45
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43
184
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163
182

NetMHCII 2.0 Server - prediction results

TAARLANHL VDQGCD
GDDALNL PW.AMGAT
RELLSAFGSGDI ATA
GLQAHFTAVADATEL
ELPMLLYDI PGRSAV
AVADATELPM_LYDI

AAEGAHGLLWTPYY
RVI AGAGTYDTAHSI

RGLQAHFTAVADATE
SVI AHLAAGQLRELL
AKADLHSGAQ MADT
RAVLEAVGDRARVI A
QRGLQAHFTAVADAT
LWTPYYSKPPQRGL
DLHSGAQN MADTGLA
AGTYDTAHSI RLAKA
ATELPM_LYDI PGRS
DATELPM_LYDI PGR
WTPYYSKPPQRGLQ
PQRGL QAHFTAVADA
KPPQRGL QAHFTAVA
PPQRGLQAHFTAVAD
YYSGDDALNLPW.AM
ADLHSGAQ MADTGL
AHFTAVADATEL PM.
AARLANHL VDQGCDG
DAKADL HSGAQ MAD
GLAYYSGDDALNLPW
FSGDGSLDTATAARL
LLSAFGSGDI ATARK
ELLSAFGSGDI ATAR
EQ DALAADVRAASV
SGDDALNL PW.AMGA
SKPPQRGLQAHFTAV
DGSLDTATAARLANH
TAVADATELPM_LYD
LSAFGSGDI ATARK

CAAEGAHGLLWTPY
LAYYSGDDALNLPW.
SAFGSGDI ATARKI N
TGLAYYSGDDALNLP
TELPMLLYDI PGRSA
GCDGLWSGTTGESP
KDAKADL HSGAQ MA
AYYSGDDALNLPW.A
DGLWSGTTGESPTT
FTAVADATELPM.LY
CDGLVWWSGTTGESPT
YSKPPQRGLQAHFTA
QGCDGLWSGTTGES
DTGLAYYSGDDALNL
HPNI VGVKDAKADLH
LRLQG DVGDPRLPQ
VPI EPDTI RAASHPN
HFTAVADATEL PM_L
ADTGLAYYSGDDALN
GAGTYDTAHSI RLAK
YSGDDALNLPW.AMG
PNI VGVKDAKADLHS
MADTGLAYYSGDDAL

AARLANHLV
ALNLPW.AM
RELLSAFGS
HFTAVADAT
LYDI PGRSA
ATELPMLLY
HGLLWTPY
RVI AGAGTY
HFTAVADAT
HLAAGQLRE
LHSGAQ MA
VLEAVGDRA
HFTAVADAT
YYSKPPQRG
LHSGAQ MA
YDTAHSI RL
ATELPMLLY
ATELPMLLY
YYSKPPQRG
RGLQAHFTA
RGLQAHFTA
RGLQAHFTA
ALNLPW.AM
LHSGAQ MA
HFTAVADAT
AARLANHLV
LHSGAQ MA
YYSGDDALN
FSGDGSLDT
AFGSGDI AT
LSAFGSGD

LAADVRAAS
ALNLPW.AM
RGLQAHFTA
TATAARLAN
ATELPM.LY
FGSGDI ATA
HGLLWTPY
YYSGDDALN
FGSGDI ATA
YYSGDDALN
LYDI PGRSA
GLWSGTTG
LHSGAQ MA
YYSGDDALN
GLWSGTTG
ATELPMLLY
GLWSGTTG
RGLQAHFTA
GLWSGTTG
YYSGDDALN
| VGVKDAKA
RLQG DVGD
TI RAASHPN
HFTAVADAT
YYSGDDALN
YDTAHSI RL
ALNLPWL.AM
| VGVKDAKA
ADTGLAYYS
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4475.
4511.
4541.
4618.
4655.
4786.
4786.
4914,
4925,
4948.
4958.
4978.
4991.
5411.
5428.
5484.
5631.
5644.
5654.
5781.
5868.
5893.
6078.
6284.
6285.
6293.
6309.
6316.
6375.
6384.
6422.
6443.
6476.
6586.
6759.
6940.
7012.
7037.
7565.
7750.
7886.
7889.
7914.
8331.
8441.
8463.
8566.
8700.
8704.
9145.
9243.
9637.
9827.
10281.
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82
157
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161
47
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42
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35
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23
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

PEQ DALAADVRAAS
VI AGAGTYDTAHSI R
| RAASHPNI VGVKDA
GDGSLDTATAARLAN
SHPNI VGVKDAKADL
GLWSGTTGESPTTT
ACAAEGAHGLLWTP
RLQG DVGDPRLPQV
NI VGVKDAKADLHSG
DQGCDGLVWSGTTGE

VDQGCDGLWSGTTG
VKDAKADLHSGAQ M

| VGVKDAKADL HSGA
ASHPNI VGVKDAKAD
L ANHL VDQGCDGL W
| AGAGTYDTAHSI RL
TPEQ DALAADVRAA
LQG DVGDPRLPQVA
NHL VDQGCDGLWSG
AASHPNI VGVKDAKA
ANHLVDQGCDGLWS
ARLANHL VDQGCDGL

HL VDQGCDGLVWSGT
G DVGDPRLPQVAAT

| DVGDPRLPQVAATP
RLANHL VDQGCDGALV

LVDQGCDGLWSGTT
KACAAEGAHGLLWT

AGAGTYDTAHSI RLA
PTTTDGEKI ELLRAV
RLAKACAAEGAHGL L
SGDGSLDTATAARLA
QG DVGDPRLPQVAA
LAKACAAEGAHGLLV
RAASHPNI VGVKDAK
DVGDPRLPQVAATPE
GVKDAKADL HSGAQ

RLPQVAATPEQ DAL
LVWSGTTGESPTTTD
GDPRLPQVAATPEQ

AVPI EPDTI RAASHP
VGDPRLPQVAATPEQ
LPQVAATPEQ DALA
VGVKDAKADL HSGAQ
DPRLPQVAATPEQ D
AKACAAEGAHGL LW
ATPEQ DALAADVRA
YDI PGRSAVPI EPDT
PQVAATPEQ DALAA
WSGTTGESPTTTDG
PRLPQVAATPEQ DA
QVAATPEQ DALAAD
SAVPI EPDTI RAASH
AATPEQ DALAADVR
VAATPEQ DALAADM
SPTTTDGEKI ELLRA
DI PGRSAVPI EPDTI

VSGTTGESPTTTDGE
ESPTTTDGEKI ELLR
| PGRSAVPI EPDTI R

LAADVRAAS
| AGAGTYDT
| RAASHPNI
TATAARLAN
| VGVKDAKA
GLWSGTTG
AHGLLWTP
LQG DVGDP
| VGVKDAKA
GLWSGTTG
DGLWSGTT
DLHSGAQ M
| VGVKDAKA
| VGVKDAKA
HLVDQGCDG
| AGAGTYDT
| DALAADMR
| DVGDPRLP

HLVDQGCDG
HPNI VGVKD

HLVDQGCDG
ARLANHLVD

HL VDQGCDG
DPRLPQVAA
DPRLPQVAA
HLVDQGCDG
DGLWSGTT
AEGAHGLLV
YDTAHSI RL
GEKI ELLRA
LAKACAAEG
LDTATAARL
| DVGDPRLP
LAKACAAEG
HPNI VGVKD
DPRLPQUVAA
GVKDAKADL
QVAATPEQ
VWSGTTGES
DPRLPQVAA
Pl EPDTI RA
DPRLPQVAA
QVAATPEQ
GVKDAKADL
DPRLPQVAA
AEGAHGLLV
Q DALAADM
YDI PGRSAV
QVAATPEQI
VWSGTTGES
QVAATPEQI
QVAATPEQ
Pl EPDTI RA
PEQ DALAA
VAATPEQ D
GEKI ELLRA
| PGRSAVPI
GTTGESPTT
PTTTDGEKI
| PGRSAVPI
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1448
1433
1432
1423
1396
1387
1357
1356
1355
1300
1219
1208
1206
1126
1114
1088
1028
1025
1024
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0946
0944
0913
0910
0910
0905
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0829
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0743
0734
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0703
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10435.
10605.
10624.
10722.
11045.
11153.
11513.
11534.
11537.
12244,
13371.
13527.
13567.
14788.
14975.
15407.
16440.
16488.
16514.
16636.
16967.
17101.
17972.
18010.
18620.
18674.
18684.
18779.
18839.
18900.
18900.
19035.
19228.
20381.
21510.
21520.
22010.
22380.
22590.
22636.
22842.
23275.
23357.
23783.
24007.
24415.
24587.
24618.
25008.
253009.
25442,
26366.
27474,
28461.
29971.
31210.
32878.
35169.
35483.
37508.
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results Page 45 of 84
DRB1_1101 147 RSAVPI EPDTI RAAS SAVPI EPDT 0. 0264 37577. 4
DRB1_1101 146 GRSAVPI EPDTI RAA SAVPI EPDT 0. 0244 38384.9
DRB1_1101 52 GITGESPTTTDGEKI TTGESPTTT 0. 0235 38754. 2
DRB1_1101 51 SGITGESPTTTDGEK GITGESPTT 0. 0224 39219.5
DRB1_1101 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 0224 39240. 2
DRB1_1101 145 PGRSAVPI EPDTI RA SAVPI EPDT 0. 0200 40253. 8
DRB1_ 1101 54 TGESPTTTDGEKI EL  PTTTDGEKI 0. 0190 40723.5
DRB1_1101 53 TTGESPTTTDGEKIE TTGESPTTT 0.0170 41590. 9
Allele: DRB1 _1101. Nunber of high binders 4. Nunber of weak binders 38. Number of pe
Al lele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB1_1302 207 GFI SVI AHLAAGQLR | AHLAAGQL 0.7012 25. 4 SB
DRB1_1302 206 TGFI SVI AHLAAGQL | AHLAAGQL 0. 6839 30.6 SB
DRB1_1302 208 FI SVI AHLAAGQLRE | AHLAAGQL 0. 6691 35.9 SB
DRB1_1302 209 |SVI AHLAAGQLREL | AHLAAGQL 0. 6656 37.3 SB
DRB1_1302 195 ALNLPW.AMGATGFI LAMGATGFI 0. 6642 37.8 SB
DRB1_1302 197 NLPW.AMGATGHFI SV LAMGATGHI 0. 6546 42.0 SB
DRB1_1302 198 LPWAMGATGHI SVI LAMGATGHI 0. 6534 42.5 SB
DRB1_1302 196 LNLPW.AMGATGFIS LAMGATGHI 0. 6466 45.8 SB
DRB1_1302 231 DI ATARKI NI AVAPL | ATARKI NI 0. 6416 48. 3 SB
DRB1_1302 210 SVIAHLAAGQLRELL | AHLAAGQL 0. 6350 51.9 VB
DRB1_1302 229 SGDI ATARKI NI AVA | ATARKI NI 0. 6306 54.5 \B
DRB1_1302 199 PWAMGATGFI SVIA LAMGATGHI 0. 6276 56. 2 VB
DRB1_1302 226 AFGSGDI ATARKI NI | ATARKI NI 0. 6262 57.1 VB
DRB1_1302 227 FGSGDI ATARKI NI A | ATARKI NI 0. 6236 58.7 VB
DRB1_1302 232 | ATARKI NI AVAPLC | ATARKI NI 0. 6216 60.0 \B
DRB1_1302 230 GCDI ATARKI NI AVAP | ATARKI NI 0. 6180 62. 4 \B
DRB1_1302 8 AARLGTLLTAWTPF LGTLLTAW 0. 6157 63.9 VB
DRB1_1302 5 FDVAARLGILLTAW LGILLTAW 0. 6157 64.0 VB
DRB1_1302 228 GSGDI ATARKI NI AV | ATARKI NI 0. 6145 64.8 VB
DRB1_1302 200 W.AMGATGFI SVI AH LAMGATGFI 0. 6094 68. 4 VB
DRB1_ 1302 6 DVAARLGILLTAMVT LGILLTAW 0. 6049 71.9 \B
DRB1_1302 211 VI AHLAAGQLRELLS | AHLAAGQL 0.5954 79.6 VB
DRB1_1302 9 ARLGILLTAMWTPFS LGILLTAW 0.5842 89.9 VB
DRB1_1302 212 | AHLAAGQLRELLSA | AHLAAGQL 0.5701 104.7 VB
DRB1_1302 201 LAMGATGFI SVI AHL LAMGATGHI 0. 5577 119. 7 \B
DRB1_1302 7 VAARLGTLLTAWMVTP LGTLLTAW 0. 5573 120. 2 VB
DRB1_1302 10 RLGILLTAMVTPFSG LGTLLTAW 0. 5518 127.7 VB
DRB1_1302 75 AVGDRARVI AGAGTY RVI AGAGTY 0.5231 174. 2 VB
DRB1_1302 11 LGILLTAMTPFSGD LGILLTAW 0.5163 187.5 VB
DRB1_1302 76 VGDRARVI AGAGTYD RVI AGAGTY 0.5104 199.8 \B
DRB1_1302 77 GDRARVI AGAGTYDT RVI AGAGTY 0. 5020 218.9 VB
DRB1_1302 175 LHSGAQ MADTGLAY Q MADTGLA 0. 4973 230. 2 VB
DRB1_1302 176 HSGAQ MADTGLAYY Q MADTGLA 0. 4959 233.7 VB
DRB1_1302 233 ATARKI NI AVAPLCN KI NI AVAPL 0. 4908 247.1 VB
DRB1_1302 78 DRARVI AGAGTYDTA RVI AGAGTY 0. 4855 261.6 \B
DRB1_1302 177 SGAQ MADTGLAYYS Q MADTGLA 0. 4833 267.8 VB
DRB1_1302 234 TARKI NI AVAPLCNA Kl NI AVAPL 0. 4803 276. 7 VB
DRB1_1302 174 DLHSGAQ MADTGLA Q MADTGLA 0.4786 281.7 VB
DRB1_1302 24 GDGSLDTATAARLAN LDTATAARL 0. 4779 284.1 VB
DRB1_1302 79 RARVI AGAGTYDTAH RVI AGAGTY 0. 4758 290. 4 \B
DRB1_1302 27 SLDTATAARLANHLVY LDTATAARL 0.4739 296. 7 VB
DRB1_1302 28 LDTATAARLANHLVD LDTATAARL 0. 4737 297.2 VB
DRB1_1302 22 FSGDGSLDTATAARL LDTATAARL 0.4719 303.1 VB
DRB1_1302 243 APLCNAMSRLGGVTL MSRLGGVTL 0. 4694 311.2 VB
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SGDGSLDTATAARLA
GAQ MADTGLAYYSG
DGSLDTATAARLANH
PLCNAVBRLGGVTLS
ARKI NI AVAPL CNAM
PDTI RAASHPNI VGV
ARVI AGAGTYDTAHS
MBRLGGVTLSKAGLR
AQ MADTGLAYYSGD
GSLDTATAARLANHL
DTI RAASHPNI VGVK
RKI NI AVAPLCNANMS
TTVGFDVAARLGTLL
AVSRLGGVTLSKAGL
TI RAASHPNI VGVKD
VGFDVAARLGTLLTA
TVGFDVAARLGTLLT
RVI AGAGTYDTAHS

KI NI AVAPLCNANBR
| RAASHPNI VGVKDA
LCNANVBRLGGVTLSK
Q MADTGLAYYSGDD
CNANMBRLGGVTLSKA
VTTVGFDVAARL GTL
KDAKADLHSGAQ MA
NANMBRLGGVTLSKAG
YDTAHSI RLAKACAA
DALNLPW. AVGATGF
NI AVAPLCNAVBRLG
KPPQRGLQAHFTAVA
AGAGTYDTAHSI RLA
DAKADL HSGAQ MAD
ATGFI SVI AHLAAGQ
AVAPL CNAVSRL GGV
GATGFI SVI AHLAAG
| AVAPLCNAVSRLGG
AKADLHSGAQ MADT
GTLLTAMWTPFSGDG
MGATGFI SVI AHLAA
GAGTYDTAHSI RLAK
EAVGDRARVI AGAGT
AASHPNI VGVKDAKA
AGTYDTAHSI RLAKA
RAASHPNI VGVKDAK
| NI AVAPLCNANVSRL
VKDAKADL HSGAQI M
| AGAGTYDTAHSI RL
KADLHSGAQ MADTG
ADLHSGAQ MADTGL
PPQRGLQAHFTAVAD
TATAARLANHLVDQG
| EPDTI RAASHPNI V
GLQAHFTAVADATEL
SRLGGVTLSKAGLRL
EPDTI RAASHPNI VG
TAHSI RLAKACAAEG
ASHPNI VGVKDAKAD
VAPL CNAVSRL GGVT
RLGGVTLSKAGLRLQ
GTYDTAHSI RLAKAC

LDTATAARL
Q MADTGLA
LDTATAARL
MBRLGGVTL
KI NI AVAPL
ASHPNI VGV
RVI AGAGTY
MBRLGGVTL
Q MADTGLA
LDTATAARL
ASHPNI VGV
KI NI AVAPL
VGFDVAARL
MBRLGGVTL
ASHPNI VGV
VGFDVAARL
VGFDVAARL
RVI AGAGTY
KI NI AVAPL
ASHPNI VGV
MBRLGGVTL
Q MADTGLA
MBRLGGVTL
VGFDVAARL
DLHSGAQ M
MBRLGGVTL
| RLAKACAA
W AMGATGF
PLCNAVSRL
GLQAHFTAV
YDTAHSI RL
DLHSGAQ M
| SVI AHLAA
PLCNAVSRL
| SVI AHLAA
PLCNANSRL
DLHSGAQ M
LLTAMVTPF
| SVI AHLAA
YDTAHSI RL
ARVI AGAGT
ASHPNI VGV
YDTAHSI RL
ASHPNI VGV
PLCNAVSRL
DLHSGAQ M
YDTAHSI RL
DLHSGAQ M
DLHSGAQ M
GLQAHFTAV
AARLANHLV
RAASHPNI V
TAVADATEL
GVTLSKAGL
RAASHPNI V
| RLAKACAA
ASHPNI VGV
PLCNAVSRL
GVTLSKAGL
YDTAHSI RL
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DTATAARLANHLVDQ
PQRGLQAHFTAVADA
DGEKI ELLRAVLEAV
AHSI RLAKACAAEGA
TLLTAMTPFSGDGS
EQ DALAADVRAASY
DTAHSI RLAKACAAE
ATAARLANHL VDQGC
| DALAADVRAASVLR
Q DALAADVRAASVL
LGGVTLSKAGLRLQG
GFDVAARLGTLLTAM
GGVTLSKAGLRLQG

AVLEAVGDRARVI AG
RAVLEAVGDRARVI A
SKPPQRGLQAHFTAV
GEKI ELLRAVLEAVG
QGCDGLVWSGTTGES
HSI RLAKACAAEGAH
AEGAHGLLWTPYYS
LEAVGDRARVI AGAG
AVGATGFI SVI AHLA
EKI ELLRAVLEAVGD
HPNI VGVKDAKADLH
LLTAMVTPFSGDGSL
LRAVL EAVGDRARV

QRGLQAHFTAVADAT
TAARLANHL VDQGCD
VLEAVGDRARVI AGA
AAEGAHGLLWTPYY
SI RLAKACAAEGAHG
LLRAVLEAVGDRARV
GVTLSKAGLRLQG D
PMLLYDI PGRSAVP!

TTDGEKI ELLRAVLE
TDGEKI ELLRAVLEA
KACAAEGAHGLLWT
GCDGLVWSGTTGESP
PNI VGVKDAKADLHS
| RLAKACAAEGAHGL
| MADTGLAYYSGDDA
MLLYDI PGRSAVPI E
HLAAGQLRELLSAFG
KI ELLRAVLEAVGDR
TYDTAHSI RLAKACA
AARLANHL VDQGCDG
TLSKAGLRLQG DVG
DQGCDGLVVSGTTGE
NI VGVKDAKADLHSG
GAHGLLWTPYYSKP
ACAAEGAHGLLWTP
TTTDGEKI ELLRAVL
RGLQAHFTAVADATE
CAAEGAHGLLWTPY
SHPNI VGVKDAKADL
GDPRLPQVAATPEQ

CDGLWSGTTGESPT
LQAHFTAVADATELP
| ELLRAVLEAVGDRA
GVKDAKADL HSGAQ

AARLANHLV
GLQAHFTAV
LLRAVLEAV
| RLAKACAA
LLTAMVTPF
AADNVRAASV
| RLAKACAA
AARLANHLV
AADNVRAASYV
AADVRAASYV
GVTLSKAGL
VAARLGTLL
GVTLSKAGL
AVGDRARVI
AVGDRARVI
GLQAHFTAV
LLRAVLEAV
GLWSGTTG
| RLAKACAA
LLWTPYYS
AVGDRARVI
GFI SVI AHL
LLRAVLEAV
| VGVKDAKA
LLTAMVTPF
AVGDRARVI
GLQAHFTAV
AARLANHLV
AVGDRARVI
AEGAHGLLV
| RLAKACAA
EAVGDRARV
GVTLSKAGL
| PGRSAVPI
KI ELLRAVL
KI ELLRAVL
AEGAHGLLV
GLWSGTTG
| VGVKDAKA
| RLAKACAA
| MADTGLAY
| PGRSAVPI
LRELLSAFG
LLRAVLEAV
YDTAHSI RL
AARLANHLV
GLRLQG DV
LWSGTTGE
| VGVKDAKA
LLWTPYYS
AEGAHGLLV
KI ELLRAVL
GLQAHFTAV
AEGAHGLLV
| VGVKDAKA
QVAATPEQ
GLWSGTTG
TAVADATEL
LLRAVLEAV
ADLHSGAQ
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NetMHCII 2.0 Server - prediction results

LAAGQLRELLSAFGS
EGAHGLLVWWTPYYSK
| VGVKDAKADL HSGA
VTLSKAGLRLQG DV
LLYDI PGRSAVPI EP
PEQ DALAADVRAAS
AKACAAEGAHGL LW
DGLVVSGTTGESPTT
DPRLPQVAATPEQ D
FTAVADATELPMLLY
AHGLLWTPYYSKPP
LSKAGLRLQG DVGD
Pl EPDTI RAASHPNI

QAHFTAVADATELPM
ELLRAVLEAVGDRAR
GLWSGTTGESPTTT
LYDI PGRSAVPI EPD
PRLPQVAATPEQ DA
TAVADATELPM.LYD
TPEQ DALAADVRAA
GQLREL L SAFGSGDI

HFTAVADATELPM.L
AAGQLRELLSAFGSG
GRSAVPI EPDTI RAA
HGLLVWTPYYSKPPQ
DI PGRSAVPI EPDTI

RLPQVAATPEQ DAL
AHLAAGQLRELL SAF
AHFTAVADATELPM.
LSAFGSGDI ATARK

YYSKPPQRGL QAHFT
AGQLRELLSAFGSGD
VAATPEQ DALAADM
LPM_LYDI PGRSAVP
SKAGLRLQG DVGDP
| PGRSAVPI EPDTI R
VI AGAGTYDTAHSI R
QLRELLSAFGSGDI A
LAKACAAEGAHGLLV
GLLWTPYYSKPPQR
RSAVPI EPDTI RAAS
VDQGCDGLWSGTTG
YSKPPQRGL QAHFTA
VGVKDAKADL HSGAQ
YDI PGRSAVPI EPDT
SAVPI EPDTI RAASH
KAGLRLQG DVGDPR
AATPEQ DALAADNVR
SAFGSGDI ATARKI N
PYYSKPPQRGLQAHF
LPQVAATPEQ DALA
ATPEQ DALAADVRA
AGLRLQG DVGDPRL
AVP| EPDTI RAASHP
PQVAATPEQ DALAA
QVAATPEQ DALAAD
ELPMLLYDI PGRSAV
GDDALNL PW.AMGAT
VPI EPDTI RAASHPN
DVGDPRL PQVAATPE

LRELLSAFG
LLWTPYYS
| VGVKDAKA
GLRLQGE DV
| PGRSAVPI
Q DALAADM
AEGAHGLLV
GLWSGTTG
QVAATPEQI
TAVADATEL
LLWTPYYS
GLRLQE DV
| RAASHPNI
TAVADATEL
LLRAVLEAV
LWSGTTGE
| PGRSAVPI
QVAATPEQ
TAVADATEL
Q DALAADM
LSAFGSGD!
TAVADATEL
LRELLSAFG
AVPI EPDTI
LLWTPYYS
| PGRSAVPI
QVAATPEQI
QLRELLSAF
TAVADATEL
GDI ATARKI
PQRGLQAHF
LRELLSAFG
Q DALAADM
DI PGRSAVP
GLRLQG DV
AVPI EPDTI
GTYDTAHS
LSAFGSGD
AEGAHGLLV
LLWTPYYS
Pl EPDTI RA
GLWSGTTG
PQRGL QAHF
GVKDAKADL
| PGRSAVPI
| EPDTI RAA
GLRLQG DV
Q DALAADM
GDI ATARKI
PQRGL QAHF
QVAATPEQI
Q DALAADM
GLRLQG DV
AVPI EPDTI
QVAATPEQ
QVAATPEQI
LLYDI PGRS
LPW.AVGAT
TI RAASHPN
LPQUAATPE
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LLVWTPYYSKPPQRG
GLRLQG DVGDPRLP
TELPM_LYDI PGRSA
PTTTDGEKI ELLRAV
ATELPM_LYDI PGRS
RLANHL VDQGCDGLV
AVADATELPM_LYD

VGDPRLPQVAATPEQ
LVWSGTTGESPTTTD
DDALNLPW. AMGATG
LRELLSAFGSGDI AT
PGRSAVPI EPDTI RA
ANHL VDQGCDGLWS
RELLSAFGSGDI ATA
RLAKACAAEGAHGL L
VADATELPM_LYDI P
DATELPM_LYDI PGR

NHLVDQGCDGE-VWSG
LANHL VDQGCDGEL WV

LVDQGCCDALWSGI T
ELLSAFGSGDI ATAR

LLSAFGSGDI ATARK

HL VDQGCDGLVWSGT

ARLANHLVDQGCDGL
LWTPYYSKPPQRGL

VTPYYSKPPQRGL QA
| DVGDPRLPQVAATP
ADATELPMLLYDI PG
TPYYSKPPQRGL QAH
YYSGDDALNL PW.AM
SPTTTDGEKI ELLRA
SGDDAL NL PV AMGA
YSGDDALNLPW.AMG
WTPYYSKPPQRGLQ
LRLQG DVGDPRLPQ
AYYSGDDALNLPW.A
PFSGDGSLDTATAAR
G DVGDPRLPQVAAT
RLQG DVGDPRLPQV
LAYYSGDDALNLPW.
TPFSGDGSLDTATAA
GESPTTTDGEKI ELL
ESPTTTDGEKI ELLR
GLAYYSGDDALNLPW
WSGTTGESPTTTDG
TGESPTTTDGEKI EL
LQG DVGDPRLPQUVA
GTTGESPTTTDGEK

TTGESPTTTDGEKI E
MADTGLAYYSGDDAL
QG DVGDPRLPQVAA
TGLAYYSGDDALNLP
DTGLAYYSGDDALNL
LTAMVTPFSGDGSLD
TAMTPFSGDGSLDT
AMTPFSGDGSLDTA
VTPFSGDGSLDTATA
ADTGLAYYSGDDALN
VSGTTGESPTTTDGE
MVTPFSGDGSLDTAT

LLWTPYYS
GLRLQE DV
LLYDI PGRS
EKI ELLRAV
LLYDI PGRS
VDQGCDGLV
DATELPM.L
LPQUVAATPE
LWSGTTGE
LPW.AVGAT
LSAFGSGDI

AVPI EPDTI

VDQGCDGLV
LSAFGSGDI

LAKACAAEG
DATELPM.L
DATELPM.L
VDQGCDGLV
VDQGCDGLV
DGLWSGTT
LSAFGSGDI

L SAFGSGDI

VDQGCDGLV
LVDQGCDGL
WTPYYSKP
KPPQRGLQA
RLPQVAATP
DATELPM.L
KPPQRGLQA
ALNLPW.AM
PTTTDGEKI

ALNLPW.AM
ALNLPW.AM
WTPYYSKP
G DVGDPRL
YSGDDALNL
GSLDTATAA
PRLPQVAAT
G DVGDPRL
YSGDDALNL
GSLDTATAA
PTTTDGEKI

PTTTDGEKI

GDDALNLPW
VWSGTTGES
PTTTDGEKI

G DVGDPRL
PTTTDGEKI

PTTTDGEKI

MADTGLAYY
G DVGDPRL
YSGDDALNL
YSGDDALNL
M/TPFSGDG
M/TPFSGDG
MWTPFSGDG
DGSLDTATA
LAYYSGDDA
GTTGESPTT
M/TPFSGDG
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DRB1_1302 51 SGITGESPTTTDGEK GITGESPTT 0. 0362 33813. 3
Al lele: DRBL 1302. Nunber of high binders 9. Nunber of weak binders 48. Nunmber of pe
Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB1_1501 62 DGEKI ELLRAVLEAV Kl ELLRAVL 0. 6537 42. 4 SB
DRB1_1501 63 GEKI ELLRAVLEAVG KI ELLRAVL 0. 6488 44,7 SB
DRB1_1501 61 TDGEKI ELLRAVLEA KI ELLRAVL 0. 6470 45. 6 SB
DRB1_1501 108 GLLWTPYYSKPPQR WVTPYYSKP 0.6311 54.1 VB
DRB1_1501 106 AHGLWTPYYSKPP WWTPYYSKP 0. 6265 56.9 VB
DRB1_1501 107 HGLWTPYYSKPPQ WVWTPYYSKP 0. 6224 59.5 VB
DRB1_1501 110 LWVVTPYYSKPPQRGL WWTPYYSKP 0. 6209 60. 5 VB
DRB1_1501 109 LLWITPYYSKPPQRG WWTPYYSKP 0. 6207 60. 6 V\B
DRB1_1501 60 TTDGEKI ELLRAVLE KI ELLRAVL 0. 6206 60. 6 VB
DRB1_1501 105 GAHGLLWTPYYSKP WWTPYYSKP 0.6124 66. 3 VB
DRB1_1501 8 AARLGTLLTAMVTPF RLGTLLTAM 0.6115 67.0 VB
DRB1_1501 219 QLRELLSAFGSGDI A QLRELLSAF 0. 6101 68.0 VB
DRB1_1501 218 GQLRELLSAFGSGDI QLRELLSAF 0. 6077 69. 8 V\B
DRB1_1501 64 EKIELLRAVLEAVGD KI ELLRAVL 0. 6071 70.1 VB
DRB1_1501 209 |SVI AHLAAGQLREL SVI AHLAAG 0. 6005 75.4 VB
DRB1_1501 9 ARLGILLTAMWTPFS RLGTLLTAM 0. 5933 81.5 VB
DRB1_1501 208 FI SVI AHLAAGQLRE SVI AHLAAG 0. 5897 84.8 VB
DRB1_1501 210 SVI AHLAAGQLRELL SVI AHLAAG 0. 5849 89.3 \B
DRB1_1501 10 RLGILLTAMWTPFSG TLLTAWTP 0.5843 89.8 VB
DRB1_1501 7 VAARLGTLLTAWTP RLGTLLTAM 0.5814 92.7 VB
DRB1_1501 240 |AVAPLCNAMSRLGG AVAPLCNAM 0. 5809 93.2 VB
DRB1_1501 207 GFI SVI AHLAAGQLR SVI AHLAAG 0.5725 102.0 V\B
DRB1_1501 239 NI AVAPLCNAMSRLG AVAPLCNAM 0.5701 104.7 V\B
DRB1_1501 59 TTTDGEKI ELLRAVL Kl ELLRAVL 0. 5631 113.0 VB
DRB1_1501 217 AGQLRELLSAFGSGD QLRELLSAF 0.5578 119.6 VB
DRB1_1501 241 AVAPLCNAMSRLGGY AVAPLCNAM 0. 5558 122.3 VB
DRB1_1501 220 LRELLSAFGSGDI AT ELLSAFGSG 0. 5550 123. 4 VB
DRB1_1501 65 KI ELLRAVLEAVGDR Kl ELLRAVL 0. 5508 129.0 VB
DRB1_1501 13 TLLTAWTPFSGDGS LLTAWTPF 0. 5497 130. 6 VB
DRB1_1501 6 DVAARLGTLLTAWT RLGTLLTAM 0. 5455 136.7 VB
DRB1_1501 5 FDVAARLGILLTAMW RLGTLLTAM 0.5414 142.9 VB
DRB1_1501 12 GILLTAMWTPFSGDG LLTAWTPF 0. 5405 144. 2 VB
DRB1_1501 206 TGFI SVI AHLAAGQL SVI AHLAAG 0.5394 146.0 VB
DRB1_1501 238 | NI AVAPLCNAMSRL AVAPLCNAM 0. 5369 150.0 VB
DRB1_1501 237 KI NI AVAPLCNAMSR AVAPLCNAM 0. 5356 152.2 VB
DRB1_1501 11 LGILLTAMTPFSG LLTAWTPF 0.5348 153. 4 VB
DRB1_ 1501 4 GFDVAARLGILLTAM RLGILLTAM 0. 5310 159. 9 VB
DRB1_1501 221 RELLSAFGSGDI ATA LLSAFGSGD 0.5261 168. 7 VB
DRB1_1501 244 PLCNAMSRLGGVTLS AMSRLGGVT 0. 5255 169. 6 VB
DRB1_1501 243 APLCNAMBRLGGVTL ANMSRLGGVT 0.5224 175. 4 VB
DRB1_1501 236 RKI NI AVAPLCNAMS AVAPLCNAM 0.5193 181.5 VB
DRB1_1501 216 AAGQLRELLSAFGSG QLRELLSAF 0.5181 183.9 VB
DRB1_1501 205 ATGFI SVI AHLAAGQ SVI AHLAAG 0.5134 193.4 VB
DRB1_1501 104 EGAHGLLWTPYYSK LWTPYYSK 0.5127 194.9 VB
DRB1_1501 195 ALNLPW.AMGATGFI  NLPW.AMGA 0.5011 221.1 VB
DRB1_1501 136 ELPM.LYDI PGRSAV M.LYDI PGR 0. 4959 233.9 VB
DRB1_1501 242 VAPLCNAMSRLGGVT ANMSRLGGVT 0. 4958 234.0 VB
DRB1_1501 194 DALNLPW.AMGATGF NLPW.AMGA 0. 4934 240. 2 VB
DRB1_1501 70 RAVLEAVGDRARVI A AVLEAVGDR 0. 4930 241.2 VB
DRB1_1501 204 GATGFI SVI AHLAAG ATGFI SVI A 0. 4929 241.5 VB
DRB1_1501 135 TELPM.LYDI PGRSA M.LYDI PGR 0. 4879 255.0 VB
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DRB1_1501 272 PRLPQVAATPEQ DA RLPQVAATP 0. 1653 8357.7
DRB1_1501 263 RLQG DVGDPRLPQV RLQG DVGD 0.1632 8550. 1
DRB1_1501 82 VI AGAGTYDTAHSIR VI AGAGTYD 0. 1620 8663. 0
DRB1_1501 48 LVVSGITGESPTTTD LWSGITGE 0.1616 8700. 7
DRB1_1501 268 DVGDPRLPQVAATPE RLPQVAATP 0.1616 8705. 0
DRB1_1501 115 YYSKPPQRGLQAHFT PQRGLQAHF 0.1594 8915. 4
DRB1_1501 112 VTPYYSKPPQRGLQA VTPYYSKPP 0. 1591 8940. 7
DRB1_1501 24 GDGSLDTATAARLAN SLDTATAAR 0. 1585 9001. 0
DRB1_1501 187 LAYYSGDDALNLPW. AYYSGDDAL 0. 1568 9163. 7
DRB1_1501 34 ARLANHLVDQGCDGL LVDQGCDGL 0. 1560 9249. 3
DRB1_1501 83 | AGAGIYDTAHSI RL GAGTYDTAH 0. 1555 9296. 5
DRB1_1501 273 RLPQVAATPEQ DAL RLPQVAATP 0. 1551 9336.0
DRB1_1501 33 AARLANHLVDQGCDG RLANHLVDQ 0. 1541 9440.0
DRB1_1501 36 LANHLVDQGCDGLW LV 0. 1540 9449. 2
DRB1_1501 126 AHFTAVADATELPML HFTAVADAT 0. 1528 9569. 2
DRB1_1501 189 YYSGDDALNLPW.AM ALNLPW.AM 0. 1505 9810.0
DRB1_1501 267 | DVGDPRLPQVAATP RLPQVAATP 0. 1502 9841. 3
DRB1_1501 23 SGDGSLDTATAARLA SLDTATAAR 0. 1499 9871.7
DRB1_1501 146 GRSAVPI EPDTI RAA AVPI EPDTI 0. 1497 9900. 3
DRB1_1501 147 RSAVPI EPDTI RAAS Pl EPDTI RA 0. 1473 10153. 2
DRB1_1501 129 TAVADATELPMLLYD ATELPMLLY 0. 1463 10273. 3
DRB1_1501 144 |PGRSAVPI EPDTIR | PGRSAVPI 0. 1448 10435. 7
DRB1_1501 22 FSGDGSLDTATAARL SLDTATAAR 0. 1444 10476. 9
DRB1_1501 148 SAVPI EPDTI RAASH Pl EPDTI RA 0. 1427 10675. 4
DRB1_1501 149 AVPI EPDTI RAASHP Pl EPDTI RA 0. 1412 10850. 0
DRB1_1501 167 GVKDAKADLHSGAQ ADLHSGAQ 0. 1397 11032. 2
DRB1_1501 145 PGRSAVPI EPDTI RA AVPI EPDTI 0.1344 11683.5
DRB1_1501 21 PFSGDGSLDTATAAR SLDTATAAR 0. 1280 12510. 3
DRB1_1501 279 ATPEQ DALAADVRA Q DALAADM 0. 1259 12810.9
DRB1_1501 166 VGVKDAKADLHSGAQ GVKDAKADL 0. 1251 12917. 4
DRB1_1501 188 AYYSGDDALNLPW.A DALNLPW.A 0.1214 13445.5
DRB1_1501 128 FTAVADATELPMLLY AVADATELP 0.1213 13459. 0
DRB1_1501 278 AATPEQ DALAADVR Q DALAADM 0.1173 14050. 3
DRB1_1501 157 | RAASHPNI VGVKDA RAASHPNI V 0.1146 14472.0
DRB1_1501 114 PYYSKPPQRGLQAHF PQRGLQAHF 0. 1095 15282. 6
DRB1_1501 264 LQG DVGDPRLPQVA QG DVGDPR 0. 1067 15757. 1
DRB1_1501 20 TPFSGDGSLDTATAA PFSGDGSLD 0.1066 15777.3
DRB1_1501 57 SPTTTDGEKI ELLRA GEKI ELLRA 0.1064 15808. 4
DRB1_1501 127 HFTAVADATELPMLL HFTAVADAT 0. 0995 17031. 2
DRB1_1501 265 QG DVGDPRLPQVAA QG DVGDPR 0. 0987 17181.1
DRB1_1501 277 VAATPEQ DALAADM Q DALAADM 0. 0934 18209. 9
DRB1_1501 266 G DVGDPRLPQVAAT DVGDPRLPQ 0. 0879 19323.3
DRB1_1501 49 WSGITGESPTTTDG VWVSGTITGES 0.0764 21877.7
DRB1_1501 50 VSGITGESPTTTDGE GITGESPTT 0. 0685 23840.0
DRB1_1501 113 TPYYSKPPQRGLQAH YSKPPQRGL 0.0673 24144. 8
DRB1_1501 51 SGITGESPTTTDGEK GITGESPTT 0. 0642 24974.9
DRB1_1501 276 QVAATPEQ DALAAD PEQ DALAA 0. 0620 25556. 6
DRB1_1501 275 PQVAATPEQ DALAA PEQ DALAA 0. 0546 27705.5
DRB1_1501 274 LPQVAATPEQ DALA LPQVAATPE 0. 0536 27994.5
DRB1_1501 52 GITGESPTTTDGEKI GITGESPTT 0. 0504 28980. 1
DRB1_1501 56 ESPTTTDGEKI ELLR PTTTDGEKI 0. 0497 29211.2
DRB1_1501 55 GESPTTTDGEKI ELL TTDGEKI EL 0.0378 33203.2
DRB1_1501 53 TTGESPTTTDGEKIE TTGESPTTT 0.0348 34325. 4
DRB1_1501 54 TGESPTTTDGEKIEL TGESPTTTD 0.0334 34853. 8

Al lele: DRBL 1501. Nunber of high binders 3. Nunber of weak binders 79. Nunmber of pe
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DRB3_0101 252 LGGVTLSKAGLRLQG VTLSKAGLR 0.0770 21730.0

DRB3_0101 266 G DVGDPRLPQVAAT VGDPRLPQV 0. 0766 21835.4

DRB3_0101 113 TPYYSKPPQRGLQAH YYSKPPQRG 0. 0759 22004.9

DRB3_0101 119 PPQRGLQAHFTAVAD LQAHFTAVA 0. 0753 22129.8

DRB3_0101 258 SKAGLRLQE DVGDP GLRLQG DV 0.0748 22263. 6

DRB3_0101 173 ADLHSGAQ MADTGL LHSGAQ MA 0. 0720 22931.5

DRB3_0101 275 PQVAATPEQ DALAA VAATPEQ D 0.0718 22994. 6

DRB3_0101 242 VAPLCNAMSRLGGVT NAMSRLGGV 0. 0717 23028. 2

DRB3_0101 115 YYSKPPQRGLQAHFT YYSKPPQRG 0.0715 23070. 1

DRB3_0101 172 KADLHSGAQ MADTG LHSGAQ MA 0.0713 23121.9

DRB3_0101 143 DI PGRSAVPI EPDTI  AVPI EPDTI 0. 0702 23405.5

DRB3_0101 273 RLPQVAATPEQ DAL ATPEQ DAL 0. 0696 23534. 8

DRB3_0101 220 LRELLSAFGSGDI AT LSAFGSGDI 0. 0695 23575. 6

DRB3_0101 231 DI ATARKI NI AVAPL | ATARKI NI 0. 0694 23590. 4

DRB3_0101 255 VTLSKAGLRLQGE DV VTLSKAGLR 0. 0688 23759. 4

DRB3_0101 253 GGVTLSKAGLRLQE VTLSKAGLR 0. 0684 23849.1

DRB3_0101 257 LSKAGLRLQGE DVGD LRLQA DVG 0. 0684 23850. 1

DRB3_0101 256 TLSKAGLRLQGE DVG LRLQGE DVG 0. 0680 23955. 3

DRB3_0101 274 LPQVAATPEQ DALA VAATPEQ D 0. 0669 24240. 6

DRB3_0101 254 GVTLSKAGLRLQE D VTLSKAGLR 0. 0666 24316.5

DRB3_0101 44 GCDGEVWVSGITGESP WWSGITGES 0. 0656 24576.0

DRB3_0101 271 DPRLPQVAATPEQ D QVAATPEQ 0. 0656 24589. 0

DRB3_0101 267 | DVGDPRLPQVAATP VGEDPRLPQV 0. 0655 24612.7

DRB3_0101 243 APLCNAMSRLGGVTL NAMSRLGGV 0. 0654 24642.8

DRB3_0101 244 PLCNAMSRLGGVTLS NAMSRLGGV 0. 0636 25130.7

DRB3_0101 45 CDGWSGITGESPT WSGITGES 0. 0627 25359.9

DRB3_0101 272 PRLPQVAATPEQ DA QVAATPEQ 0. 0610 25844.9

DRB3_0101 246 CNAMSRLGGVTLSKA LGGVTLSKA 0. 0599 26147.3

DRB3_0101 270 GDPRLPQVAATPEQ QVAATPEQ 0. 0579 26712.9

DRB3_0101 247 NAMSRLGGVTLSKAG LGGVTLSKA 0. 0546 27690.5

DRB3_0101 117 SKPPQRGLQAHFTAV CGLQAHFTAV 0. 0525 28335.5

DRB3_0101 248 AMSRLGGVTLSKAGL LGGVTLSKA 0. 0521 28460.5

DRB3_0101 47 GLWSGITGESPTTT WSGITGES 0. 0511 28762.0

DRB3_0101 46 DGVWVSGITGESPTT WSGITGES 0. 0495 29272.8

DRB3_0101 116 YSKPPQRGLQAHFTA YSKPPQRGL 0. 0492 29366. 7

DRB3_0101 245 LCNAMSRLGGVTLSK NAMSRLGGV 0. 0490 29435. 8

DRB3_0101 160 ASHPN VGVKDAKAD VGVKDAKAD 0. 0469 30116.8

DRB3_0101 268 DVGDPRLPQVAATPE VGEDPRLPQV 0. 0421 31699. 3

DRB3_0101 48 LWSGITGESPTTTD WSGITGES 0. 0417 31831. 3

DRB3_0101 269 VGDPRLPQVAATPEQ VGDPRLPQV 0. 0402 32372. 7

DRB3_0101 49 WSGITGESPTTTDG WVSGITGES 0. 0401 32399. 4

DRB3_0101 159 AASHPNI VGVKDAKA | VGVKDAKA 0. 0358 33955. 2

DRB3_0101 50 VSGITGESPTTTDGE TTGESPTTT 0. 0331 34932. 7

DRB3_0101 54 TGESPTTTDGEKI EL TTDGEKI EL 0. 0326 35122.9

DRB3_0101 53 TTGESPTTTDGEKI E TTTDGEKI E 0. 0274 37173.8

DRB3_0101 52 GITGESPTTTDGEKI  TTGESPTTT 0. 0230 38964. 4

DRB3_0101 51 SGITGESPTTTDGEK TTGESPTTT 0. 0203 40124. 3

Al lele: DRB3_0101. Nunber of high binders 0. Nunber of weak binders 7. Nunber of pep

Al lele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level

DRB4_0101 258 SKAGLRLQA DVGDP AGLRLQE D 0. 6922 28.0 SB

DRB4_0101 259 KAGLRLQE DVGDPR AGLRLQE D 0. 6884 29.1 SB

DRB4_0101 257 LSKAGLRLQAE DVGD LRLQGE DVG 0. 6863 29.8 SB

DRB4_0101 207 GFl SVI AHLAAGQLR | SVI AHLAA 0. 6787 32.3 SB

DRB4_0101 206 TGFI SVI AHLAAGQL | SVI AHLAA 0. 6737 34.1 SB
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RGLQAHFTAVADATE
LPQVAATPEQ DALA
MLLYDI PGRSAVPI E
G DVGDPRLPQVAAT
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AARLANHL VDQGCDG
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LPW.AMGATGFI SVI
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TLLTAMTPFSGDGS
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DRB4 0101 111 WIPYYSKPPQRGLQ TPYYSKPPQ 0. 1857 6702. 8
DRB4_0101 45 CDAVWSGITGESPT DG VWWSGIT 0. 1856 6711.0
DRB4_0101 41 VDQGCDGLWSGITG CDGE.VVSGT 0. 1845 6793.9
DRB4_0101 57 SPTTTDGEKI ELLRA CGEKI ELLRA 0. 1825 6943.5
DRB4 0101 42 DQGECDGLWSGITGE CDGEWWSGT 0.1794 7180. 7
DRB4 0101 100 ACAAEGAHGLLWTP AHGLWTP 0.1698 7961.5
DRB4_0101 227 FGSGDI ATARKI NI A | ATARKI NI 0.1668 8226.0
DRB4_0101 46 DGLWVSGITGESPTT DG VVSGIT 0. 1644 8446. 4
DRB4 0101 84 AGAGTYDTAHSI RLA AGTYDTAHS 0.1628 8589. 9
DRB4 0101 19 VTPFSCGDGSLDTATA VTPFSGDGS 0.1623 8636. 9
DRB4 0101 22 FSCGDGSLDTATAARL LDTATAARL 0. 1610 8754.1
DRB4_0101 199 PWAMGATGHI SVIA W.AMGATGF 0. 1610 8756. 1
DRB4_0101 26 GSLDTATAARLANHL LDTATAARL 0. 1610 8756. 3
DRB4 0101 226 AFGSGDI ATARKI NI | ATARKI NI 0. 1549 9353. 4
DRB4 0101 83 | AGAGTYDTAHSI RL | AGAGTYDT 0. 1540 9444. 4
DRB4 0101 127 HFTAVADATELPM.L DATELPM.L 0. 1484 10033. 7
DRB4_0101 25 DGSLDTATAARLANH LDTATAARL 0. 1484 10043.0
DRB4_0101 23 SGDGSLDTATAARLA LDTATAARL 0. 1469 10200. 4
DRB4 0101 24 GDGSLDTATAARLAN LDTATAARL 0. 1449 10425. 4
DRB4 0101 222 ELLSAFGSGDI ATAR LSAFGSGD 0. 1433 10610. 5
DRB4 0101 47 GLWSGITGESPTTT G.WSGITG 0.1414 10830. 9
DRB4_0101 224 LSAFGSGDI ATARKI  LSAFGSCGDI 0. 1340 11726.5
DRB4_0101 82 VI AGAGTYDTAHSI R | AGAGTYDT 0.1301 12232.9
DRB4 0101 223 LLSAFGSGDI ATARK LSAFGSGDI 0.1281 12504. 6
DRB4 0101 21 PFSGDGSLDTATAAR FSGDGSLDT 0.1274 12596. 1
DRB4 0101 20 TPFSGDGSLDTATAA TPFSGDGSL 0.1264 12737.3
DRB4_0101 225 SAFGSGDI ATARKI N SAFGSGDI A 0.1136 14619. 8
DRB4_0101 99 KACAAEGAHGLLWT AEGAHG.LV 0.1041 16214. 1
DRB4 0101 48 LVWVSGITGESPTTTD LWSGITGE 0. 0981 17293.0
DRB4 0101 97 LAKACAAEGAHGLLY LAKACAAEG 0. 0954 17808. 3
DRB4_0101 56 ESPTTTDGEKI ELLR TDGEKI ELL 0. 0940 18078. 2
DRB4_0101 98 AKACAAEGAHGALLVWVW AKACAAEGA 0. 0904 18790. 9
DRB4_0101 96 RLAKACAAEGAHGLL LAKACAAEG 0. 0904 18810.0
DRB4 0101 49 WSGITGESPTTTDG VSGITGESP 0. 0853 19867. 1
DRB4 0101 50 VSGITGESPTTTDGE VSGITGESP 0.0761 21944. 3
DRB4_0101 55 GESPTTTDGEKI ELL  TDGEKI ELL 0.0734 22599.7
DRB4_0101 51 SGITGESPTTTDGEK SGITGESPT 0. 0515 28633. 2
DRB4_0101 52 GITGESPTTTDGEKI  TTGESPTTT 0. 0511 28769. 5
DRB4 0101 54 TGESPTTTDGEKI EL  TTDGEKI EL 0. 0469 30107.1
DRB4 0101 53 TTGESPTTTDGEKI E  TTGESPTTT 0. 0401 32411. 6
Al lele: DRB4 _0101. Nunber of high binders 11. Nunmber of weak binders 58. Number of p
Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level
DRB5 0101 206 TGHI SVI AHLAAGQL FI SVI AHLA 0. 6622 38.7 SB
DRB5 0101 242 VAPLCNAMSRLGGVT LCNAMSRLG 0. 6544 42.0 SB
DRB5_ 0101 243 APLCNAMSRLGGVTL LCNAMSRLG 0. 6500 44.1 SB
DRB5_0101 205 ATGHI SVI AHLAAGQ FI SVI AHLA 0. 6485 44. 8 SB
DRB5 0101 207 GFI SVI AHLAAGQLR FI SVI AHLA 0. 6446 46. 8 SB
DRB5 0101 241 AVAPLCNAMSRLGGVY LCNAMSRLG 0. 6425 47.9 SB
DRB5 0101 204 GATGFI SVI AHLAAG FI SVI AHLA 0. 6386 49.9 SB
DRB5_0101 240 | AVAPLCNAMSRLGG LCNAMSRLG 0. 6239 58.5 \B
DRB5_ 0101 252 LGGVTLSKAGLRLQG VTLSKAGLR 0.6177 62.6 \B
DRB5 0101 253 GGVTLSKAGLRLQE  VTLSKAGLR 0.6139 65. 2 V\B
DRB5 0101 239 N AVAPLCNAMSRLG LCNAMVSRLG 0.6132 65.7 \B
DRB5 0101 203 MGATGHI SVI AHLAA FI SVI AHLA 0.6121 66. 5 \B
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LPM_LYDI PGRSAVP
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GTYDTAHSI RLAKAC
AGQLRELLSAFGSGD
VTLSKAGLRLQG DV
QLRELLSAFGSGDI A
GAGTYDTAHSI RLAK
AAGQLRELLSAFGSG
GDGSLDTATAARLAN
TYDTAHSI RLAKACA
WTPYYSKPPQRGLQ
LLVWTPYYSKPPQRG
VTPYYSKPPQRGLQA
SVI AHLAAGQLRELL
MSRLGGVTLSKAGLR
YDTAHSI RLAKACAA
LVWTPYYSKPPQRGL
TPYYSKPPQRGL QAH
PYYSKPPQRGLQAHF
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GLLWTPYYSKPPQR
RAVLEAVGDRARVI A
TVGFDVAARLGTLLT
HLAAGQLRELLSAFG
EKI ELLRAVLEAVGD
| DALAADVRAASVLR
TTVGFDVAARLGTLL
AHLAAGQLREL L SAF
LDTATAARLANHLVD
VGFDVAARLGTLLTA
TDGEKI ELLRAVLEA
| AHLAAGQLRELLSA
GAHGLLWTPYYSKP
ATELPMLLYDI PGRS
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DTATAARLANHLVDQ
LYDI PGRSAVPI EPD
TTTDGEKI ELLRAVL
Pl EPDTI RAASHPNI
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DRB5_0101 183 ADTGLAYYSGDDALN YYSGDDALN 0. 1408 10893. 5
DRB5_0101 267 | DVGDPRLPQVAATP RLPQVAATP 0. 1406 10925. 6
DRB5_0101 19 VTPFSGDGSLDTATA FSGDGSLDT 0. 1399 11000. 3
DRB5_0101 182 MADTGLAYYSGDDAL MADTGLAYY 0. 1392 11082. 9
DRB5_0101 74 EAVGDRARVI AGAGT ARVI AGAGT 0. 1357 11520. 8
DRB5_0101 266 G DVGDPRLPQVAAT G DVGDPRL 0. 1352 11576. 8
DRB5_0101 35 RLANHLVDQGCDGALY RLANHLVDQ 0.1343 11697. 6
DRB5_0101 37 ANHLVDQGCDGE. WS HLVDQGCDG 0. 1339 11748. 2
DRB5_0101 147 RSAVPI EPDTI RAAS VPI EPDTI R 0. 1333 11819. 3
DRB5_0101 148 SAVPI EPDTI RAASH VPI EPDTI R 0. 1300 12246.0
DRB5_0101 262 LRLQA DVGDPRLPQ LRLQA DVG 0. 1266 12704. 4
DRB5_0101 20 TPFSGDGSLDTATAA FSGDGSLDT 0.1263 12749. 4
DRB5_0101 36 LANHLVDQGCDG.VWV HLVDQGCDG 0. 1232 13179.0
DRB5_0101 265 QG DVGDPRLPQVAA G DVGDPRL 0. 1232 13181. 4
DRB5_0101 263 RLQG DVGDPRLPQV G DVGDPRL 0. 1215 13430. 6
DRB5_0101 279 ATPEQ DALAADVRA | DALAADMR 0.1194 13742.9
DRB5_0101 167 GVKDAKADLHSGAQ  ADLHSGAQ 0.1185 13871. 2
DRB5_0101 264 LQ4Q DVGDPRLPQVA G DVGDPRL 0.1169 14112. 2
DRB5_0101 274 LPQVAATPEQ DALA PQVAATPEQ 0.1116 14949. 5
DRB5_0101 168 VKDAKADLHSGAQ M ADLHSGAQ 0. 1102 15175. 7
DRB5_0101 49 VWSGITGESPTTTDG WVSGITGES 0. 1011 16753. 7
DRB5_0101 275 PQVAATPEQ DALAA PQVAATPEQ 0. 0960 17701. 1
DRB5_0101 278 AATPEQ DALAADMR Q DALAADM 0. 0866 19580. 0
DRB5_0101 57 SPTTTDGEKI ELLRA GEKI ELLRA 0. 0806 20893. 8
DRB5_0101 276 QVAATPEQ DALAAD QVAATPEQ 0.0749 22226.8
DRB5_0101 50 VSGITGESPTTTDGE GITGESPTT 0. 0627 25361.0
DRB5_0101 51 SGITGESPTTTDGEK GITGESPTT 0. 0612 25778. 2
DRB5_0101 277 VAATPEQ DALAADM Q DALAADM 0. 0593 26325. 8
DRB5_0101 52 GITGESPTTTDGEKI GITGESPTT 0. 0560 27281.9
DRB5_0101 56 ESPTTTDGEKI ELLR DGEKI ELLR 0. 0481 29712.6
DRB5_0101 53 TTGESPTTTDGEKIE TTGESPTTT 0. 0403 32340.5
DRB5_0101 55 GESPTTTDGEKI ELL PTTTDGEKI 0. 0359 33891.7
DRB5_0101 54 TGESPTTTDGEKI EL SPTTTDGEK 0. 0333 34861. 7
Al'l el e: DRB5_0101. Nunber of high binders 7. Number of weak binders 75. Nunber of pe

Allele pos pepti de core 1-1og50k(aff) affinity(nM Bind Level

Ab 112 VTPYYSKPPQRGLQA VTPYYSKPP 0. 5298 162.0 VB

lAb 111 WWTPYYSKPPQRGLQ VTPYYSKPP 0.5231 174. 1 VB

|Ab 110 LWWTPYYSKPPQRGL VTPYYSKPP 0.5162 187.6 VB

| Ab 236 RKIN AVAPLCNAMS NI AVAPLCN 0.5149 190. 3 VB

| Ab 235 ARKI Nl AVAPLCNAM NI AVAPLCN 0. 4990 226.1 \B

| Ab 273 RLPQVAATPEQ DAL QVAATPEQ 0. 4968 231.5 VB

Ab 109 LLWTPYYSKPPQRG VTPYYSKPP 0. 4947 236.9 VB

| Ab 238 | NI AVAPLCNAMSRL NI AVAPLCN 0. 4932 240. 8 VB

| Ab 237 KI NI AVAPLCNAMSR NI AVAPLCN 0. 4908 246.9 VB

| Ab 239 N AVAPLCNAMSRLG NI AVAPLCN 0. 4858 260. 7 \B

| Ab 205 ATGFI SVI AHLAAGQ TGFI SVI AH 0. 4848 263.6 VB

| Ab 274 LPQVAATPEQ DALA QVAATPEQ 0. 4816 272.9 VB

| Ab 272 PRLPQVAATPEQ DA QVAATPEQ 0.4811 274.2 VB

| Ab 204 GATGFI SVI AHLAAG TGFI SVI AH 0. 4797 278. 4 VB

| Ab 156 TI RAASHPNI VGVKD Tl RAASHPN 0. 4786 281.8 \B

| Ab 203 MGATGFI SVI AHLAA TGFI SVI AH 0. 4770 286.7 VB

| Ab 155 DTI RAASHPNI VGVK RAASHPNI V 0. 4689 313.2 VB

|Ab 94 SI RLAKACAAEGAHG | RLAKACAA 0. 4649 327.0 VB

| Ab 206 TGFI SVI AHLAAGQL TGFI SVI AH 0. 4642 329.4 VB
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LPWLANGAT
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LQAHFTAVA
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AAGQLRELLSAFGSG
VKDAKADL HSGAQI M
GVKDAKADL HSGAQI

| AHLAAGQLRELLSA
AKADLHSGAQ MADT
LYDI PGRSAVPI EPD
ADLHSGAQ MADTGL
| PGRSAVPI EPDTI R
DI PGRSAVP| EPDTI

DDALNLPW.AMGATG
AGQLRELLSAFGSGD
DALNLPW. AMGATGF
DPRLPQVAATPEQ D
GAQI MADTGLAYYSG
VAPL CNAVBRL GGVT
GDPRLPQVAATPEQI

VBRLGGVTLSKAGLR
KADLHSGAQ MADTG
EKI ELLRAVLEAVGD
PTTTDGEKI ELLRAV
YDl PGRSAVPI EPDT
SLDTATAARLANHLV
LNLPW.AVGATGFI S
HSGAQI MADTGLAYY
LLRAVL EAVGDRARV
HFTAVADATEL PM_L
GDDALNL PW.AMGAT
TTTDGEKI ELLRAVL
TAVADATELPM.LYD
VLEAVGDRARVI AGA
FTAVADATELPM_LY
PFSGDGSLDTATAAR
VGDPRLPQVAATPEQ
PW.AMGATGFI SVI A
LDTATAARLANHLVD
AVAPL CNAVSRL GGV
PGRSAVPI EPDTI RA
RELL SAFGSGDI ATA
GAHGLLWWTPYYSKP
RSAVPI EPDTI RAAS
HLAAGQLRELLSAFG
ALNLPW.AMGATGFI

EGAHGLLWWTPYYSK
ATGFI SVI AHLAAGQ
ELLRAVLEAVGDRAR
ASHPNI VGVKDAKAD
RLGTLLTAMVTPFSG
AQ MADTGLAYYSGD
AHGLLWTPYYSKPP
RKI NI AVAPL CNANS
KI NI AVAPLCNANBR
LSAFGSGDI ATARKI

FGSGDI ATARKI NI A
AVADATELPM_LYDI

SPTTTDGEKI ELLRA
RLPQVAATPEQ DAL
AFGSGDI ATARKI NI

AEGAHGLLWTPYYS
WLAMGATGFI SVI AH
QLRELLSAFGSGDI A

RELLSAFGS
DAKADLHSG
DAKADLHSG
| AHLAAGQL
LHSGAQ MA
| PGRSAVPI

LHSGAQ MA
RSAVPI EPD
| PGRSAVPI

LPW.AVGAT
RELLSAFGS
LPWLAMGAT
PRLPQVAAT
Q MADTGLA
NAVSRL GGV
PRLPQVAAT
LGGVTLSKA
LHSGAQ MA
EKI ELLRAV
GEKI ELLRA
RSAVPI EPD
LDTATAARL
LPW.AVGAT
HSGAQ MAD
LEAVGDRAR
VADATELPM
LPWLAMGAT
GEKI ELLRA
VADATELPM
DRARVI AGA
TAVADATEL
DGSLDTATA
LPQUVAATPE
MGATGFI SV
LDTATAARL
APLCNAVSR
GRSAVPI EP
RELLSAFGS
HGLLWTPY
| EPDTI RAA
GQLRELLSA
W AMGATGF
HGLLWTPY
| SVI AHLAA
LEAVGDRAR
PNI VGVKDA
RLGTLLTAM
Q MADTGLA
HGLLWTPY
KI NI AVAPL
KI NI AVAPL
FGSGDI ATA
FGSGDI ATA
VADATELPM
GEKI ELLRA
LPQUAATPE
FGSGDI ATA
HGLLWTPY
MGATGFI SV
RELLSAFGS
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AASHPNI VGVKDAKA
AVLEAVGDRARVI AG
| ELLRAVLEAVGDRA
DVGDPRLPQVAATPE
TPFSGDGSLDTATAA
TVGFDVAARLGTLLT
SAFGSGDI ATARKI N
AKACAAEGAHGLL W
KPPQRGL QAHFTAVA
LLYDI PGRSAVPI EP
MGATGFI SVI AHLAA
VADATELPMLYDI P
LPQVAATPEQ DALA
RAVLEAVGDRARVI A
AMGATGFI SVI AHLA
| AVAPLCNANVSRL GG
SKPPQRGL QAHFTAV
YSKPPQRGLQAHFTA
GATGFI SVI AHLAAG
PMLLYDI PGRSAVPI

KI ELLRAVLEAVGDR
LRAVL EAVGDRARV

ADATELPM_LYDI PG
RAASHPNI VGVKDAK
KAGLRLQG DVGDPR
PPQRGLQAHFTAVAD
SKAGLRLQG DVGDP
| NI AVAPL CNANVSRL
| RAASHPNI VGVKDA
LGTLLTAMTPFSGD
PNI VGVKDAKADLHS
Q MADTGLAYYSGDD
LAVGATGFI SVI AHL
SAVPI| EPDTI RAASH
ELLSAFGSGDI ATAR
SGDDAL NL PV AMGA
GTLLTAMWTPFSGDG
SRLGGVTLSKAGLRL
AVPI EPDTI RAASHP
NI AVAPLCNAMBRLG
LRELLSAFGSGDI AT
HGLLWWTPYYSKPPQ
SHPNI VGVKDAKADL
LSKAGLRLQG DVGD
YYSGDDALNL PVW.AM
M_LYDI PGRSAVPI E
ATAARLANHLVDQGC
Pl EPDTI RAASHPN

TLLTAMWTPFSGDGS
YYSKPPQRGLQAHFT
VTPFSGDGSLDTATA
GSGDI ATARKI NI AV
LLSAFGSGDI ATARK
TATAARLANHLVDQG
TLSKAGLRLQG DVG
ARVI AGAGTYDTAHS
DTATAARLANHLVDQ
YSGDDALNLPW.AMG
VPI EPDTI RAASHPN
DATELPM_LYDI PGR

SHPNI VGVK
EAVGDRARV
| ELLRAVLE
LPQVAATPE
DGSLDTATA
AARLGTLLT
FGSGDI ATA
AKACAAEGA
RGLQAHFTA
GRSAVPI EP
| SVI AHLAA
VADATEL PM
LPQVAATPE
AVLEAVGDR
MGATGFI SV
| AVAPLCNA

KPPQRGLQA
KPPQRGLQA
| SVI AHLAA
MLLYDI PGR
| ELLRAVLE
LEAVGDRAR
ADATELPM.
PNI VGVKDA
LRLQG DVG
RGLQAHFTA
LRLQG DVG
| AVAPLCNA
PNI VGVKDA
TAMWTPFSG
PNI VGVKDA
Q MADTGLA
MGATGFI SV
| EPDTI RAA
FGSGDI ATA
ALNLPW.AM
LLTAMVTPF
LGGVTLSKA
| EPDTI RAA
| AVAPLCNA
RELLSAFGS
HGLLWTPY
PNI VGVKDA
KAGLRLQG
YSGDDALNL
| PGRSAVPI
ATAARLANH
| EPDTI RAA
LTAMVTPFS
KPPQRGLQA
DGSLDTATA
GDI ATARKI
FGSGDI ATA
AARLANHLV
KAGLRLQG
ARVI AGAGT
AARLANHLV
ALNLPW.AM
| EPDTI RAA
MLLYDI PGR
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LGGVTLSKAGLRLQG
AAEGAHGLLWTPYY
GGVTLSKAGLRLQG

TELPM.LYDI PGRSA
GVTLSKAGLRLQG D
ATELPM_LYDI PGRS
TTVGFDVAARLGTLL
TAWTPFSGDGSLDT
CAAEGAHGLLWTPY
LLTAMVTPFSGDGSL
ELPM_LYDI PGRSAV
VTLSKAGLRLQG DV
PYYSKPPQRGLQAHF
AWTPFSGDGSLDTA
AYYSGDDALNLPW.A
RLGGVTLSKAGLRLQ
TPYYSKPPQRGL QAH
TAARL ANHL VDQGCD
RVI AGAGTYDTAHSI

KACAAEGAHGLLWT
HPNI VGVKDAKADLH
| EPDTI RAASHPNI V
| AGAGTYDTAHSI RL
VTTVGFDVAARL GTL
VTPYYSKPPQRGLQA
MVTPFSGDGSLDTAT
| MADTGLAYYSGDDA
ACAAEGAHGLLWTP
AGLRLQG DVGDPRL
GLRLQG DVGDPRLP
VI AGAGTYDTAHSI R
LPM_LYDI PGRSAVP
TI RAASHPNI VGVKD
AARLANHL VDQGCDG
| DVGDPRLPQVAATP
AGAGTYDTAHSI RLA
LAYYSGDDALNLPW.
LTAMWTPFSGDGSLD
GAGTYDTAHSI RLAK
LRLQG DVGDPRLPQ
DTI RAASHPNI VGVK
Gl DVGDPRLPQVAAT
MADTGLAYYSGDDAL
PDTI RAASHPNI VGV
GLAYYSGDDALNLPW
ARLANHL VDQGCDGL
ADTGLAYYSGDDALN
GLLWTPYYSKPPQR
DTGLAYYSGDDALNL
TGLAYYSGDDALNLP
EPDTI RAASHPNI VG
QGCDGLVWSGTTGES

RLANHLVDQGCDGELV
LLWTPYYSKPPQRG

LANHL VDQGCDGL WV
GCDGLVVSGITGESP
HLVDQGCDA-VVSGT
LVDQGCDALWSGIT

ANHLVDQGCDGLWS
RLQG DVGDPRLPQV

LGGVTLSKA
AHGLLWTP
KAGLRLQG

PMLLYDI PG
KAGLRLQG

MLLYDI PGR
DVAARL GTL
TAWTPFSG
AHGLLWTP
TAWTPFSG
MLLYDI PGR
KAGLRLQG

KPPQRGLQA
FSGDGSLDT
YSGDDALNL
LGGVTLSKA
KPPQRGLQA
AARLANHLV
AGAGTYDTA
ACAAEGAHG
PNI VGVKDA
| EPDTI RAA
AGAGTYDTA
DVAARLGTL
KPPQRGLQA
SGDGSLDTA
| MADTGLAY
AHGLLWTP
LRLQG DVG
LRLQG DVG
AGAGTYDTA
MLLYDI PGR
SHPNI VGVK
AARLANHLV
PRLPQVAAT
DTAHSI RLA
YSGDDALNL
LTAMVTPFS
YDTAHSI RL
LRLQG DVG
SHPNI VGVK
PRLPQVAAT
ADTGLAYYS
ASHPNI VGV
YSGDDALNL
LANHLVDQG
ADTGLAYYS
LLWTPYYS
DTGLAYYSG
YSGDDALNL
PDTI RAASH
GCDGLWSG
LANHLVDQG
LLWTPYYS
LANHLVDQG
GCDGLWSG
GCDGLWSG
GCDGLWSG

ANHLVDQGC
LQG DVGDP
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VDQGCDGVWSGITG
CDGLVVSGITGESPT

ESPTTTDGEKI ELLR
TTGESPTTTDGEKI E
DQGCDGLVVSGTTGE
GESPTTTDGEKI ELL
WTPYYSKPPQRGLQ
TGESPTTTDGEKI EL
GTTGESPTTTDGEKI

LQG DVGDPRLPQVA
LVWTPYYSKPPQRGL
QG DVGDPRLPQVAA
NHL VDQGCDGLWWSG
DGLVWSGTTGESPTT
VSGTTGESPTTTDGE
LVWSGTTGESPTTTD
WSGTTGESPTTTDG
GLWSGTTGESPTTT
SGTTGESPTTTDGEK

CDGLWSGT
CDGLWSGT
PTTTDGEKI

PTTTDGEKI

CDGLWSGT
PTTTDGEKI

YYSKPPQRG
PTTTDGEKI

PTTTDGEKI

LQG DVGDP
LVWTPYYSK
DPRLPQVAA
GCDGLWSG
DGLWSGTT
GTTGESPTT
WSGTTGES
WSGTTGES
WSGTTGES
TTGESPTTT
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GLRLQG DVGDPRLP
LRLQG DVGDPRLPQ
RLQG DVGDPRLPQV
LQG DVGDPRLPQVA
GLLWTPYYSKPPQR
LLWTPYYSKPPQRG
AGLRLQG DVGDPRL
KAGLRLQG DVGDPR
LVWTPYYSKPPQRGL
WTPYYSKPPQRGLQ
QG DVGDPRLPQVAA
VTPYYSKPPQRGL QA
| EPDTI RAASHPNI V
HGLLVWTPYYSKPPQ
| ATARKI NI AVAPLC
DI ATARKI NI AVAPL
TPYYSKPPQRGL QAH
ARKI NI AVAPLCNAM
ATARKI NI AVAPLCN
EPDTI RAASHPNI VG
TARKI NI AVAPLCNA
RKI NI AVAPLCNANMS
PDTI RAASHPNI VGV
DTI RAASHPNI VGVK
GDPRLPQVAATPEQ

| RAASHPNI VGVKDA
DI PGRSAVPI EPDTI

TI RAASHPNI VGVKD
| PGRSAVPI EPDTI R
DPRLPQVAATPEQ D
MBRLGGVTLSKAGLR
PRLPQVAATPEQ DA
AEGAHGLLWTPYYS

LQG DVGDP
PYYSKPPQR
PYYSKPPQR
QG DVGDPR
QG DVGDPR
PYYSKPPQR
PYYSKPPQR
| DVGDPRLP
PYYSKPPQR
RAASHPNI V
TPYYSKPPQ
RKI NI AVAP
RKI NI AVAP
PYYSKPPQR
RKI NI AVAP
RKI NI AVAP
RAASHPNI V
RKI NI AVAP
RKI NI AVAP
RAASHPNI V
RAASHPNI V
QVAATPEQ

RAASHPNI V
AVPI EPDTI

RAASHPNI V
RSAVPI EPD
QVAATPEQ

VTLSKAGLR
QVAATPEQ

LLWTPYYS

COOOOO0O00O0O00O000O000000000000O0000000O

PNOUINOWWOWOONOWROOODONUINFEFRARNOONWWOORERUIO

1/5/2010



NetMHCII 2.0 Server - prediction results

| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As

http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA

142
273
141
250
146
106
104
105
145
267
266
237
251
252
147
102
158
283
254
230
284
126
258
255
125
131
274
127
253

75
269
101

76
268
275

77
124
130

50

78

92
129
151
128
276
137

49

93
248

48

47
282
256
207

94

95
140
257
114
136

YDI PGRSAVPI EPDT
RLPQVAATPEQ DAL
LYDI PGRSAVPI EPD
SRLGGVTLSKAGLRL
GRSAVPI EPDTI RAA
AHGLLWTPYYSKPP
EGAHGLLVWWTPYYSK
GAHGLLWTPYYSKP
PGRSAVPI EPDTI RA
| DVGDPRLPQVAATP
G DVGDPRLPQVAAT
KI NI AVAPLCNANBR
RLGGVTLSKAGLRLQ
LGGVTLSKAGLRLQG
RSAVPI EPDTI RAAS
AAEGAHGLLWTPYY
RAASHPNI VGVKDAK
Q DALAADVRAASVL
GVTLSKAGLRLQG D
GDI ATARKI NI AVAP
| DALAADVRAASVLR
AHFTAVADATEL PM.
SKAGLRLQG DVGDP
VTLSKAGLRLQG DV
QAHFTAVADATELPM
VADATELPM.LYDI P
LPQVAATPEQ DALA
HFTAVADATELPM_L
GGVTLSKAGLRLQG

AVGDRARVI AGAGTY
VGDPRLPQVAATPEQ
CAAEGAHGLLWTPY
VGDRARVI AGAGTYD
DVGDPRLPQVAATPE
PQVAATPEQ DALAA
GDRARVI AGAGTYDT
LQAHFTAVADATELP
AVADATELPM_LYDI

VSGTTGESPTTTDGE
DRARVI AGAGTYDTA
AHSI RLAKACAAEGA
TAVADATELPM.LYD
Pl EPDTI RAASHPNI

FTAVADATELPMLLY
QVAATPEQ DALAAD
LPM_LYDI PGRSAVP
WSGTTGESPTTTDG
HSI RLAKACAAEGAH
AVSRLGGVTLSKAGL
LVWSGTTGESPTTTD
GLWSGTTGESPTTT
EQl DALAADVRAASY
TLSKAGLRLQG DVG
GFI SVI AHLAAGQLR
SI RLAKACAAEGAHG
| RLAKACAAEGAHGL
LLYDI PGRSAVPI EP
LSKAGLRLQG DVGD
PYYSKPPQRGLQAHF
ELPM_LYDI PGRSAV

RSAVPI EPD
QVAATPEQI

RSAVPI EPD
VTLSKAGLR
RSAVPI EPD
AHGLLWTP
LLWTPYYS
AHGLLWTP
RSAVPI EPD
| DVGDPRLP
| DVGDPRLP
KI NI AVAPL
VTLSKAGLR
VTLSKAGLR
RSAVPI EPD
GLLWTPYY
RAASHPNI V
ADVRAASVL
AGLRLQG D
RKI NI AVAP
ADVRAASVL
AVADATELP
AGLRLQG D
AGLRLQG D
AVADATELP
LPMLLYDI P
QVAATPEQI

HFTAVADAT
VTLSKAGLR
RVI AGAGTY
RLPQVAATP
HGLLWTPY
RVI AGAGTY
RLPQVAATP
QVAATPEQI

RVI AGAGTY
TAVADATEL
AVADATELP
VSGTTGESP
RVI AGAGTY
AKACAAEGA
AVADATELP
DTl RAASHP
AVADATELP
QVAATPEQI

LPMLLYDI P
VSGTTGESP
AKACAAEGA
GGVTLSKAG
VSGTTGESP
VSGTTGESP
| DALAADMR
AGLRLQG D
AHLAAGQLR
KACAAEGAH
AKACAAEGA
GRSAVP| EP
AGLRLQG D
PYYSKPPQR
LPMLLYDI P
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2231
2227
2204
2187
2144
2081
2052
2051
2045
1984
1885
1872
1856
1851
1831
1804
1798
1760
1700
1663
1634
1609
1556
1552
1549
1508
1504
1500
1492
1491
1479
1464
1460
1446
1438
1431
1430
1422
1411
1404
1394
1388
1380
1367
1366
1360
1339
1311
1310

3947.
4012.
4089.
4171.
4177.
4211.
4306.
4343.
4357.
4410.
4429,
4472,
4491.
4606.
4689.
4916.
5262.
5431.
5435.
5472.
5842.
6503.
6595.
6714.
6745.
6895.
7100.
7143.
7450.
7946.
8274.
8532.
8768.
9286.
9329.
9352.
9780.
9825.
9868.
9952.
99509.
10090.
10255.
10302.
10463.
10545.
10628.
10636.
10737.
10858.
10940.
11064.
11134.
11233.
11391.
11399.
11479.
11739.
12110.
12117.

OONUVTOODMWNNUIOONNOWWWOONRPRPOONOORODUIRARNNOWNOOOPRAUUIFRPOUUOINNOWRARBRANWOWEANOODMW

Page 80 of 84

1/5/2010



NetMHCII 2.0 Server - prediction results

| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As
| As

http://www.cbs.dtu.dk/cgi-bin/webface?jobid=netmhcll,4B42F567003BDBDA

96
97
132
160
133
46
135
208
162
278
134
90
238
91
79
149
10
227
279
26
13
161
98
139
280
229
27
11
12
28
138
80
163
281
150
81
29
45
167
176
209
116
188
148
100
89
123
189

164
210
168
191
212
190
165

31
121
173
117

RLAKACAAEGAHGL L
LAKACAAEGAHGLLV
ADATELPMLLYDI PG
ASHPNI VGVKDAKAD
DATELPM_LYDI PGR
DGLWWSGTTGESPTT
TELPMLLYDI PGRSA
FI SVI AHLAAGQLRE
HPNI VGVKDAKADLH
AATPEQ DALAADMR
ATELPM_LYDI PGRS
DTAHSI RLAKACAAE
| NI AVAPL CNANVSRL
TAHSI RLAKACAAEG
RARVI AGAGTYDTAH
AVPI EPDTI RAASHP
RLGTLLTAMTPFSG
FGSGDI ATARKI NI A
ATPEQ DALAADVRA
GSLDTATAARLANHL
TLLTAMVTPFSGDGS
SHPNI VGVKDAKADL
AKACAAEGAHGLL W
MLLYDI PGRSAVPI E
TPEQ DALAADVRAA
SGDI ATARKI NI AVA
SLDTATAARLANHLV
LGTLLTAMTPFSGD
GTLLTAMVTPFSGDG
LDTATAARLANHLVD
PMLLYDI PGRSAVPI

ARVl AGAGTYDTAHS
PNI VGVKDAKADLHS
PEQ DALAADVRAAS
VPI EPDTI RAASHPN
RVI AGAGTYDTAHS

DTATAARLANHLVDQ
CDGLVWWSGTTGESPT
GVKDAKADL HSGAQ)

HSGAQ MADTGLAYY
| SVI AHLAAGQLREL
YSKPPQRGLQAHFTA
AYYSGDDALNLPW.A
SAVPI EPDTI RAASH
ACAAEGAHGLLWTP
YDTAHSI RLAKACAA
GLQAHFTAVADATEL
YYSGDDALNLPW.AM
ARLGTLLTAMTPFS
NI VGVKDAKADL HSG
SVI AHLAAGQLRELL
VKDAKADLHSGAQ M
SGDDALNL PW.AMGA
| AHLAAGQLRELLSA
YSGDDALNLPW.AMG
| VGVKDAKADL HSGA
ATAARLANHLVDQGC
QRGLQAHFTAVADAT
ADLHSGAQ MADTGL

SKPPQRGLQAHFTAV

KACAAEGAH
KACAAEGAH
LPMLLYDI P
VGVKDAKAD
LPMLLYDI P
VSGTTGESP
LPMLLYDI P
AHLAAGQLR
VGVKDAKAD
| DALAADMR
LPMLLYDI P
AHSI RLAKA
| NIl AVAPLC
AHSI RLAKA
RVI AGAGTY
DTl RAASHP
TLLTAWTP
ATARKI NI A
| DALAADMR
TAARLANHL
TLLTAWTP
VGVKDAKAD
AKACAAEGA
| PGRSAVPI
| DALAADMR
ATARKI NI A
TAARLANHL
TLLTAWTP
TLLTAWTP
TAARLANHL
| PGRSAVPI
RVI AGAGTY
VKDAKADLH
| DALAADMR
DTl RAASHP
RVI AGAGTY
TAARLANHL
VSGTTGESP
ADLHSGAQ
HSGAQ MAD
AHLAAGQLR
RGLQAHFTA
DALNLPW.A
AVPI EPDTI
AHGLLWTP
AHSI RLAKA
TAVADATEL
DALNLPW.A
TLLTAWTP
VGVKDAKAD
AHLAAGQLR
VKDAKADLH
DALNLPW.A
AHLAAGQLR
DALNLPW.A
VGVKDAKAD
TAARLANHL
HFTAVADAT
HSGAQ MAD
RGLQAHFTA

OO0 0000000000000 00000000000000000000000000000000000000000000

1300
1295
1295
1290
1289
1268
1265
1262
1261
1252
1235
1207
1205
1195
1167
1161
1157
1149
1141
1127
1124
1122
1121
1114
1106
1100
1097
1095
1094
1094
1088
1082
1081
1075
1063
1054
1052
1026
1017
1005
1002
0999
0995
0989
0983
0964
0962
0961
0958
0956
0953
0939
0937
0935
0934
0933
0931
0925

. 0919
. 0916

12252.
12312.
12321.
12384.
12392.
12686.
12720.
12756.
12783.
12908.
13135.
13542.
13571.
13729.
14143.
14236.
14297.
14427.
14547.
14776.
14825.
14846.
14869.
14977.
15113.
15205.
15264.
15288.
15305.
15315.
15406.
15504.
15526.
15620.
15837.
15984.
16026.
16481.
16630.
16853.
16907.
16964.
17031.
17149.
17269.
17625.
17655.
17682.
17727.
17769.
17832.
18094.
18137.
18184.
18193.
18224.
18258.
18378.
18489.
18559.
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226
211
175
166

30
224
228

159
25

213

44
174
172
118
225
171

88

122
239

87
277
115
247
240
193
120
242
177
192

241
243
74
14
51
170
206
119
201
194
65
64
69
223
202
187
195
196
203
59
61
60
219
15
68
205

AFGSGDI ATARKI NI
VI AHLAAGQLRELLS
LHSGAQN MADTGLAY
VGVKDAKADL HSGAQ
TATAARLANHLVDQG
LSAFGSGDI ATARKI

GSGDI ATARKI NI AV
TTVGFDVAARLGTLL
AASHPNI VGVKDAKA
DGSLDTATAARLANH
TVGFDVAARLGTLLT
VTTVGFDVAARL GTL
AHLAAGQLRELL SAF
GCDGLWSGTTGESP
DLHSGAQN MADTGLA
KADLHSGAQ MADTG
KPPQRGLQAHFTAVA
SAFGSGDI ATARKI N
AKADLHSGAQ MADT
TYDTAHSI RLAKACA
AARLGTLLTAMTPF
RGLQAHFTAVADATE
NI AVAPLCNAMBRLG
GTYDTAHSI RLAKAC
VAATPEQ DALAADM
YYSKPPQRGLQAHFT
NANVSRLGGVTLSKAG
| AVAPLCNANVBRLGG
DDALNLPW.AMGATG
PQRGL QAHFTAVADA
VAPL CNAVSRL GGVT
SGAQ MADTGLAYYS
GDDALNLPW.AMGAT
VAARLGTLLTAMVTP
AVAPL CNAVSRL GGV
APLCNAVSRL GGVTL
EAVGDRARVI AGAGT
LLTAMVTPFSGDGSL
SGTTGESPTTTDGEK
DAKADL HSGAQ MAD
TGFI SVI AHLAAGQL
PPQRGLQAHFTAVAD
LAVGATGFI SVI AHL
DALNLPW.AMGATGF
KI ELLRAVLEAVGDR
EKI ELLRAVLEAVGD
LRAVL EAVGDRARVI

LLSAFGSGDI ATARK
AMGATGFI SVI AHLA
LAYYSGDDALNLPW.
ALNLPW.AVGATGFI

LNLPW.AMGATGFI S
MGATGFI SVI AHLAA
TTTDGEKI ELLRAVL
TDGEKI ELLRAVLEA
TTDGEKI ELLRAVLE
QLRELLSAFGSGDI A
LTAMVTPFSGDGSLD
LLRAVL EAVGDRARV
ATGFI SVI AHLAAGQ

GDI ATARKI
AHLAAGQLR
HSGAQ MAD
VGVKDAKAD
TAARLANHL
GDI ATARKI
ATARKI NI A
TVGFDVAAR
NI VGVKDAK
DTATAARLA
TVGFDVAAR
VGFDVAARL
AHLAAGQLR
VSGTTGESP
Q MADTGLA
HSGAQ MAD
QRGLQAHFT
GDI ATARKI
ADLHSGAQ
HSI RLAKAC
TLLTAWTP
HFTAVADAT
APLCNANMSR
HSI RLAKAC
VAATPEQ D
YYSKPPQRG
GGVTLSKAG
APLCNANSR
DALNLPW.A
QRGLQAHFT
APLCNAVSR
SGAQ MADT
DALNLPW.A
TLLTAWTP
APLCNANMSR
APLCNAVSR
AVGDRARVI
LLTAMVTPF
TTGESPTTT
HSGAQ MAD
GFI SVI AHL
QRGLQAHFT
GFI SVI AHL
DALNLPW.A
RAVLEAVGD
RAVLEAVGD
AVGDRARVI
SAFGSGDI A
GFI SVI AHL
SGDDALNLP
PW.AMGATG
LPW.AVGAT
GFI SVI AHL
TDGEKI ELL
TDGEKI ELL
TDGEKI ELL
SAFGSGDI A
LTAMVTPFS
RAVLEAVGD
GFI SVI AHL
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0889
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0847
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0830
0822
0816
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0799
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0766
0763
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0747
0741
0705
0703
0699
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0695
0689
0684
0674
0673
0667
0665
0650
0640
0637
0625
0621
0613
0611
0610
0606
0606
0605
0604
0603
0603

18563.
18571.
18614.
18664.
19012.
19015.
19092.
19102.
19108.
19211.
19246.
19306.
19336.
19370.
19436.
19556.
19641.
19664.
19989.
20164.
20178.
20230.
20349.
20367.
20547.
20677.
20965.
21059.
21524,
21825.
21893.
22110.
22121.
22274.
22415.
23325.
23356.
23462.
23470.
23560.
23729.
23845.
24110.
24129.
24297.
24343.
24753.
25004.
25085.
25415.
25539.
25748.
25806.
25835.
25948.
25959.
25988.
26004.
26033.
26036.
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55
58
99
66
70
169
246
52
204

67
73
220
198

221
222
23
33
185

86
197
56
57
63

62
186
72
199
32
200
35
24
34
71
83
84
82
36
178
16
39
53
214
215
182
54
37
41
42
180
43
179
38
216
245
181
244

GESPTTTDCGEKI ELL
PTTTDGEKI ELLRAV
KACAAEGAHGLLWT
| ELLRAVLEAVCGDRA
RAVLEAVGDRARVI A
KDAKADLHSGAQ NVA
CNANVSRLGGVTLSKA
GITGESPTTTDGEK

GATCGFI SVI AHLAAG
DVAARLGTLLTAMVT
ELLRAVLEAVGDRAR
LEAVGDRARVI AGAG
LRELLSAFGSGDI AT
LPW.AMGATGFI SVI

VGFDVAARLGTLLTA
RELLSAFGSGDI ATA
ELLSAFGSGDI ATAR
SGDGSLDTATAARLA
AARLANHL VDQGCDG
TGLAYYSGDDALNLP
FDVAARLGTLLTAW
AGTYDTAHSI RLAKA
NLPW.AMGATGFI SV
ESPTTTDGEKI ELLR
SPTTTDGEKI ELLRA
GEKI ELLRAVLEAVG
GFDVAARLGTLLTAM
DGEKI ELLRAVLEAV
GLAYYSGDDALNLPW
VLEAVGDRARVI AGA
PW.AMGATGFI SVI A
TAARLANHLVDQGCD
W.AMGATGFI SVI AH

RLANHL VDQGCDGLYV
GDGSLDTATAARLAN

ARLANHL VDQGCDGL
AVLEAVGDRARVI AG
| AGAGTYDTAHSI RL
AGAGTYDTAHSI RLA
VI AGAGTYDTAHSI R
L ANHL VDQGCDGL W
GAQ MADTGLAYYSG
TAMV/TPFSGDGSL DT
HL VDQGCDGLWSGT
TTGESPTTTDGEKI E
HLAAGQLRELLSAFG
LAAGQLRELLSAFGS
MADTGLAYYSGDDAL
TGESPTTTDGEKI EL

ANHL VDQGCDGLWS
VDQGCDGEWSGITG
DQGCDGVVSGITGE
Q MADTGLAYYSGDD

QCCDAVWSGTTGES
AQ MADTGLAYYSGD
NHLVDQGCDGEVWSG
AAGQLRELLSAFGSG
LCNAMBRLGGVTLSK
| MADTGLAYYSGDDA
PLCNANMVSRLGGVTLS

TDGEKI ELL
EKI ELLRAV
KACAAEGAH
RAVLEAVGD
AVGDRARVI

ADLHSGAQ

LGGVTLSKA
TTGESPTTT
GFI SVI AHL
GTLLTAWT
RAVLEAVGD
AVGDRARVI

SAFGSGDI A
LPW.AVGAT
VGFDVAARL
SAFGSGDI A
SAFGSGDI A
DTATAARLA
HL VDQGCDG
SGDDALNLP
RLGTLLTAM
AHSI RLAKA
LPW.AVGAT
TDGEKI ELL
TDGEKI ELL
EKI ELLRAV
RLGTLLTAM
EKI ELLRAV
SGDDALNLP
AVGDRARVI

PW.AMGATG
TAARLANHL
TGFI SVI AH
RLANHLVDQ
DTATAARLA
RLANHLVDQ
AVGDRARVI

AGAGTYDTA
AGAGTYDTA
AGAGTYDTA
HLVDQGCDG
AQ MADTGL
TAWTPFSG
CDGLWWSGT
SPTTTDGEK
AAGQLRELL
AAGQLRELL
AYYSGDDAL
ESPTTTDGE
HL VDQGCDG
CDGLWSGT
CDGLWWSGT
Q MADTGLA
CDGLWWSGT
Q MADTGLA
HLVDQGCDG
AAGQLRELL
NANVSRL GGV
MADTGLAYY
NAVSRL GGV
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0598
0592
0591
0590
0586
0582
0582
0580
0569
0551
0550
0550
0534
0529
0524
0516
0514
0511
0508
0502
0498
0498
0497
0496
0493
0492
0490
0483
0477
0475
0464
0461
0460
0456
0454
0452
0449
0443
0439
0438
0426
0422
0412
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0392
0389
0382
0377
0374
0374
0366
0361
0358
0355
0349
0347
0346
0341
0320

26166.
26364.
26371.
26404.
26532.
26632.
26642.
26704.
27002.
27549.
27567.
27581.
28067.
28206.
28354.
28613.
28664.
28755.
28873.
29051.
29160.
29170.
29204.
29237.
29334.
29356.
29425.
29651.
29830.
29892.
30280.
30377.
30403.
30528.
30595.
30654.
30763.
30974.
31102.
31136.
31524.
31668.
32021.
32330.
32703.
32722.
32807.
33064.
33248.
33358.
33368.
33660.
33840.
33951.
34046.
34280.
34358.
34377.
34559.
35380.
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LVDQGCCDALWSGI T
FSGDGSLDTATAARL

GAGTYDTAHSI RLAK
ADTGLAYYSGDDALN
DTGLAYYSGDDALNL
GQLRELLSAFGSGD
TPFSGDGSLDTATAA
PFSGDGSLDTATAAR
AMWTPFSCGDGSLDTA
MVTPFSGDGSLDTAT
AGQLRELLSAFGSGD
VTPFSGDGSLDTATA

DGLWSGIT
LDTATAARL
DTAHSI RLA
AYYSGDDAL
AYYSGDDAL
ELLSAFGSG
GSLDTATAA
GSLDTATAA
TPFSGDGSL
TPFSGDGSL
ELLSAFGSG
TPFSGDGSL
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0. 0319 35391.9
0. 0317 35463. 9
0. 0298 36225. 2
0. 0273 37198. 8
0. 0263 37637. 2
0. 0249 38189. 8
0. 0248 38249.7
0. 0244 38401. 5
0. 0224 39248. 3
0. 0219 39449. 3
0. 0197 40421. 4
0. 0

Allele:

| As 40
| As 22
| As 85
|As 183
|As 184
|As 218
| As 20
| As 21
| As 17
| As 18
|As 217
| As 19
| As. Nunber

of high binders 0. Number

of weak binders 4. Nunber of peptides

Explain the output. Go back.
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